hs.chr4
pt.chr3
mm.chr8
rn.chrl6
gg-chr4
dr.chri

hs.chr4
pt.chr3
mm.chr8
rn.chrl6
gg-chr4
dr.chri

hs.chr4
pt.chr3
mm.chr8
rn.chrl6
gg-chr4
dr.chrl

<HAND2

CdxA>

ccatgtacagctacat
ccatgtacagctacat
ccatgtacagctacat

ccatgtacagctacat

ctttagd
ctttagd
ctttagd
ctttagd

gccgetcegg
gccgetcegg
gccgetcegg
gccgetcegg

ccatggacagctacatgtttagggccgctcgggttaatata
ccatgt-cagctacatcttttgagctgcttgggttcatata

<Abd-

B

cgagctc
cgagctc
cgcgctc
cgcgctc
-Cggggc

cggcaataaaact
cggcaataaaact
ccgcaataaaact
ccgcaataaaact
ccgcaataaaact

ttttgatgttc
ttttgatgttc
ttttgatgttc
ttttgatgttc
ttttgatgtcg

GATA1/2> <Cd

XA

c-cat
c-cat
c-cat

c-cat ataat

pataatitaad
gataatitaaa
gataatitaaa
aaa

CdxA>

<CREB>

gttaatatd
gttaatata
gttaatata
gttaatata

tgftcgtcy
tgtcgtca
tgtcgtca
tgtcgtca
tggcgtca

tgtcgtca

<P

rx2

g
d
g
d
g

cgttgct-
cgttgct-
cgttgct-
cgttgct-
cccecget-

aattgc-cga
aattgc-cga
aattgc-cga
aattgc-cga
aattgc-cgc

GCBox/SP1

>

gaggctcctcac
gaggctcctcac
gaggctcctcac
gaggctcctcac
gaggcggccacc
aaactcttctcagccaataacgttgcagaggaggaggtacat

hgtcct--
ggtcct--
ggtcct--
ggtcct--
gctcct--

<GATA1/2

<AP2

GCBox/SP1>

gccaa
gccaa
gccaa
gccaa
gccaa

tcca
tcca
tcca
tcca

tgga

ggggcggce
g0g9gcggc
g0ggcggce
tgccggcg
tgccgge-

slefefels
A9999
9999
jgggcggagtece
D9999

lcggcgcc
cggcgcc
cggcgcc

D2 o A o N o N o

cggagtcc

cttc
cttc
cttc
cttc

gaactacatcgttagggtgtttacgcttccaaattgctcgaactcttaaaagcagce

<GATA1/2 AP1

GATAL1l/2> <CCAAT

clag—-gattggdtac
cag—-gattggdtac
tag—-gattggtitgt
tag—-gattggtitgt
C
c

gg—-gattggatge
aacttattggttac

ctcctcataa
ctcctcataa
ccactcataa
ccactcataa
ccctccgcat

atagacaaaa

DEIN—

>

acttggcgggggggag
acttggcgggggga—
99999+
aaggg-

c-cagag
tgtatta

ggggcaggg
ggggcaggg
ggggcaggg
ggggcaggg

ttaaaaaaacttt
ttaaaaaaactttt

taaaaaaaaaaccg

tttt
tttt
tttt

at—cagE
at-cag

at-caggc

ttaaaaaaaa---ctttt

999-99gg

ggggaa-------

Cgtaatiaaaac ———————
pataaatatcactt------ - P — tttaaaaaaaa

ac-cag

cagaggataatgcaagtgtttaaca
cagaggataatgcaagtgtttaaca
cataggttaatgcaagtgtttaaca
ccataggttaatgcaagtgtttaaca
ttgtcatggaggcagaggttaatgcaagtgtttagca

79
79
79
79
78
79

161
161
161
161
160
160

249
249
242
239
235
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