
                      *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *
CAH10b_Tni : MHTVWDIVVILQTFLICTSSAQPITSKLDDSWWAYKDVVQGSFVPVPSFWGLVHSAWNLCAIGKRQSPINIETSHMIFDPYLTPLKLNTGGRKMGGTMYNTGKHVSLRPDK : 111
CAH10b_Tru : MPNVWDIAVVLQTFIICTSSAQPIASKLDDSWWAYKDVVQGSFVPVPSFWGLVHSAWNLCAIGKRQSPINIETSHMIFDPYLTPLKLNTGGRKMGGTMYNTGKHVSLRPDK : 111
CAH10b_Gac : MHLVWDLSVILQTFLICTSSAQPLTAKLDAGWWAYKDVVHGSFVPVPSFWGLVHSAWNLCAIGKKQSPIDIDTSRLIFDPYLTPLRLNTAGQKMGCTMYNTGKHVSLRPDK : 111
CAH10b_Dre : ­­­­­­­­­­­­­­­­­­­TAQPVSSKLHDGWWAYKDVVQGSFIPVPSFWGLVNTAWNLCAIGKRQSPVNIETSRMIFDPFLNPLRLNAGQRKVSGTMYNTGRHVSLRPDK :  92
CAH10a_Gac : MDIFWEILIILHANVIVCISAQPNPP­­­­­WWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLQPIKLNTGGRKVGGTMYNTGRHVSLRLDK : 106
CAH10a_Tru : ­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­WWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLLPIKLNTGGHKVGGTMYNTGRHVSLRLDK :  80
CAH10a_Dre : MNIIWEIFIILQANLIVCSSAQPNPPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRLNTGGRKVGGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Acar : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Ggal : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Tgut : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRLNTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Mdom : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Ocun : ­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­AQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK :  91
CAH10_Ttru : ­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­AQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK :  91
CAH10_Rnor : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Cfam : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Cpor : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Mmul : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Ecab : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETTHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Dnov : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Btau : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Mmus : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Mfas : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Pabe : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Ogar : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Fcat : MEIVWEVLFLLQANFIVCIS­QQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 110
CAH10_Hsap : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Cjac : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Ppyg : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Ptro : MEIVWEVLFLLQANFIVCISAQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Oana : ­­­­­­­­­­­­­­­­­­­­AQQNSPKIHEGWWAYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCSVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVGGTMYNTGRHVSLRLDK :  91
CAH10_Xtro : MEIVWEVFFILQASLIVCMSAQQNSPKIHEGWWTYKEVVQGSFVPVPSFWGLVNSAWNLCAVGKRQSPVNIETSHMIFDPFLTPLRINTGGRKVSGTMYNTGRHVSLRLDK : 111
CAH10_Blan : ­­­MIPYVLLTVALVQQLSTNAEGQAVAWDDWWTYEGITG­­­­­­PQFWGLVNSDWVMCKDGKMQSPINFRANQILYDPNLIPINFDSDTDKMNGTLLNTGHDLTFQVDD : 102
                   120         *       140         *       160         *       180         *       200         *       220
CAH10b_Tni : AHLVNISGGPLGYSYRLEEVRLHFGSEDSQGSEHLLNGQGFPGEVQLIHYNQDLYANYTEAAKSPHGIAVVSIFIKLSENSNSFLNRMLNRDTITRINNRHDAFLLMGLNI : 222
CAH10b_Tru : AHLVNISGGPLGYSYRLEEVRLHFGSEDSQGSEHLLNGQGFPGEVQLIHYNQDLYANYSEAAKSPHGIAVVSIFIKLSENSNSFLNRMLNRDTITRINYRHDAFLLMGLNI : 222
CAH10b_Gac : AHLVNISGGPLGYSYRLEEVRLHFGSEDSQGSEHLLNGQGFTGEVQLIHYNQDLYGNYTEAAKSPHGIAVVSIFMKLSENSNAFLNRMLHRDSITRINYKHDAFLLMGLNI : 222
CAH10b_Dre : SHLVNISGGPLSYSYRLEEIRLHFGSEDNRGSEHLLNGQAFPGEVQLIHYNQDLYLNYSDAVRSPNGIAVVSIFMKISEPTNVFLNRMLNRETVTRITYKHDAYLLMGLNI : 203
CAH10a_Gac : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDGQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNYTEAAKSPNGLVIVSIFMKIAETANSFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLTNLNI : 217
CAH10a_Tru : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDGQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNYTEAAKSPNGLVIISIFMKIAETSNSFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLTGLNI : 191
CAH10a_Dre : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDGQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNYTEAAKSPNGLVIVSIFMKISETSNSFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLSGLNI : 222
CAH10_Acar : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFMKVSESSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Ggal : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFMKVSESSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Tgut : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFMKVSESSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Mdom : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFMKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Ocun : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNECTITRITYKNDAYLLQGLNI : 202
CAH10_Ttru : EHLVNVSGGPMTYSHRLEEVRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 202
CAH10_Rnor : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Cfam : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Cpor : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Mmul : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Ecab : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Dnov : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Btau : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Mmus : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Mfas : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Pabe : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Ogar : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYS­ELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 221
CAH10_Fcat : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 221
CAH10_Hsap : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Cjac : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Ppyg : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Ptro : EHLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFIKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Oana : EQLVNISGGPMTYSHRLEEIRLHFGSEDSQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTEAAKSPNGLVVVSIFMKVSDSSNPFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 202
CAH10_Xtro : EHLVNISGGPLTYSHRLEEIRLHFGSEDGQGSEHLLNGQAFSGEVQLIHYNHELYTNVTDAAKSPNGLVVISIFIKVTDSSNLFLNRMLNRDTITRITYKNDAYLLQGLNI : 222
CAH10_Blan : RNRVNLTGGPLSYLYRLQELRLHYGSIDSQGSEHSVDGYSFPGELQLLFYNYDLYGDLAEATKGTSGLAIISLFIQIGNSTNPELDKLLWSDRLQNVTYKGSAARVEDFNL : 213
                    *       240         *       260         *       280         *       300         *       320         *
CAH10b_Tni : ADLYPDTTRYITYEGSITIPPCYETSTWILINKPVYVTQMQMHSLRLLSQNEPYKIFLSMSDNIRPAQPLLQRCIRTNINF­­­SKQGRNCPNNRALRPQYRVNQWLLK : 328
CAH10b_Tru : ADLYPDTTRYITYEGSITIPPCYETSTWILINKPVYVTQMQMHSLRLLSQNEPYKIFLSMSDNIRPTQPLLQRCIRTNINF­­­SKQGRNCPNNRALRPQYRVNQWLLK : 328
CAH10b_Gac : ADLYPDTTRYITYEGSITVPPCYETSTWILINKPVYVTRMQMHSLRLLSQNEPYKIFLSMSDNTRPPQPLLQRCIRTNINF­­­NKPGRDCPNNRVLRPQYRVNQWLLK : 328
CAH10b_Dre : EELYPETSRFITYEGSITIPPCLETATWILMNKPIYISQIEMQSLRLLSQNQPSQIFLSMGDNMRPTQTLHQRCIRTNINF­­­SQR­RDCPNNRMLRPQYRVNEWLLK : 308
CAH10a_Gac : EEIYPETISFITYEGSMTIPPCFETATWILMNKPVYLTRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNVRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SMQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 323
CAH10a_Tru : EEIYPDTSSFITYDGSMTIPPCFETVTWILMNKPVYLTRMQMHSLRLLSQNLPSQIFLSMSDNVRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SMQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 297
CAH10a_Dre : EEVYPETASFITYEGSMTIPPCYETATWILMNKPIYVTKMQMHSMRLLSQNQPSQIFLSMSDNVRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SMQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Acar : EELYPETASFITYDGSMTIPPCYETASWILMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYR­­­­­­­ : 321
CAH10_Ggal : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Tgut : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Mdom : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Ocun : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 308
CAH10_Ttru : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 308
CAH10_Rnor : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Cfam : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Cpor : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Mmul : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYR­­­­­­­ : 321
CAH10_Ecab : EALYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Dnov : EGTYPGTSSFINYDESMTIPPCYETAGWIIMN­PMCITRMQIHSLCLLSQNQPSQIVPNMSDNFRPVRPLNNCCIHPNINF­­­SLQGKDCPNNRAQELQYRINEWLLK : 327
CAH10_Btau : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETANWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQSLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Mmus : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Mfas : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Pabe : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Ogar : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 327
CAH10_Fcat : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMS­LRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 326
CAH10_Hsap : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Cjac : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Ppyg : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Ptro : EELYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPVQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNNRAQKLQYRVNEWLLK : 328
CAH10_Oana : EELYPETASFITYDGSMTTPPCYETASWIIMNKPVYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFLSMSDNFRPGQPLNNRCIRTNINF­­­SLQGKDCPNHRPQKLQYRVNEWLLK : 308
CAH10_Xtro : EEIYPETSSFITYDGSMTIPPCYETASWIIMNKPIYITRMQMHSLRLLSQNQPSQIFSSMSDNFRPVQSLNNRCIRTNINF­­­RLQGKDCPNNRAQKLQYK­­­­­­­ : 321
CAH10_Blan : TNLFPTTPHYMTYQGSLTSPDCAETVTWIVMNKPVYISRKKMNQLRNLWQNTMGQKETPLADNFRPTSNLNSRTIRTNINFTTKDKMGKPCPTMKSKKAYQSSNRC­­­ : 319


