
      TaASY1   (13) TEQDSLLLTRNLLRIAIYNISYIRGLFPEKYFNDKSVP------------ 
  OsPAIR2   (13) TEQDSLLLTRNLLRIAIYNISYIRGLFPEKYFNDKSVP------------ 
   AtASY1   (13) TEQDSLLLTRNLLRIAIFNISYIRGLFPEKYFNDKSVP------------ 
   BoASY1   (13) TEQDSLLLTRNLLRIAIFNISYIRGLFPENYFNDKSVP------------ 
   ScHOP1   (18) TTEQSQKLLQTMLTMSFGCLAFLRGLFPDDIFVDQRFVPEKVEKNYNKQN 
                                                              
   TaASY1   (51) ---ALEMKIKKLMP-MDAESRRLIDWMEKGVYDALQKKYLKTLLFCICEK 
  OsPAIR2   (51) ---ALEMKIKKLMP-MDTESRRLIDWMEKGVYDALQKKYLKTLLFCICEK 
   AtASY1   (51) ---ALDMKIKKLMP-MDAESRRLIDWMEKGVYDALQRKYLKTLMFSICET 
   BoASY1   (51) ---ALDMKIKKLLP-IDPESRRLIDWMEKGVYDALQKKYLKTLMFCICES 
   ScHOP1   (68) TSQNNSIKIKTLIRGKSAQADLLLDWLEKGVFKSIRLKCLKALSLGIFLE 
                                                             
   TaASY1   (97) EEGPMIEEYAFSFSYPNANGEEVAMNMSRTGSKKNSATFKSNAAEVTPDQ 
  OsPAIR2   (97) EEGPMIEEYAFSFSYPNTSGDEVAMNLSRTGSKKNSATFKSNAAEVTPDQ 
   AtASY1   (97) VDGPMIEEYSFSFSYSDSDSQDVMMNINRTGNKKNGGIFNS-TADITPNQ 
   BoASY1   (97) VEGPMIEEYSFNFSYSDSDSQDVRMNISRTGTKKHGGTFHS-TADITQNQ 
   ScHOP1  (118) DPTDLLENYIFSFDYDEEN--NVNINVNLSGNKKGSKNADPENETISLLD 
                                                              
   TaASY1  (147) MRSSACKMIRTLVSLMRTLDQMPEERTILMKLLYYDDATPEDYEPPFFKG 
  OsPAIR2  (147) MRSSACKMIRTLVSLMRTLDQMPEERTILMKLLYYDDVTPEDYEPPFFKC 
   AtASY1  (146) MRSSACKMVRTLVQLMRTLDKMPDERTIVMKLLYYDDVTPPDYEPPFFRG 
   BoASY1  (146) MRSSACKMVRTLVQLMRTLDKMPDKRTIVMKLMYYDDVTPPAYEPPFFRG 
   ScHOP1  (166) SRRMVQQLMRRFIIITQSLEPLPQKKFLTMRLMFNDNVD-EDYQPELFKD 
                                          
   TaASY1  (197) CAENEAVNIWNKNPLK---MEVGNVNSKHL 
  OsPAIR2  (197) CADNEAINIWNKNPLK---MEVGNVNSKHL 
   AtASY1  (196) CTEDEAQYVWTKNPLR---MEIGNVNSKHL 
   BoASY1  (196) CTEEEAQHVWTKDPLR---MEVGNVNSKHL 
   ScHOP1  (215) ATFDKRATLKVPTNLDNDAIDVGTLNTKHH 


