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PAL1  AAGAATGTCAACAGCTCAATCTTCCAAAAGATTGGAGCTTTCGAGGACGAATTAATCGCT 1975 
PAL2  AAGAATGTGAACAGCTCAATCTTCCAAAAGATTGTAGCTTTCGAGGACGAATTGAAGGCC 301 
PAL3  -------------GCTCAATCTTTCAAAGGATTGTAGCTTATAAGAA-AAGTTTANGTCT 46 
PAL4  AAGAATGTGAACAGCTCAATCTTCCAAAAGATTGTAGCTTTCGAGGACGAATTAAAGGCC 580 
PAL5  AAGAATGTGAACAGCTCAATCTTCCAAAAGATTGTAGCTTTCGAGGACGAATTGAAGGCC 2037 
PAL6  ------------------------------------------------------------ 
                                                                       
PAL1  GTGTTGCCTAAAGAAGTTGAGAGTGTAAGAGCTGTTTTTGAAAGTGGCAACCCTTTAATT 2035 
PAL2  GCGTTGCCTAAAGAAGTTGAGAGTGCAAGAGCTGTTGTTGAAAGTGGCAACCCTGCAATT 361 
PAL3  GTTTTACCAAGAGAAGTCGAGAGTGCCAGAGTCGCGTTGGAAAGTGGAAACCCCGCGATT 106 
PAL4  GTGTTGCCTAAAGAAGTTGAGAGTGCAAGAGCTGTTGTTGAAAGTGGCAACCCTGCAATT 640 
PAL5  GTGTTGCCTAAAGAAGTTGAGAGTGCAAGAGCTGTTGTTGAAAGTGGAAACCCTGCAATT 2097 
PAL6  -----------GGAGATTGAGAGTGTTAGATGTGATTTGGACAATGGAAAGGCACCTATT 49 
                  **  * *******  ***   *   * ** * *** **  *    *** 
 
PAL1  CGTAACAGGATCACAGAATGCAGATCATATCCATTGTACAGGTTGGTGAGAGAAGAACTT 2095 
PAL2  CCTAACAGGATCACAGAATGCAGATCATATCCATTGTACAGGTTGGTGAGACAAGAACTT 421 
PAL3  GCAAACAGGATCAACGAATGCAGATCATACCCGCTCTACAAGTTTGTTAGGGAGGAGCTC 166 
PAL4  CCTAACAGGATCACAGAATGCAGATCATATCCATTGTACAGGTTGGTGAGACAAGAACTT 700 
PAL5  CCTAACAGGATCACAGAATGTAGATCATATCCATTGTACAGGTTGGTTAGACAAGAAGTT 2157 
PAL6  GGTAATAGAATTCAAGAATGCAGGTCATATCCATTGTACAAATTTGTGAGGGAAGAATTA 109 
         ** ** **    ***** ** ***** **  * ****  ** ** **  * **  *  
 
PAL1  GGAACAGAATTGTTGACGGGTGAAAAAGTTCGATCACCTGGTGAGGAGATTGATAAAGTG 2155 
PAL2  GGATCAGAACTTTTGACAGGTGAAAAAGTTCGATCACCCGGTGAGGAGATTGACAAGGTG 481 
PAL3  GGGACGGAATTGTTGACAGGAGAAAGAGTAAGATCACCAGGTGAAGAATGTGACAAGGTG 226 
PAL4  GGATCAGAACTTTTGACAGGTGAAAAAGTTCGATCACCCGGTGAGGAGATCGACAAGGTG 760 
PAL5  GGAACAGAACTATTGACAGGTGAAAAAGTTCGATCGCCCGGTGAGGAGATTGATAAGGTA 2217 
PAL6  GGTGCTAAGTATTTGACAGGTGAAAAAGCTCTATCTCCTGGTGAAGTATTTGATAAAGTG 169 
      **  *  *    ***** ** **** **    *** ** ***** *     ** ** **  
 
PAL1  TTTACAGCAATATGTAATGGACAGATTATTGATCCATTGTTGGAGTGTCTGAAGAGCTGG 2215 
PAL2  TTCACAGCAATGTGCAATGGACAGATCATTGATCCATTGTTGGAGTGTCTCAAGAGCTGG 541 
PAL3  TTCACAGCAATGTGCAATGGACAAATCATTGATTCATTGTTAGAATGCCTTAAGGAATGG 286 
PAL4  TTCACAGCAATGTGCAATGGACAGATCATTGATCCATTGTTGGAGTGTCTCAAGAGCTGG 820 
PAL5  TTCACAGCATTTTGCAATGGACAAATCATTGATCCATTGTTGGAGTGTCTCAAAAGCTGG 2277 
PAL6  TTTACAGCTATGAATGAAGGTAAGTTGATAGATCCATTGCTTAATTGCTTGAAGGAATGG 229 
      ** *****  *     * **  *  * ** *** ***** *  * **  * **    *** 
 
PAL1  AATGGTGCTCCTCTTCCAATCTGCTAAATGTGTTATTCTTTCAAGTTCTTTTTTTGTACC 2275 
PAL2  AATGGTGCTCCTCTTCCAATCTGCTAGATGTTTGTCAAGTCTTATTTTTTCAGTGAATTA 601 
PAL3  AATGGTGCTCCACTACCAGTCTGTTAGAAGTGAAGCAACAGGTTTTATTATGTTAAATGT 346 
PAL4  AATGGTGCTCCTCTTCCAATCTGCTAGATGCTTGCCAGAAAAAAAGACCAGTTGTGAATG 880 
PAL5  AATGGTGCTCCTATTCCAATCTGCTAAATGTTTGTCAACTGTTACTTTCAAATTCTTTTT 2337 
PAL6  AATGGTGCTCCTCTTCCACTTTGCTAAGAGAAACTAGGACTTATGTTGCTTGGACACTTC 289 
      ***********  * *** * ** **                                   
 
PAL1  TTTTAGTGAATTACTAGAATTATAATGATGTTATGAACTTATATTAAAAAAAAATATTTT 2335 
PAL2  CT-ACAATTATAATA-AT---CTCTAAATTGTATGTTCATTCAATTTCTACAACTTTACA 656 
PAL3  TTGTCAATTACTTCA-ATT--ATTTTTTACATTTACCATTTTGGAGTTAAAAACTAAATA 403 
PAL4  CT-TGTCTAGTGCTA-TTT--TTCAGATTCTTTTTTTGCTTTATGGTGAATTACTAT-CA 935 
PAL5  TT-TACCTTACAGTA-ATTTACTATAATCATAATATCATTTTATTGTATTTTGGCC-ATA 2394 
PAL6  AAAGCGTGCGTGTCGGATCCTTTAAAAGTGGTATATTTTTAGAGGATTTGAGACAGTGCA 349 
                                                                        
 
PAL1  TGACTATAAAATTTAGTTTTGTTATTGAAATTAAAGGCTCAATCTGTGTTCT---TTCCT 2392 
PAL2  GGTTATAATACATATCTTTGTGTCTTCTG------------------------------- 685 
PAL3  TGAACTCTCTTGAATATATTGGTTTGTAGCTATATATTATTACAAGTCCTTT---TTTAT 460 
PAL4  TAATATGTTGTGAACTTACATCTTTTTTGGTTAACTTGAGAGAGTGTTAAAC---TCTCT 992 
PAL5  TGTAATATTGTCTATCAATATAAGATTTTTGCTATTAGATTGTTTAATCTTAAACAACAT 2454 
PAL6  AGCGACATAGGGAAAACATATTTGTCTTAATATTGTAGGTACATTATTTTTCAAGTTTAT 409 
                                                                      
 
PAL1  TCTGTTATCTGAATATTATAAGAATTCAAGTAATCTTTTAGCTTTGTGAACATGATGACA 2452 
PAL2  ------------------------------------------------------------ 
PAL3  TCTATGAAAATAAAAGAAAAGTGACCTTGTGCTTAT------------------------ 496 
PAL4  TAAATATGAATATGTCTCTTTTCAGTAAAAAACTTAAATGAAAAGTGACAGTGTGCTTAT 1052 
PAL5  ATTAGATGATTATCATTTAACATTAACAATAACGTACCCAATTTTATATTAAGATTTAAC 2514 
PAL6  TTTTCTAGTTTTGTGGAACTTTTTCTAATGGTTTGTATGAATATTGGTGAATCTTTGAAC 469 
                                                                        
 
PAL1  TGCTTTCTT--------------------------------------------------- 2461 
PAL2  ------------------------------------------------------------ 
PAL3  ------------------------------------------------------------ 
PAL4  GTCTATTCAATTCTTCTGTTCA-------------------------------------- 1074 
PAL5  AATTTTTAATCACGCCCACTACGACAAAAACAGCTTTTAGCGATATTAAATATTGACAT- 2573 
PAL6  TTATAGATGACACTATAAAGCAATTGTATTTGAACTTTTGTGGCTTCTTTCAAGAAGACA 529 

Figure 4. 




