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VvNPR1.1 (584 aa)
61 134 288 363 532 554 

AtNPR1 (593 aa)
65 144 294 369 537 554 

VvNPR1.2 (587 aa)

BTB/POZ Ankyrin repeat

64 140 296 368 538 559 
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NtNPR1    526 AYMGNDTAEERQLKKQRYMELQEILTKAFTEDKEEYDKTNNISSSCSSTSKGVDKPNKLPFRK------------------- 
LeNPR1    515 AYMGNDTVEERQLKKQRYMELQEILSKAFTEDKEEFAKTN-MSSSCSSTSKGVDKPNNLPFRK------------------- 
VvNPR1.1  522 AYLGNGTTEERLLKKRRYKELQDQLCKAFNEDKEENDKSRISSSSSSTSLGFGRTNSRLSCKK------------------- 
MNPR1A    523 YLQHDASEGKR----MRSLELQDALPRAFSEDKEEFNKSALSSSSSSTSVGIVPTQR------------------------- 
MNPR1B    535 GLGHHTSEEKR----RRFQELQEVLSKAFSQDKEEFDRSALSSSSSSSSTSIDKVCPNKKMR-------------------- 
OsNPR1    530 SLGRDTSAEKR----KRFHDLQDVLQKAFHEDKEENDRSGLSSSSSSTSIGAIRPRR------------------------- 
AtNPR1    528 ACGEDDTAEKRLQKKQRYMEIQETLKKAFSEDNLELGNSSLTDSTSSTSKSTGGKRSNRKLSHRRR---------------- 
AtNPR2    526 ASVEEDTPEKRLQKKQRYMELQETLMKTFSEDKEECGKS-------STPKPTSAVRSNRKLSHRRLKVDKRDFLKRPYGNGD 
VvNPR1.2  527 FYLEKGTLDEQRIKRTRFMELKEDVQRAFTKDKAEFNRSGLSSSSSSSSLKDNLSHKARKL--------------------- 
MpNPR1-1  525 FYLEPGSSDEQKVKRRRFMELKEEVQKAFDKDKAECNLSGLSSSSSTTSPEKIGANQKVREP-------------------- 
AtNPR3    526 FHFEKGSTHERRLKRMRYRELKDDVQKAYSKDKESKIARSCLSASSSPSSSSIRDDLHNTT--------------------- 
AtNPR4    519 SYPEKGTVKERRQKRMRYNELKNDVKKAYSKDK---VARSCLSSSS--PASSLREALENPT--------------------- 


