
GCCTTCT-----TGAATCGATGATG
GCCTTCTCACCTTGAATCGATGATG
GCCTTCTCACCTTGAATCGATGATG
GCCTTCTCACCTTGAATCGATGATG

I
F

P

S

Os.247.1.S1_at
(LOC_Os01g16650) 

ATGGTTCATGCATCTCATTGGAATT
ATGGTTCATGCATCTCAGTGGAATT
ATGGTTCATGCATCTCAGTGGAATT

 ATGGTTCATGCATCTCAGTGGAATT

I
F

P

S

Os.4023.1.S1_at
(LOC_Os01g27020) 

 ATTTGTCTCTTTGTAACCACATTTG
 ATTTGCCTCTTTGTAACCACATTTG
ATTTGCCTCTTTGTAACCACATTTG
ATTTGTCTCTTTGTAACCACATTTG 

I
F

P

S

Os.12845.1.S1_at
(LOC_Os01g26920)

GTTTCAGCTTGTTAGCCATCTAGGA
GTTTCAGCTTGTTAGCCGTCTAGGA
GTTTCAGCTTGTTAGCCGTCTAGGA
GTTTCAGCTTGTTAGCCGTCTAGGA

I
F

P

S

Os.18293.1.S1_at
(LOC_Os01g26020)

GATCGGCTATATCTATTGTTGCTCT
GATCAGCTATATCTATTGTTGCTCT
GATCAGCTATATCTATTGTTGCTCT
GATCAGCTATATCTATTGTTGCTCT

I
F

P

S

Os.25255.1.S1_at
(LOC_Os01g25530)

GATGGTTTCTGGAACAGCAAATACA
GATGGTTTCTGGAACAGCAGATACA
GATGGTTTCTGGAACAGCAGATACA
GATGGTTTCTGGAACAGCAAATACA

I
F

P

S

Os.37842.1.S1_at
(LOC_Os01g16520)

GGTCTGATTCTTTGGATTCATTCTC

GGTATGATTCTTTGGATTCATTCTC
GGTCTGATTCTTTGGATTCATTCTC
GGTCTGATTCTTTGGATTCATTCTC

I
F

P

S

Os.33510.1.S2_at
(LOC_Os01g25320)

GGCGGCTGAACTCCGTCATGTCATG
GGCAGCTGAACTCCGTCATGTCATG
GGCAGCTGAACTCCGTCATGTCATG
GGCAGCTGAACTCCGTCATGTCATG

I
F

P

S

Os.455.1.S1_at
(LOC_Os01g16240)

 TCAGCCTTCCTACCAGCTAAATATG

   
TCAGCCTTCCTACCAGCTAAATATG 
TCAGCCTTCGTACCAGCTAAATATG 
TCAGCCTTCGTACCAGCTAAATATG

I
F

P

S

Os.37639.1.S1_at
(LOC_Os01g16414)

I
F

P

S

Os.24895.1.S1_at
(LOC_Os01g24060) TACTTTTACCTTCCTTTCAGTAGCG

TACTTTTACCGTCCTTTCAGTAGCG
TACTTTTACCTTCCTTTCAGTAGCG
TACTTTTACCTTCCTTTCAGTAGCG

I
F

P

S

Os.7948.1.S1_a_at 
(LOC_Os01g17150) 

AGTTTCTGTCCATGCCTCGGCAGAG

AGTTTCTGTCCATGCCTCGGCAGAG
AGTTTCTGTCCATGACTCGGCAGAG
AGTTTCTGTCCATGACTCGGCAGAG

I
F

P

S

Os.14702.1.S1_a_at
(LOC_Os01g17020) 

GGGTTTTGACATACGTATTCCATCA

GGGTTTTGACATACGTATTCCATCA
GGGTTTTGACATACATATTCCATCA
GGGTTTTGACATACATATTCCATCA

GAGACAAATGTTTTCCATAATAGCA
GAGACAAATGTTTTCCATGATAGCA
GAGACAAATGTTTTCCATAATAGCA
GAGACAAATGTTTTCCATGATAGCA

I
F

P

S

Os.55011.1.S1_x_at
(LOC_Os01g20120)

   
A-----AACCGGATTTGTTAACAAG
A-----AACCGGATTTGTTAACAAG
A-----AACCGGATTTGTTAACAAG
AGTACTACACGGATTTGTTAACAAG

I
F

P

S

Os.3655.1.S1_at
(LOC_Os01g18744) 

I
F

P

S

Os.45751.1.A1_x_at
(LOC_Os01g20880) 

GCACAGATGACATAGCTCTGGGATC
GCACAGATGACATAGCTCTCGGATC
GCACAGATGACATAGCTCTCGGATC
GCACAGATGACATAGCTCTCGGATC

GTGCTACTAATATATTCGCTACTCC

GTGCTACTAATATATTCACTACTCC
GTGCTACTAATATATTCGCTACTCC
GTGCTACTAATATATTCGCTACTCC

I
F

P

S

Os.35123.1.S1_at 
(LOC_Os01g22230) 


