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LOC_0s01

919400

LOC_0s01

SKC1

GGTCGGCGCGTGGGAGTACTGCAAGCAGCTCACCTACAAGGCCGGGGTGTCCTCGCCGCCGGCGTGCCCGGCCGTGAACGTGGCCAGCCACGCGTGCCAG
GGTCGGCGCGTGGGAGTACTGCAAGCAGCTCACCTACAAGGCCGGGGTGTCCTCGCCGCCGGCGTGCCCGGCCGTGAACGTGGCCAGCCACGCGTGCCAG
GGTCGGCGCGTGGGAGTACTGCAAGCAGCTCACCTACAAGGCCGGGGTGTCCTCGCCGCCGGCGTGCCCGGCCGTGAACGTGGCCAGCCACGCGTGCCAG

GAGGAGGTCAGCTTCGCCGTCACGGTGGCCAACACGGGCGGCAGGGACGGCACCCACGTCGTGCCGGTGTACACGGCGCCGCCGGCCGAGGTGGACGGCG
GAGGAGGTCAGCTTCGCCGTCACGGTGGCCAACACGGGCGGCAGGGACGGCACCCACGTCGTGCCGGTGTACACGGCGCCGCCGGCCGAGGTGGACGGCG
GAGGAGGTCAGCTTCGCCGTCACGGTGGCCAACACGGGCGGCAGGGACGGCACCCACGTCGTGCCGGTGTACACGGCGCCGCCGGCCGAGGTGGACGGCG

|

CGCCGCGGAAGCAGCTGGTGGCGTTCCGGCGGGTGCGGGTGGCCGCGGGCGCCGCCGTCGAGGTGECCTTCGCGCTCAACGTGTGCAAGGCGTTCGCGAT
CGCCGCGGAAGCAGCTGGTGGCGTTCCGGCGGGTGCGGGTGGCCGCGGGCGCCGCCGTCGAGGTGACCTTCGCGCTCAACGTGTGCAAGGCGTTCGCGAT
CGCCGCGGAAGCAGCTGGTGGCGTTCCGGCGGGTGCGGGTGGCCGCGGGCGCCGCCGTCGAGGTGEICCTTCGCGCTCAACGTGTGCAAGGCGTTCGCGAT

CGTCGAGGAGACGGCGTACACCGTCGTGCCGTCGGGAGTCAGCAGGGTCCTCGTCGGAGACGACGCGCTGTCGCTGTCCTTCCCTGTTCAGATCGACCTG
CGTCGAGGAGACGGCGTACACCGTCGTGCCGTCGGGAGTCAGCAGGGTCCTCGTCGGAGACGACGCGCTGTCGCTGTCCTTCCCTGTTCAGATCGACCTG
CGTCGAGGAGACGGCGTACACCGTCGTGCCGTCGGGAGTCAGCAGGGTCCTCGTCGGAGACGACGCGCTGTCGCTGTCCTTCCCTGTTCAGATCGACCTG

|

CAGGCGGCAGCATAGCAGCATAGETTCTCTGCAATTCTTGGAGTTCGTTGGATTCTTTTGCTGGGGTGGTAAAAGGT - 477
CAGGCGGCAGCATAGCAGCATAGIITTCTCTGCAATTCTTGGAGTTCGTTGGATTCTTTTGCTGGGGTGGTAAAAGGT : 477
CAGGCGGCAGCATAGCAGCATAGETTCTCTGCAATTCTTGGAGTTCGTTGGATTCTTTTGCTGGGGTGGTAAAAGGT - 477

}

TGAAGTTGAGTTGTCTTGAAGTGGGTCACTATGAAAACTATCAGCTGTCATTATACTTA
TGAAGTTGAGTTGTCTTGAAGTGGGTCACTATGAAAACTATCAGCTGTCATTATACTTAL

'

AGTGCTCTACTTGCAAAATGATTTGCTATCGCTGGACTTAAGAAiTTGTCAGACATTGAGCAGTTGCAGTGCAATTTCTATG 182
T
C

TGAAGTTGAGTTGTCTTGAAGTGGGTCACTATGAAAACTATCAGCTGTCATTATACTTAﬁCTGGGAAAATGCAATGAAGTTATTTTCTGATTTCTCCTGA :

AGTGCTCTACTTGCAAAATGATTTGCTATCGCTGGACTTAAGAARTTGTCAGACATTGAGCAGTTGCAGTGCAATTTCTATG : 182
AGTGCTCTACTTGCAAAATGATTTGCTATCGCTGGACTTAAGAAMTTGTCAGACATTGAGCAGTTGCAGTGCAATTTCTATG : 182

A

CTTTTTTTTT8EGGGTYATGCATGTAAGCAAGTA
CTTTTTTTTTRRIGGGTAATGCATGTAAGCAAGTA
CTTTTTTTT TR GGG TAATGCATGTAAGCAAGTA

CTGGGAAAATGCAATGAAGTTATTTTCTGATTTCTCCTGA :
CTGGGAAAATGCAATGAAGTTATTTTCTGATTTCTCCTGA :
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