
��������������� �
                                                    TT          TT   .Est_p1      � � �

 1 Est_p1          1
�

M                                              A I ANGIQIEY TFG   EP   .............................................. N I        D   NPD  P.
ACL67850        1 �M                                              A T ANGIQIEY TFG   EP   .............................................. I N        D   KSG  A.
YP_001310323    1 �M                                              A I ANGIQIQY IFG   NP   .............................................. R N        E   EKT  T.

 2 1Q0Z_A          1 ����� �                                            M ER V    VELWS   GDPAD   ............................................ S  I PSGD     DDF     PA.
AAA99002        1 ����� �                                            M TR I    VTLWS   GDPAD   ............................................ P  M TNDE     EGL     AP.
AAB16939        1 ����� �                                            M TR I    VTLWS   GDPAD   ............................................ P  M TKDE     EGI     AP.

 3 AAC21862        1 �                                                      L     QV  TI    MIFIFISLFAKIFFNY.......NDFFTNSHVKIMA...............KSL NYQFH  KQ  NTPV
ZP_05914249     1 �                                                      M     KL  ST    ...................................................... TDIAS  IG  GKR.

 4 CAA37863        1 ����� �MLLKRL  AALFSLSMVGCT APNTLAVNTTQKIIQYERSKSDLEVKSLTLASGDKMVYAEN NVTGEP       GL            T                                         D      .
CAA47949        1 ����� �MLLKRL  AALFSLSMVGCT APNALAVNTTQKIIQYERNKSDLEIKSLTLASGDKMVYAEN NVAGEP       CF            N                                         G      .
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 ��������� ��� ���
      TT                             TT TT            TT              Est_p1      � � � � � � �

 1 Est_p1         24 ����� ��� �� � �����
�
���� ��
�� ��
���� ����� ���
     G                             D    G S                           LLLI     QL  W    CE LAR   R   VIRF NRDT L TK  EAGIPD  QI EAR KGEE        M LAC  IH DEDL  Q   ... GHY              FA      IG  I   M    FRPP

ACL67850       24 ����� ��� �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           LLLI     QL  W    CQ LAR   R   VIRF NRDA L TK  EAGIPD  QI EAR KGEE        V LAN  IH DEAL  Q   ... GHY              LA      IG  M   R    IKPP
YP_001310323   24 ����� ��� �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           IVLI     QL  W    CE LAK   E   VIRF NRDA L TK  AAGIPD  RI QAA EGKT        A NGA  NF EPDF  M   ... NLQ              FD      ME  Y   Q    INVA

 2 1Q0Z_A         26 ����� ��� �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           LLLV  GNLSA  WPDEFARRLA     G  VIRY HRDT R TT DFAA                  HP    M      LG          DG... LH              R    ..................  
AAA99002       26 ����� ��� �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           LLLI  GNLSA  WPDEFVERLV     G  VIRY HRDT R SR DFAL                  HP    A      KS          AA... HF              C    ..................  
AAB16939       26 ����� ��� �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           LLLI  GNLSA  WPDEFVERLA     G  VIRY HRDT R SR DFAL                  HP    A      RS          AA... HF              Y    ..................  

 3 AAC21862       49 �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           LIFIH LFG        N  VIARA S  YSIL I L NH       SE                              .....DMD LG     F EH    R   R   H FH..  ....................K
ZP_05914249    16 �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           IVFLH LFG        N  SIAKA E  YSSL V L NH       TE                              .....RGK FT     L PD    L   P   D EW..  ....................D

 4 CAA37863       70 � �� � ���� � � ��� ��� � � �������     G                             D    G S                           LLLIH FGG     NKDNFTRIA KLE GYHLIIP LLGF   SKPMTA                    D         .....         D   .             N       .................... 
CAA47949       70 � �� � ���������� � ����� ����� � � ��� ���

     G                             D    G S                           LLLIH FGG     NKDNFTRIA QLE GYHLIIP LLGF   SKPMSA                    D         .....         R   .             E       .................... 
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                      ...                                      TTT    Est_p1      � � � � � �

 1 Est_p1         91 ����� ���
�����������
�� � ������
�
�
�
�
�
�
�
�
�
�� ����������� ���
                            G S G                 L                   YTLEDMADDAVGLLDAL IEKA   HVC   M GMIAQT    H QRV S ISI S TGNP  P  TPEA                 E    ...    M         IGLN Q   L     Y H    EL PP    

ACL67850       91 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YTIEDMADDAVGLLDAL IEAA   HIC   M GMIAQT    H QRV S ISI S TGNP  P  KPEA                 G    ...    M         IALN R   L     Y H    AL EP    

YP_001310323   91 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YTLEDMADDVAGLLDAL IKKA   HIC   M GMIAQV    H SRI S ISI S TGNP  P  SPET                 N    ...    A         FAYK P   Y     M S    NN QI    

 2 1Q0Z_A         75 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YGF ELAADAVAVLD W V RA   HVV L M ATI QVIALD   RLSS T LLGG LDIDFDA IERV   G           G G D  ...           T      HHD      M    G       N    

AAA99002       75 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YGF ELAADALAVLD W V AA   HVV M L NTI QLLALD   RLLT T MLGG LDVDFDA LEAA   D           G Q R  ...           G      APE      V    A       D    

AAB16939       75 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YGF ELATDALAVLD W V AA   HVV M L NTI QLLALD   RLLT T MLGG LDVDFDA LEAA   D           A Q R  ...           G      APE      V    A       D    

 3 AAC21862       92 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                    NY  MA  VIA I  L         LI H M GKTAM IT   PELV K IVID SP      G   VFM  QL  ED   V RH NLSKV...I            K  ALC    E      M  MPYEGF HKD  

ZP_05914249    59 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                    SY  MA  VAA I  M         LV H L GKVAM LA   PELI R VVVD AP      G   VFF  VD  DS   M AE TAPDDLPVH            V  LRH    D      I  T...AG SLG  

 4 CAA37863      114 ����� �������� � ��� � ��� � � ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YRA AQ TRLHELMQAKGLASN  THVG N M GAISVAYAAKYPK IKS WLVD TAGFWSAGVPKSLE   D  A               ..                      E        .              

CAA47949      114 ����� ���������� � ����� � ��� ����������������������� ��� ������� ���
                            G S G                 L                   YRS AQ TRLHELLQAKGLASN  IHVG N M GAISVAYAAKYPK VKS WLVD SAGFWSAGIPKSLE   E  R               ..                      D        .              �
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                                                                      Est_p1      � � � � �

 1 Est_p1        158 ���� ����� � ������� �
LE L T                    PP  R A I YTL   R    KGFP  E   R  AAKAYDRAFY  Y V ...............P....  ME E N T   DVW TFSG    LD DWN KI          

ACL67850      158 ���� � ��� � ��� ��� �LE L T                    PP  R A I YAL   R    SGFP  E   R  AAQAYDRAFY  I F ...............R....  EE Q N E   KVF TLSG    LD EWH NI          
YP_001310323  158 ���� � ��� � ��� ��� �LK V A                    PP  R A I YTL   K    KGFP  E   I  TEESYDRSYY  I T ...............M....  NG D Y N   RMW NLWS    FE ERA RY          

 2 1Q0Z_A        142 ���� � ��� � ��� ��� �MRGEPTL GLP PQQ FLD L LMNQPA   AA VAKRVSKWRILSGTGVPFD  EYAR E  AI HAG        D   G   P   A A      EGR  E                   DA    W ER  D   G
AAA99002      142 ���� � ��� � ��� ��� �LKGEPSV GLP PSQ FLD M MLQQPA   EE LERRVEKWRLLNGEGVPFD  EFRR E  AA HAG        S   V   R   M T      ETD  L                   AD    R LL  G   .
AAB16939      142 ���� � ��� � ��� ��� �LKGEPSV GLP PSR FLD M LLQQPA   EE LERRVEKWRLLNGEGVPFD  EFRR E  AA HAG        S   V   R   M M      GTD  L                   SD    R LL  G   .

 3 AAC21862      159 ��� � ��� � ��� ��� �  L AV                    QEI D DVVQ    S  V         SA  F  N     N   NG F  KNAKPENRQQAKPILK....   N E    FMLK FD N........  DC RF LTALF NYA
ZP_05914249   126 ��� � ��� � ��� ��� �  L SS                    AEL D DEIE    A  T         TI  F  Q     S   EH L  ...............L....   . L    SRSG NE LEAK.IPED  RG LL NLRTT AGY

 4 CAA37863      181 ��� � ��� � ��� ��� �GATLEN               N    PLLI S EDFYKMYDFVMY  K PPYIPKSVKAVFAQERI NKA      ............... ....    N K            .. .                 N   
CAA47949      181 ��� � ��� � ��� ��� �GATLEN               N    PLLI S EDFYKMYDFVMY  K PPYLPKSVKAVFAQERI NKE      ............... ....    K N            .. .                 K   
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TT                                  TT                TT      TT      Est_p1      � � � � � � �

 1 Est_p1        209 ��� ��� �����
�� ��
�������������� ������
�����
�
�
�
�����
��
                             P L                      P A        GH   PEG   VARQ AAVLTQ  RK  L SV   T VIHGA D L PVE GKDTAEAI   ELIII GM  DLP   ...    M      KN  FE G  TM        D P V   G         G      D       

ACL67850      209 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH   PEG   VARQ AAVLTQ  RK  L SV   T VIHGA D L PVE GKDTAAAV   ELIII GM  DLP   ...    L      KN  SE G  CV        D L V   G         E      D       

YP_001310323  209 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH   PQG   AVRQ AALVAN  RR  L LL   T VIHGT D L PVE GKDTARTI   KLLLI GM  DMP   ...    N      GD  QH S  TV        A P F   A         N      E       

 2 1Q0Z_A        212 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH   V    EP AH  L  PP SR AELREVTV T VIQA  DPIAP PH KHLA  I   RLAEI  M  AL  LA..  Y  YS TL  P  A               EH     A  G    GL  T      PG     .

AAA99002      211 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH   T    EP VH  I  PP SR AELSRVTT V AIQA  DPAAP PH RHLA  I   RVVEI  M  AL  FD..  I  HM PL  V  G               MC     P  A    NR  G      EN     .

AAB16939      211 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH   T    EP VH  I  PP SR AELARITT V AIQA  DPAAP PH RHLA  I   RVVEI  M  AL  FD..  I  HM PQ  V  G               MC     P  A    DR  G      EN     .

 3 AAC21862      217 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH                       D   VR    T    G NS YI  E      E F   T  TI GS  WV NIM................. WEK  VFT   FIK G  S  KI NSEKIL Q  N  AF  N      .

ZP_05914249   175 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH                       D   AS    V    G NS YV  E      S F   T  TV GS  WV AWQPNLTLLHESLPTIGDFP MGE  FDG   WMA E  D  SR DLPLMR L  R  LL  K      .

 4 CAA37863      229 ��� ��� ���������� ����� ��� � ��������� �����
                             P L                      P A        GH   L   DTKILEQIVTDNVEERAKIIAKY I T VVWGDKDQVIKPETT LIK II Q QVIMM DV  VP  ...                       N                   E   E          N      .

CAA47949      229 ��� ��� �������� ����� ����� ��� � ���������������������������
                             P L                      P A        GH   L   DAKILEQIVTDNVEERAKIIAQY I T VVWGDKDQIIKPETV LIK II Q QVIMM DV  VP  ...                       K                   N   K          E      .� �
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                                                                      Est_p1      � �

 1 Est_p1        276 ���� ��������� �
  GAW  IV AIV  T  I                                                   HG   PQ  D   NH QK FI.....                                            

ACL67850      276 ������������ � �  GAW  II AIV  T  A                                                   HA   PQ  D   GH HK ARPKSRS                                            
YP_001310323  276 ������������ � �  GTW  IV AIA  V  T                                                   K.   KC  E   NL ND SH.....                                            

 2 1Q0Z_A        279 ������������ � �PSSVH PLAEVI AHTRSAA                                                       G      L       ......                                            
AAA99002      278 ������������ � �PLAVH PLAAAI AHTRAAT                                                       E      C       V.....                                            
AAB16939      278 ������������ � �PLAVH PLAAAI AHTRAAT                                                       E      C       V.....                                            

 3 AAC21862      269 ������������ � �HAEKP   IRAIKRF NK                                                         DFV       L  N.......                                            
ZP_05914249   244 ������������ � �HSEQP   ISALQTF SR                                                         KTF       F  D.......                                            

 4 CAA37863      295 ������������ � �MVEAV  TA  YKAF  R  L                                                      KD  ND    .. DG KK...                                            
CAA47949      295 ���� ������� � �MVEAL  TA  YKAF  R  L                                                      DE  DN    .. SI EAQR.                                            
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