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Gene Forward primer Reverse primer Size (bp) Sequence primer Sequence region

TTGAAAAATATTGTAG

GTGTTATAAAGGTTA

HIPK3 TAGYGATGTGGATTGAAGYGTAAGAGTGAGG

AGTTGGATAATTATAGTAGYGTAATGTAGAT

TGTYGATGAATTGTTTATATTTTTTGTAA

TGTATTTTTTAGAA

GGTTTT

235 TCACTAAATTTCCCA

TATTAATTTACAA 

TTGTGAGTTTGTTYGGTTTTAGGTAAYGTTGGY

GGTGGGTGGGTTTTTAGTTTGGAGT

CDH5 AGGAGGGTTAAATGTG

ATGTTGTA 

CCCACTTCCCCCTAA

AATAATT

255 GGTTTAGAGTTTTA

GAGTTG

AGGTYGGGAGTAGGGGTTTAAGT

CREB3L3 GGTTGGGAGTTGTTTGT

GAT 

AAAATCCTTCCAAC

TCTAACAACTTA 

270 GGTGATAGAGTTAT

AGAGGG

TGGAYGTTGTATTTAGTATTTTGTAAATAG

TRIM3 AGTATATTTTATAGGA

GTATTTTAAGGAA

ACCCTACCTCCTTAA

TACTACTAAA

254 TTATAGGAGTATTT

TAAGCAAGT

TYGGAAAGGGYGTTTTTAGGAGGTAGGYGGTT

TAGATAGGTTTTTAGAGTT

GGTGGAAATAGTT

AGCATTGG

CTSZ

UBASH3A GTTAGTAGGATTTAGG

AGGGAAT

ACATAAAATATCAA

TTTTCAAAATTCT

231

PCR Pyrosequencing

GAATGTAGGGTTAAGG

GGGTTTATG 

CTCCCTAACTCCRAA

ACACCTA

GAATGTAGGGTTA

AGGGGGTTTATG 

AGTTTGYGGTTTTTTATTTYGAAGTTAGGAAT

TT



182
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				PCR								Pyrosequencing

		Gene		Forward primer		Reverse primer		Size (bp)				Sequence primer		Sequence region

		CTSZ		GAATGTAGGGTTAAGGGGGTTTATG 		CTCCCTAACTCCRAAACACCTA		182				GAATGTAGGGTTAAGGGGGTTTATG 
		AGTTTGYGGTTTTTTATTTYGAAGTTAGGAATTT




		UBASH3A		GTTAGTAGGATTTAGGAGGGAAT		ACATAAAATATCAATTTTCAAAATTCT		231				GGTGGAAATAGTTAGCATTGG		TGGAYGTTGTATTTAGTATTTTGTAAATAG



		TRIM3		AGTATATTTTATAGGAGTATTTTAAGGAA		ACCCTACCTCCTTAATACTACTAAA		254				TTATAGGAGTATTTTAAGCAAGT		TYGGAAAGGGYGTTTTTAGGAGGTAGGYGGTTTAGATAGGTTTTTAGAGTT



		CDH5		AGGAGGGTTAAATGTGATGTTGTA 		CCCACTTCCCCCTAAAATAATT		255				GGTTTAGAGTTTTAGAGTTG		AGGTYGGGAGTAGGGGTTTAAGT



		CREB3L3		GGTTGGGAGTTGTTTGTGAT 		AAAATCCTTCCAACTCTAACAACTTA 		270				GGTGATAGAGTTATAGAGGG		TTGTGAGTTTGTTYGGTTTTAGGTAAYGTTGGYGGTGGGTGGGTTTTTAGTTTGGAGT



		HIPK3		TTGAAAAATATTGTAGGTGTTATAAAGGTTA		TCACTAAATTTCCCATATTAATTTACAA 		235				TGTATTTTTTAGAAGGTTTT		TAGYGATGTGGATTGAAGYGTAAGAGTGAGGAGTTGGATAATTATAGTAGYGTAATGTAGATTGTYGATGAATTGTTTATATTTTTTGTAA
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