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CpG 0,009 2E-05 0,905 0,276 0,187 

TSS -1kb 2E-27 0,195 0,173 0,179 0,692 

TSS +1kb 1E-26 0,051 0,999 0,853 0,902 

TSS -10kb 2E-07 0,231 0,082 0,089 0,165 

TSS +10kb 6E-09 1E-106 0,994 0,471 0,335 

Open Chromatin 2E-71 2E-04 0,099 0,018 0,138 

DNAseI sites 4E-15 0,795 0,011 0,587 0,498 

Ensembl genes 6E-07 1E-170 0,528 0,467 0,675 

UCSC genes 5E-09 1E-170 0,605 0,304 0,876 

RefSeq genes 9E-23 9E-106 0,578 0,65 0,555 

Gene Density 1Mb 
(0-10 genes) 

8E-20 6E-127 0,531 0,391 0,051 

Gene Density 1Mb 
(11-20 genes) 

0,02 0,057 0,263 0,216 0,068 

Gene Density 1Mb 
(>20 genes) 

6E-17 9E-203 0,056 0,787 0,499 

Tumor Genes (NCKU) 0,004 7E-04 0,052 0,114 0,421 

Tumor Genes (TCGA) 5E-04 7E-140 0,062 0,407 0,075 

tRNA repeats <10kb 0,548 0,275 0,822 0,016 0,441 

miRNA <10kb 1E-04 7E-09 0,77 0,537 0,774 

SINEs 7E-08 7E-06 0,005 0,106 0,008 

LINEs 8E-13 4E-07 0,958 0,126 0,872 

DNA Repeats 0,244 0,158 0,93 0,786 0,954 

Low Complexity 0,436 0,014 0,022 0,533 0,17 

LTR 0,089 2E-23 0,089 0,84 0,379 

Simple repeats <1kb 0,878 4E-04 0,886 0,117 0,352 

frequency of GC >41% 
(100 bp) 

0,006 1E-41 3E-06 0,156 0,292 
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