Additional file 4 Table S3. PCR fusion primers used to amplify sample for 454 pyrosequencing. Site code refers to which site each primer pair was used. Forward primers contain 454 adapter A (designated as ‘A’ at the end of the primer name) and reverse primers contain 454 adapter B (designated as ‘B’ at the end of the primer name), Each primer contains a different MID as indicates with parentheses.

	Site code 
	Primer name
	Sequence (5’ to 3’)

	BR08
	60 UT 1(MID1)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGACGAGTGCGTCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 1(MID2)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGACGCTCGACACGCAGAGAGGCTCCGTG

	DB09
	60 UT 2(MID3)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGAGACGCACTCCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 2(MID4)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGAGCACTGTAGCGCAGAGAGGCTCCGTG

	GC09
	60 UT 3(MID5)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGATCAGACACGCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 3(MID8)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGCTCGCGTGTCCGCAGAGAGGCTCCGTG

	HW09
	60 UT 4(MID11)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGTGATACGTCTCGCAGAGAGGCTCCGTG

	
	60 UT 4(MID20)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGACGACTACAGCAGGACCAGGGTACGGTG

	LE09
	60 UT 5(MID13)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGCATAGTAGTGCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 5(MID14)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGCGAGAGATACCGCAGAGAGGCTCCGTG

	MC09
	60 UT 6(MID15)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGATACGACGTACAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 6(MID16)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGTCACGTACTACGCAGAGAGGCTCCGTG

	ME09
	60 UT 7(MID19)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGTGTACTACTCCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 7(MID28)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGACTACTATGTCGCAGAGAGGCTCCGTG

	RL09
	60 UT 9(MID23)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGTACTCTCGTGCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 9(MID34)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGCACGCTACGTCGCAGAGAGGCTCCGTG

	SK09
	60 UT 10(MID25)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGTCGTCGCTCGCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 10(MID32)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGAGTACGCTATCGCAGAGAGGCTCCGTG

	UK09
	60 UT 11(MID31)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGAGCGTCGTCTCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 11(MID38)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGTACACGTGATCGCAGAGAGGCTCCGTG

	Control Cc1 (Chironomus cloacalis)
	60 UT 12(MID33)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGATAGAGTACTCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 12(MID39)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGTACAGATCGTCGCAGAGAGGCTCCGTG

	Control Cf1 (Chironomus februarius)
	60 UT 13(MID35)A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGCAGTAGACGTCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60 UT 13(MID40)B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGTACGCTGTCTCGCAGAGAGGCTCCGTG

	Control Cf2 (Chironomus februarius)
	60UT 14 MID37A
	CGTATCGCCTCCCTCGCGCCATCAGTACACACACTCAGGACCAGGGTACGGTG

	
	60UT 14 MID41B
	CTATGCGCCTTGCCAGCCCGCTCAGTAGTGTAGATcGCAGAGAGGCTCCGTG







