
I II IIIIntein positions

i1 i2 i3Other insertions

Thermococcus sp. GE8

T. fumicolans

Pyrococcus sp. KOD1

T. hydrothermalis

P. horikoshii
T. aggregans
T. litoralis
M. jannaschii

Mimivirus

N. equitans

A

C

M. jannaschii (I)
T. aggregans (I)

T. fumicolans (I)
Pyrococcus sp. KOD1 (I)

T. aggregans (II)
T. litoralis (II)

M. jannaschii (II)
Pyrococcus sp. KOD1 (II)

P. horikoshii (II)
Thermococcus sp. GE8 (II)

T. hydrothermalis (II)
Mimivirus (III)

T. litoralis (III)
T. aggregans (III)

T. hydrothermalis (III)
Thermococcus sp. GE8 (III)

T. fumicolans (III)

100

91
96

91
85

99

82

71

0.2 substitutions/site

B T. fumicolans
T. hydrothermalis
Thermococcus sp. GE8
Pyrococcus sp. KOD1
P. furiosus

P. horikoshii
P. abyssi
T. aggregans
T. litoralis

M. thermoautotrophicum
M. jannaschii
M. maripaludis

N. equitans
M. kandleri
A. fulgidus

P. aerophilum (1)
A. pernix (1)
S. tokodaii (1)

S. solfataricus (1)
Halobacterium (1)

Asfarvirus
S. solfataricus (2)
S. tokodaii (2)

A. pernix (2)
P. aerophilum (2)

AME
Variola virus

PBCV
IIV
LDV

Mimivirus
ESV

A. thaliana
Human

Yeast
M. acetivorans
M. mazei

Yeast
Human

A. thaliana
T. acidophilum (1)
T. volcanium (1)

P. aerophilum (3)
Halobacterium (2)

A. pernix (3)
T. volcanium (2)
T. acidophilum (2)

S. tokodaii (3)
S. solfataricus (3)

100

100

100

100

100

89

100

100

85

97

100

97

94

82

94

100

70

71

100
90

100
98 94

97
86

0.5 substitutions/site

Polδ

Polα




