  NcoI                                                                                                                  

        ○                 ○ ○○     ○○  ○ ○            ○○○○ ○        ○○○○   ○ ○○ ○○○ ○○     ○ ○    ○○ ○    ○○  ○ ○   ○   

GCCATGGCCACGTCCAAGAGGAAGCGGGGAGATGATTCGAATTGGAATAAGCGGGTGCCTAAGAAGAAGCCATCTTCAGCTGGGCTGAAGAGGGCTGGAAGCAAGGCCGATAGGCCATCC    120

    M  A  T  S  K  R  K  R  G  D  D  S  N  W  N  K  R  V  P  K  K  K  P  S  S  A  G  L  K  R  A  G  S  K  A  D  R  P  S      40

GCCATGGCGACGTCCAAGAGGAAGCGTGCCGATGAGGCGCAATGGAATAAGCGGTCCACCAAGAAGAAAGGTTCTGCGCCGCAGGCGAAGAAGCCTGGGGGTAAGGTTGAGAAGCCTTCC

    M  A  T  S  K  R  K  R  A  D  E  A  Q  W  N  K  R  S  T  K  K  K  G  S  A  P  Q  A  K  K  P  G  G  K  V  E  K  P  S .
       †                    ◊     ◊  ◊  ◊              ♦  ♦           ♦     ◊  ◊  ♦  ♦     ◊  ◊     ◊     ♦  ◊  ◊       

                      Putative nuclear localisation signal                          DNA binding domain                  .
     ○  ○     ○○ ○ ○○  ○○ ○  ○○○   ○     ○  ○  ○  ○  ○  ○  ○  ○              ○  ○           ○  ○  ○           ○         

CTCCAAATCCAGACACTCCAGCATGCTGGGACCACCATGATAACTGTCCCATCCGGAGGAGTATGTGACCTCATCAACACCTATGCCCGAGGATCTGACGAGGGCAACCGCCACACCAGC    240

 L  Q  I  Q  T  L  Q  H  A  G  T  T  M  I  T  V  P  S  G  G  V  C  D  L  I  N  T  Y  A  R  G  S  D  E  G  N  R  H  T  S      80

CTCCAGATACAGACTTTACTCCACTCAGGTGACACGATGATCACCGTACCTTCAGGTGGGGTCTGTGACCTCATCAATACATATGCCCGAGGGTCCGATGAGGGCAACCGGCACACCAGC

 L  Q  I  Q  T  L  L  H  S  G  D  T  M  I  T  V  P  S  G  G  V  C  D  L  I  N  T  Y  A  R  G  S  D  E  G  N  R  H  T  S .
                   ♦     ◊     ♦                                                                                        

                                                  DNA binding domain                                                    .
  ○  ○  ○        ○○ ○ ○○     ○              ○     ○  ○○     ○○○         ○○      ○     ○              ○     ○            

GAGACTCTGACGTACAAGATCGCCGTCGACTACCACTTCGTTGCCGACGCGGCTGCCTGCCGCTACTCCAACACCGGAACCGGTGTAATGTGGCTGGTGTATGACACCACTCCCGGCGGA    360

 E  T  L  T  Y  K  I  A  V  D  Y  H  F  V  A  D  A  A  A  C  R  Y  S  N  T  G  T  G  V  M  W  L  V  Y  D  T  T  P  G  G     120

GAAACCCTAACGTACAAAGTTGGGGTCGATTACCACTTCGTTGCTGACGCCGCATCCTGCAAGTACTCCAACCGCGGAACAGGTGTGATGTGGCTGGTGTACGACACGACTCCCGGCGGA

 E  T  L  T  Y  K  V  G  V  D  Y  H  F  V  A  D  A  A  S  C  K  Y  S  N  R  G  T  G  V  M  W  L  V  Y  D  T  T  P  G  G 

                   ◊  ◊                                ◊     ◊           ♦                                              

                             DNA binding domain                                                                         .
○○  ○  ○   ○ ○   ○○   ○  ○  ○     ○○○ ○ ○  ○  ○  ○      ○ ○  ○        ○  ○      ○                      ○         ○ ○    

CAAGCTCCGACCCCGCAAACTATATTTGCCTACCCTGACACGCTAAAAGCGTGGCCGGCCACATGGAAAGTGAGCCGGGAGCTGTGTCATCGCTTCGTGGTGAAACGGCGATGGTTGTTC    480

 Q  A  P  T  P  Q  T  I  F  A  Y  P  D  T  L  K  A  W  P  A  T  W  K  V  S  R  E  L  C  H  R  F  V  V  K  R  R  W  L  F     160

AACGCACCCACCACCCAAGATATTTTCGCATACCCCTCCGCACTCAAGGCCTGGCCGACTACTTGGAAAGTTAGTCGGGAGTTGTGTCATCGCTTCGTGGTGAAGCGGCGATGGCTCTTC

 N  A  P  T  T  Q  D  I  F  A  Y  P  S  A  L  K  A  W  P  T  T  W  K  V  S  R  E  L  C  H  R  F  V  V  K  R  R  W  L  F 

 ◊           ♦     ♦                 ♦  ◊                 ◊                                                             

 ○○        ○           ○  ○       ○○  ○  ○○○○  ○○○○      ○○   ○  ○     ○   ○ ○○                ○                 ○      

AACATGGAGACCGACGGTCGGATTGGTTCGGATATCCCTCCCTCGAATACAAGTTGGAAGCCTTGCAAGCGCAACATCTACTTCCACAAGTTCACGAGTGGGTTGGGAGTGAGAACGCAG    600

 N  M  E  T  D  G  R  I  G  S  D  I  P  P  S  N  T  S  W  K  P  C  K  R  N  I  Y  F  H  K  F  T  S  G  L  G  V  R  T  Q     200

ACAATGGAGACTGACGGTCGGATAGGCTCGGATACACCACCGAGCAACCAGAGTTGGCCGCCATGTAAGCGGAACGTTGACTTCCACAAGTTCACTAGTGGGTTGGGAGTGAGGACGCAG

 T  M  E  T  D  G  R  I  G  S  D  T  P  P  S  N  Q  S  W  P  P  C  K  R  N  V  D  F  H  K  F  T  S  G  L  G  V  R  T  Q 

 ♦                                ♦              ♦        ♦                 ◊  ♦                                        

                                                                                             NcoI                       
        ○  ○  ○     ○           ○  ○        ○        ○○ ○           ○        ○○    ○                    ○               

TGGAAGAATGTAACGGACGGAGGAGTTGGTGCCATCCAGAGAGGAGCTCTGTACATGGTCATTGCCCCAGGCAATGGCCTTACTTTTACTGCCCATGGGCAGACCCGTCTGTACTTTAAG    720

 W  K  N  V  T  D  G  G  V  G  A  I  Q  R  G  A  L  Y  M  V  I  A  P  G  N  G  L  T  F  T  A  H  G  Q  T  R  L  Y  F  K     240

TGGAAGAACGTCACAGACGGTGGAGTTGGTGCGATACAGAGAGGTGCTCTGTATCTAGTCATTGCCCCCGGCAATGGTATTACGTTTACTGCCCATGGGCAGACACGTCTGTACTTTAAG

 W  K  N  V  T  D  G  G  V  G  A  I  Q  R  G  A  L  Y  L  V  I  A  P  G  N  G  I  T  F  T  A  H  G  Q  T  R  L  Y  F  K 

                                                       ◊                       ◊                                        

                ○ 

AGTGTTGGCAACCAGTAA    738

 S  V  G  N  Q  *     245
AGTGTTGGCAACCAGTGA

 S  V  G  N  Q  * 

van der Walt et al., Supplementary Figure 2 
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