
1 M A C S K Y E Y I K T Y E Q P S R - - I V K N C W F V V R I D G H S F H E F T K D H E - @ @ @ F H K P N D K R G L D L M S R C A E N V M K N - - @ @ L - G D I V I S Y G Q S D E F S F V F R R K @ @ T D L W S R K N D K I L T H V V S L F T S S F I F F W D S 9 @ P P T F D G R I I M Y P 135\Thg1p
1 M A N S K F S Y V K L F E E E R K - - I L L N C Y F I V R I D G C D F K H F V K A H N - @ @ @ Y N K P N D I K G L N L M N E C A L D I L K K - - @ @ F - D D I D L C Y G H S D E Y S F L F N K S @ @ T K L W N R R Y D K I L T N V V S Y F T S C F L Y K W K N 8 @ A P S F D A R I V V Y P 134|
1 M A N S K F E Y V K Q F E Q M Q N - - L L P N T Y I V V R I D G K G F H K F T K C Y D - @ @ @ F E K P N D E Q G L K L M S F S A C V V M E T - - @ @ F - P D I Q I A Y G Q S D E F S F V L K K D @ @ S E L Y S R R S D K I A T C V C S T F T S V Y T L N F E K 1 0 I P I F D A R C V C Y P 136|
1 M A C S Q Y E Y V K K F E T Y Q T - - L L P N T Y I V V R I D G K G F T K F T A N H N - @ @ @ F E K P N D K R G L D L M N K A A E S V M E T - - @ @ F - N E I M L A Y G Q S D E F S F V F K K D @ @ A E L Y Q R R T E K I V S C V V S C F T A A Y A M H F S D 8 @ L P M F D A R A V C Y P 134|

111 F S A L G D R M K S Y E D G M K I T I E K N N - S F I I R L D G H S F S K F S K V F K K @ @ @ P G I A W D I R I H Q A M V E T A T A L M K T - - @ @ F - - L P T V V Y T F S D E I T M C F P S I 1 1 Q L A Y N G K V Q K L I S L T A G L A S T V F Y K S I T Q 1 8 T P S F D S R L F V L P 266|
1 M A N S K Y E Y V K S F E Q P D I - - L L Q N V W I V V R I D G R S F H K F T T K H D - @ @ @ Y A K P N D D R G L S L M N R A A L E V C K E - - @ @ F - P D I V I A F G E S D E Y S F V L K K S @ @ C N L F E R R S S K I S S S I V S Y F T S Q F V Y R W K E 9 @ P P T F D S R C V L Y P 135|

11 E L L G D R M K S Y E D D M K I Q - - I E K N K P F I I R L D G H S F S K F T K N - - - @ @ @ F N K P H D I R I H N A M I E T S T V L L K T - - @ @ F - - M P T C I Y T F S D E I T M C F P S I 1 2 N L A Y S G K V Q K L I S L S S G L A S T V F F K S I T N 1 8 T P H F D A R I F T L P 163|
1 M A N S R F Q Y V R G F E S E A R - - L L P N T W I V V R I D G R G F H K F S A K H G - @ @ @ F K K P N D A R A I N L M N A A A V A C M N E - - @ @ F - P D I V M A Y G E S D E Y S F V F D K R @ @ T Q L F S R R G D K I M S S I V S F F S S T Y V M Q W P Q 1 4 T P H F D G R C V L Y P 140|
1 M A K S R F E Y V K Q Y E R L D R - - L L P E T Y I V I R I D G K G F H K F T K K H D - @ @ @ F E K P N D L R C L N L M N A A A R V V M S E - - @ @ F - T D I V L A Y G D S D E Y S F V W S K S @ @ T E L Y E R R E S K L V S H V C S L F T S A F V F N W P K 8 @ L P S F D G R A V L Y P 134|
1 M A K S K Y E Y V K Q F E S H D T - - L L P Q C Y I V V R I D G K K F H E F S K Y Y D - @ @ @ F K K P N D E R A L K L M N A C A K N V V L Q - - @ @ Y R H E M I L A Y G E S D E Y S F V L K K D @ @ T E L Y K R R R D K L S T L I V S L F T S N Y V A L W S K 1 1 L P F F D S R C V I Y P 138|
1 M A N S K F E Y V K Q F E Q P D S - - L L P N T W I V V R L D G R G F T K F S T K Y A - @ @ @ F E K P N D K R A L D L M N A A A R S V M S E - - @ @ L - P D I T I A Y G V S D E Y S F V F H K S @ @ C T L F E R R A S K L V S T I V S T F T A Y Y I H H W P T 1 1 L P S F D G R A V C Y P 137|
1 M A N S K F G Y V R Q F E T H D V - - I L P Q C Y I V V R I D G K K F H E F S K F Y E - @ @ @ F A K P N D E N A L K L M N A C A K N L V L K - - @ @ Y K N D I I L A F G E S D E Y S F I L K S S @ @ T T L F N R R K D K L A T L F G S F F T S N Y V A L W A K 1 1 L P Y F D S R C V A Y P 138|
1 M A N S K Y A Y V R D F E L P D P - - L L P G V F M V L R I D G H S F H R F S E K H N - @ @ @ F A K P N D V R A L Q L M D H A A Q D L M E E - - @ @ Y - P D V V L G F G E S D E F S F L L R K S @ @ T S L Y N R R H S K I V S T L T S L F T S S Y V F H W S R 9 @ P P S F D G R I V L Y P 135|
1 M A G S R Y Q Y V K K F E L P D P - - I L P G T F M V L R I D G H A F H R L S E V H K - @ @ @ F A K P N D E R A L Q L M D H A A R D V M N E - - @ @ Y - K D I V L A F G E S D E Y S F L F R K S @ @ T A L Y N R R Q A K I V T T L T S L F T S S Y V F N W S R 9 @ P P S F D G R I V V Y P 135|

25 M T H S Q Y D Y V K S F E I P D P - - C L P N C W P V V R I D G K N F H K F S T T H N - @ @ @ F E K P N D D R A L K L M T A A A T S V M D L - - @ @ L - N D I V L A Y G Q S D E Y S F V F K K K @ @ T K A Y N R R S S K L S S V V V S Q F S T S Y V Y H W K K 9 @ P P A F D S R L V L Y P 159|
1 M A K S K Y E Y V R K F E Q N D A - - C L P N C W I V V R V D G R N F H R F S D S H G - @ @ @ F K K P N D P R G L G L M N K C A E A V M T E - - @ @ F - G D I V I C Y G Q S D E Y S F V F R K N @ @ T T Q F S R R V S K L I T N V V S L F A A T Y V F H W A S 9 @ P P M F D G R V V L Y P 135|
1 M A C S R F E Y V K S F E Q D D S - - I L P N V W I V I R I D G K K F H K F S K T H D - @ @ @ F E K P N D E N A L N V M N A A A T A V M Q E - - @ @ F - R D I V L A Y G Q S D E Y S F V F R K E @ @ T A A F K R R S A K L L T Y V T S L F S S S Y V M Q W S K 8 @ A P C F D G R V V L Y P 134|

30 M A K S K F E Y V R D F E A D D T - - C L A H C W V V V R L D G R N F H R F A E K H N - @ @ @ F A K P N D S R A L Q L M T K C A Q T V M E E - - @ @ L - E D I V I A Y G Q S D E Y S F V F K R K @ @ T N W F K R R A S K F M T H V A S Q F A S S Y V F Y W R D 9 @ P P G F D G R V V V Y P 164|
1 M A C S K W E Y V K D F E L D D R - - L L P S T Y I V V R V D G R G F T E F C I N H N - @ @ @ L E K P L D D R L I R L M S N C A Q K V M L K - - @ @ F - D E M V L A F G E S D E F S F I F K K S @ @ A K V F N R R R D K I N S T V A S L F S S I F V K D W S N 9 @ P P S F D S R I V L Y P 135|

279 I G K I E P D Y V K S F Q F E S R - - L L P L T W V V V R I D G C H F H R F S E V H E - @ @ @ F E K P N D E Q A L K L M N S C A V A V L E E - - @ @ F - Q D I A F A Y G V S D E F S F V L K N K @ @ S E L Y K R Q S S K I I S A V V S F F T S T Y M M R W G D 9 @ P P S F D G R A V C Y P 413|
1 M A N S K Y E Y V K S F E V E D E - - V M F P N L I I I R I D G R D F S R F S Q V H K - @ @ @ F E K P N D E T S L N L M N S C A S S V L V E - - @ @ Y - P D I V F A Y G Y S D E Y S F V F K K A @ @ S R F Y Q R R A S K I L S L V A S F F A A V Y V T K W K E 9 @ A P S F A S K V V S C A 135|
1 M A N S K Y E Y V K D F E V N D N - - I L P H T W I V I R I D G R A F T K F S Q A H Q - @ @ @ F Q K P N D L Q A L L L M N A S A V A V V E D - - @ @ L - A D V V F A Y G V S D E Y S F V L R K T @ @ S T L Y Q R R A S K L I S V I C S L F A S S Y V M N W G K 9 @ A P A F D G R A V C Y P 135|
1 M A N S K Y E Y V K Q Y E L D D S - - L L P G C W I V V R I D G K G F T K F S E L H G - @ @ @ F E K P N D K R A L D L M D E C A K E V L N E - - @ @ F - P D V R L A Y G E S D E Y S F V L G R S @ @ T D M Y G R R A S K I V S L L V S C F T A N Y V A K W A A 9 @ T P M F D G R A V C Y P 135|
9 A E N P R L L E M R F R E R E A V C E P A T V - P F A V R L D G V G F G K R L K D - - - @ @ @ F P P P R S R L V H N A L V E V A K S L A L T - - @ @ Q - - G A D Y V H V V S D E I N L L F F R - @ @ A A P Y G G R T F K I I S V L A S Q A S A E L T A K L G R @ @ P L Y F D G R V I K L R 131|
9 M E N P R H L E M R Y R E R E A V C E P A S P - P V A V R L D G V G F G K R L R D - - - @ @ @ F P A P R S R L V H T A I A E V A R D L A A Q - - @ @ H - - G A E F V H V V S D E I N L L F L T - @ @ S V P Y G G R T F K L A S V L A A Q A A A G V T A K L G R @ @ P L Y F D G R V V K L A 131|
1 - - - - - - - - M K E R E I Y A D L R T L S P - - I I V R L D G R A F H Q V T D K L N - @ @ @ F S E P F D E K F S D A M A F V T K G L L I D A G @ @ F - - A P V F G Y T F S D E I S L Y F S - - @ @ E N L F L G R V E K I D S V L A S F A S S C L T I A L E L 2 @ P V S F D A R I I P V T 119|
1 - - - M A G H S M R E H E V Y S K L R A P P S S R M I L R L D G R G F H R L T E S L D - @ @ @ F D R P Y D E A F R D L M I R T C L D L M E E - - @ @ F - - S P S L I Y T F S D E I N V L L D - - @ @ S V P F A G R V E K L D S V F S G F A S S S F T R G A L E 7 @ P V S F D C R V I P I S 129|
1 - - - - - - - - M K E Y E Q F S Q L K I V P D L P I I I R I D G R S F S K Y T K Q L G - @ @ @ L K K P F D K R L R N L F I E V S K D V L G E - - @ @ F - - N T K Y I Y T F S D E I N I L L E - - @ @ Q I P F N G R V E K I D S V I C S Y V S S S F M K H L F I 1 3 P A S F D S R I I I T S 130|
1 - - - M K P V E P C D L E V Y A D L R V P P N T H L V L R I D G R A F T K L T R R L G - @ @ @ L K K P Y D R R F A E A M A E T A V R M I R D A G @ @ L - - G I T L V Y T F S D E L N A L I P R G @ @ N V P F S G R V E K L T S V S A S C A S T Y F F R A L Q R 8 @ T V S F D S R C V V L T 134|
4 R Q K R K R I N W K D R E L Y A H L L A P N - - V F I L R I D G R N F T N V L K D - - - @ @ @ F E K P Y D I R F A R A M V E T C R E I M R E - - @ @ F - - N P A F A Y T F S D E V S F L F R - - @ @ D - L F G C R V E K I D S I I A S E F S S R L S L K L G F @ @ P V S F D S R I I Y A S 123|
1 - - - - - - - - M K D R E I Y A E M R C I P P - - V V V R A D G R N F K N T L R D L G - @ @ @ F G K P Y D Q T F A R A M A D T A E L F I K K S G @ @ L - - S P L F A Y T F S D E V S F L F M - - @ @ E L P F E G R V E K M D S V T A S F L G S A L T I N L Q F 2 @ P V A F D S R I V V L Q 119|
1 - - - - - - - - M K K R E V Y S D L R C I P P - - V I V R L D G R T F K H T L S R L G - @ @ @ C E K P Y D E K F A S A M A D S L E L F F K K S G @ @ I - - N A A L A Y T F S D E A S I L F F - - @ @ D L P F D G R V E K L D S V I S S Y L S S A F T I K M G L 2 @ P V S F D S R I V P V N 119|
1 - - - - - - - - M K E Y E V Y G D L K V P V N S R I I L R L D G R S F H S L A K N L N - @ @ @ L E K P Y D E D F A G L M V K V S K D L F N E - - @ @ F - - A P V F I Y T F S D E I S I L L D - - @ @ N I P F N G R I E K I N S V V A S F A A S S F T Y N L N K 4 @ P V A F D S R I I P I N 121|
2 N A S I R S V D W K E R E I F S G L R V P S D A P V M V R I D G W R F H K V A D E L G - @ @ @ L E R P F D R R L I E A L I Q A P L S L M R M G - @ @ F - - P L A L S F A F S D E I S F L I Y P - @ @ P I P W S G R V E K L I S V I P S H S S A I V S M F L N Y @ @ P V C F D A R I I I L R 128|

13 D Q T T T D M K N R E K Q Y R T F L P A K S - - Y A V I R V D G K G F S K Y T R G - - - @ @ @ L Q R P F D P K F T A D M Q A T A L Y L C E N - - @ @ I - D G A Q F A Y T Q S D E I S V I I S D L 5 @ Q A W F G G Q V Q K I V S T S A A L A T A K F N R I R P E 3 @ L A F F D G R T H H L E 144|
1 - - M N L G D R I K A Y E A A S N Y R L T P N S C V F L R V D G K A F H T F T R G - - - @ @ @ M Q R P F D P A L M Q T M V D A A V E T A R E - - @ @ M - Q G F K L G Y V Q S D E A T F L L T D F 5 @ A G W F G Y E V N K L V S I S A S T M T M H F N R L F R E 2 @ M A V F D S R A F V V P 131|
1 - - M N L D T R M K K Y E Y V T R T Y L T C R M P V I V R L D G K A F H T F T R G - - - @ @ @ L K K P F D P V F N S A M D D T M L Y L A Q N S - @ @ - - Q N C M L A Y R Q S D E I S L L L V D Y 5 @ A A W F D N N I S K I V S I T A S M A T A V F N E S F K K 2 4 L A L F D S R A F N I P 153|
2 K F D E L D S K M R I Y E T A H D K I V L P G M Y M V A R I D G R G F T K L T K E T H P @ @ @ F E A P F D P R F R D Y M V E T V K H L M N C G - @ @ F - - N V V Y G Y T E S D E I S L L F H L A @ @ E G A F G R K H R K Y N S I L A G E T S A K F S L Q L G S @ @ L A A F D C R I C E L P 130|
2 K F D E L D A R M R V F E S A N D F L V L P N V Y M V A R L D G R G F T K L T K Q N L S @ @ @ L E T P F D V R F K D Y M I A T T T H L M T C G - @ @ F - - K F V Y G Y T E S D E I S L L F D L E @ @ E N I F G R K T R K L V S L L A A E A S A K F A L L I N Q @ @ V A S F D C R I S Q L P 130|
2 N F D Q L D Q L M R V Y E T S N D L A V L P N I W M V V R I D G R S F T R L T K D V M N @ @ @ Y Q R P F D Q R F R D A M I S T V K H L M E C G - @ @ F - - P V L Y G Y T Q S D E I S L L L S Y G @ @ C D V F G R K L R K Y C S I L A G E S S G H F S L A I Q Q @ @ Q A S F D C R I C Q L P 130|
2 K F T E L D Q T L R I Y E T A Y D L C V L P G L Q M V A R L D G R N F T R L T K E T L D @ @ @ L D A P F D A T F R D A M V A T V Q H L M T C G - @ @ F - - R V L Y G Y T Q S D E I S L L L H P D @ @ E Q T F A R K L R K L N S V L A A E A S A K M S L I L G C @ @ I A V F D C R I S Q L P 130|
2 K F D Q L D A K M R V Y E T A H D H C V L P G L Y M I A R L D G R G F T R L T R D V H P @ @ @ F S A P F D Q R F R D A M I L T V E H L M N C G - @ @ L - - K V I Y G Y T Q S D E I S L L V D G A @ @ E S A F N R K L R K L N S V L A G E A S A K F S L I L G T @ @ V A C F D C R I S Q L P 130|
6 D L E T R M K T Y E N V P K N K L M R R C P - - - V A I R L D G C H F K S F T K G - - - @ @ @ F D K P F D N V F M K S M Q E T M K Y L C E N - - @ @ V - Q G C V M G Y T Q S D E I T L I L V D Y 5 @ E A W F D D E V E K I C S V T A G M A S M A F Y R I F C K 3 2 G A Y F D A R C F N I P 165|
2 I F D E L D T G M R R F E T S L D Q T I L P E L Y M A V R I D G R N F T K L T K E T C R @ @ @ F E A P F D I R F R D A M V D T V K H L M D C G - @ @ F - - R I V Y G Y T Q S D E I S L L F H P R @ @ D N T F G R K T R K I N S V L A G E A S A F F S L R L G V @ @ L A C F D C R V V P L P 130|
2 S S N K L G A R M K E Y E N K T K L T K R S P - - V I I R I D G T H F H T Y T K N - - - @ @ @ M K K P F D E V L A K A F W E T A K Y L A Q N - - @ @ I - M G C K M V Y H Q S D E I S L L L T N Y 5 @ Q S W F G N D L Q K M V S V S A S M A T A K F N E I M F P 4 @ L A F F D S R A F V L P 134|
2 V H D D F G K R M K T Y E N S Y R F T L P R R M P V I L R I D G C H F H T F T K G - - - @ @ @ M D K P F D D K L I E A F W E T C K F L G E N - - @ @ I - M G A K L I Y H Q S D E I S I L I T N Y 5 @ D S W F S N N L Q K M A S V S A S M A A A K F N E V I R K 6 @ L A F F D S R A W V I P 138|
4 G L A E R M K L Y E G A E S G R R L M P R L P - - A L A R L D G R A F H A F V R G - - - @ @ @ L A R P F D Q R L S D L M I D T L A A L V R E - - @ @ - - T N A T V G Y T Q S D E F T L A W V P F 4 @ Q V F F D G R I Q K M T S A L A A L C S V H F H R R L P A 9 @ V P T F D C R V W N V P 139|
2 K F D D L D N K M R V F E T A A D L C V L P G M F M V A R L D G R S F T R L T K D V C P @ @ @ F E A P F D E R F R D L M V S T T E S L M N C G - @ @ F - - R V L Y A Y T Q S D E I S L L F D L E @ @ E Q L F G R K L R K Y N S L L A G E A S A Q F S L K L R Q @ @ P A C F D C R I S Q L P 130|
2 R F D D L D K R L R Q Y E T A Y D F C V P Q E N F I V V R L D G R G F T R L T K E I W Q @ @ @ F E A P F D I R F R D L M A H T V R H L M Q C G - @ @ F - - N V A Y G Y S E S D E I S L L L R R D @ @ D D T F K R K T R K I I S V L A G E A S A A F S V A H G Q @ @ P A A F D A R V C V L P 130|
1 M D A K M R L G E C F H E L R A L R G - - - - A Y I V I R V D G R S F S R - L T E R T - @ @ @ C E K P F D T G F H H K M T D A A K A V L T S - - @ @ L - - H G S Y A H T Q S D E I S I L L P H E @ @ T D V F D R E V E K L V S I A A S S A T A S L S L A L S A @ @ P V E F D A R L W L G A 122|

19 - - - - - A A R A R Q G E V F H G Q R M L P G A W V V L R V D G R G F S R F T E A R - - @ @ @ Y E K P F D P V F H Q F M V R T A S V M L E E - - @ @ L - - Q G V Y A Y T Q S D E I S V L F R P D @ @ W A L F D R S V E K V V S L A A G L A S A T F T H A A G V @ @ P A V F D G R A W L G A 139|
6 A L G D R M K L Y E R A E A G R R F M P L - - L P I C A R I D G K R F S R W T K G - - - @ @ @ L A R P Y D E R L S A T M V A V T Q A L V E D - - @ @ - - T H A R V G Y T Q S D E I S L V F Y S E 4 @ Q V F L D G R V Q K L T S I L A S M A T A R F N T E A R A 8 @ P A L F D C R C W T V P 140|
2 K F D D L D R L M R P Y E T A Y D F C V P M G N H I V V R L D G R G F T R L T K D I W Q @ @ @ F D A P F D P R F R D L M T Q T V A H L M Q C G - @ @ F - - N I L Y G F T Q S D E I S L L F H P A @ @ D D T F A R K T R K L A S V L A G E A S A S F T H L H G Q @ @ M A T F D A R V C V L P 130|
8 I N E P I G D R M K R F E A K Y D F K I E P Q N Y F C V R L D G N K F S N F T R K - - - @ @ @ F E K P Y D V R F S Q A M V M T T I D T I N K - - @ @ F - - G A R T G F T Q S D E I T L I F D K A 1 1 N H L F N G R V S K L L S I V S S Y V S V R F N H H F R L 2 0 T A I F D A R I L E F D 163|
3 D Q L G D R M K M F E N D F I V K - R F M P G L P I V A R I D G R G F S R F T R G - - - @ @ @ M K R P Y D P D M S A A M I H T T R E L V K H - - @ @ - - T Q A T V G Y T Q S D E I T L I W Y S N 4 @ M N W F D G R V Q K M V S L L G S H A T L Y F N Q Y I M Q 8 @ N P T F D A R V W N V P 138/

897 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T D P V T L I F T D I E S S T A L W A A H P D @ @ @ L M P D A V A A H H - R M V R S L I - - - - - - - @ @ G R Y K C Y E V K T V G D S F M I A S K S P @ @ - - - - - - - F A A V Q L A Q E L Q L C F L H H D W G T N 3 9 R V R V G I H T G L C D 1031\ACYC
1008 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - P R L I T I L F S D I V G F T R M S N A L Q S @ 1 @ G V A E L L N E Y L G E M T R A V - - - - - - - - @ @ F E N Q G T V D K F V G D A I M A L Y G A P 7 @ - - - - - - - Q V R R A I A T A R Q M L V A L E K L N Q G 9 @ N E V P P V R F R C G I 1120|
390 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I E E V S I L F A D I V G F T K M S A N K S A @ 1 @ A L V G L L N D L F G R F D R L C - - - - - - - - @ @ E E T K C E K I S T L G D C Y Y C V A G C P 3 @ - - - - - - - A D H A Y C C I E M G L G M I K A I E Q F C 7 @ N M R V G V H T G T V L 496/
87 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G N P V V L L F L D V D N F K S I N D S L - - @ @ @ G H L V G D R L L R A T A E R I R T A V R D - - - @ @ - - - G D T V A R I G G D E F T I L L N G A 1 @ - - - - - - - D T L N G A L V A Q K I L D G L A Q P F V F 5 @ V I S V S I G I A V S P 188\GGDEF

198 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q A Q L S L L M I D V D Y F K A Y N D N F - - @ @ @ G H L E G D E A L R Q V A K A I R N S C S R P - - @ @ - - - S D L P A R Y G G E E F A M V L P N T @ @ - - - - - - - S P G G A R L L A E K L R Q S V A G M N I P 8 @ S L T V S I G V A T V T 302|
210 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G S N V G I M L I D L D Y F K L V G D N Y - - @ @ @ G H Q T G D R I L Q L V A E T I T S H L R R - - - @ @ - - - S D V V G R Y D G D E F V V Y L S P V @ @ - - - - - - - E P A S L R T V A E N L R R S I E E E S A R 2 @ P V T A S I G V A Q G I 307|

1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M R S V A V A G D L D R F G E V V E E R G W @ 6 @ P A T G L L T E L V E R F L T K F P G A - - - - - @ @ V A V K G P D R E R G T E E F V V E I P G G 2 @ - - - - - - - F L D E I L E E C E R I R R R F E R E F K G @ @ E V T I S L G V G V G P 106|
6 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M V E G T I V V I D I D R F E E K T R M L G L @ 6 @ R F T A L L T N L V E E L A V S W R A - - - - - - @ @ I V V Y G L D R E R G T E E A V I E I P L T @ @ - - - - - - - K P E E V E D D L V R V A R E M C E A R A - @ @ P V T I V A I E G L V G 108|

222 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - H F Q F A L I Y M D I D H F K T I N D Q Y G H @ 1 @ E G D Q V L K E L G L R L K Q T - - - - - - - - - @ @ I R N T D P A A R I G G E E F A V L L P N C @ @ - - - - - - - S L D K A A R I A E R I R S T V S D A P I V 9 @ T I S L G A A H Y P N N 326|
324 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G T P L S V L I I D V D K F K E I N D T W G H @ 1 @ T G D E I L R K V S Q A F Y D N - - - - - - - - - @ @ V R S S D Y V F R Y G G D E F I I V L T E A @ @ - - - - - - - S E N E T L R T A E R I R S R V E K T K L K 1 3 G A A M F N G H P D Y E 432/
460 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G K P W V Q A G I D A S G L E L R C L A H F M 1 2 5 L Q S A G A L I C K L W I I K T E E M L V E K G L 8 @ - - - - - A Y M A W V H D E I Q V G C R T E @ @ - - - - - - - - - E I A Q V V I E T A Q E A M R W V - - - @ @ G D H W N F R C L L D T 686>phage_DNApol
373 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - P E D Y V I V S A D Y S Q I E L R I M A H L S 1 2 9 M Q G T A A D I I K R A M I A V D A W L Q A E Q P 2 @ - - - - - R M I M Q V H D E L V F E V H K D @ @ - - - - - - - - - - D V D A V A K Q I H Q L M E N C T R L 2 @ P L L V E V G S G E N W 601\Classic_PolI
348 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E S D W L I F A A D Y S Q I E L R V L A H I A 1 2 9 I Q G S A A D I I K K A M I D L N A R L K E E R L 2 @ - - - - - H L L L Q V H D E L I L E A P K E @ @ - - - - - - - - - - E M E R L C R L V P E V M E Q A V T L 2 @ P L K V D Y H Y G S T W 576|
601 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E E G W L L V A L D Y S Q I E L R V L A H L S 1 2 9 V Q G T A A D L M K L A M V K L F P R L E E M G A @ @ - - - - - R M L L Q V H D E L V L E A P K E @ @ - - - - - - - - - - R A E A V A R L A K E V M E G V Y P L 2 @ P L E V E V G I G E D W 827/
272 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I D D Q P T I E V D F K G L H V A M L Y A K A @ 9 0 H L M Y L D S Q I T A H V H R H F T K Q G - - - - @ @ - - - - - I P I L S V H D S Y I I D H - - - @ @ - - - - - - - - - M K V A E L R N V M A E A S E A - - - - @ @ - - V M G L S L P T A I 445\TVPOl
252 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I D D E P I C E L D F D A H H L R L N V A F N @ 7 7 F A Q N Y D S Q I L K D V M L E G I K E D - - - - @ @ - - - - - I V C L P L P N A V A V Q Q - - - @ @ - - - - - - - - - Q H R G W A K D V M L E T W R E K - - - @ @ - - M G G V M T K I K V 413|
245 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I N G E P C V E L D Y K S M H P R L L Y H L S @ 7 4 T L Q N I D S K I A N D V M D S L T Q E A - - - - @ @ - - - - - I P V I P V H D S F I V P E - - - @ @ - - - - - - - - - S K A H Q L R Q A M H E Q Y E I - - - - @ @ - - N T G M E A S I A - 401/
577 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T R K I G I L K M D V D N L G E I F T T G L G @ 5 @ S R M S T L S S M L T L F F T G Y I P H L I K N E 1 0 F K D N I Y L V Y A G G D D T L I V G A W D @ @ - - - - - - A V W E L A K R I R G D F K K F V C Y N P Y I @ @ T L S A G I V F V N P K 696\CRISPR_polymerases
517 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - H K M L G V L K A D V D D M G L I V A A G L - @ 5 @ S K L A S L T F E F E Y F F S V K L D E I A Q - - @ @ Q N K D I Y I V Y S G G D D V T A V G E I N @ @ - - - - - - K L I K F I S D F H N E F N K Y F C K K I - - @ @ N I S A G V T V V S P K 621
680 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - R E F Y A I V K A D A D D M T E L A R G E I D @ 5 7 Y R V A L S L A M M I T L L R D I K T V E V - - - @ @ - E N Y G Q I I Y A G G D D V V A L V P I D @ @ - - - - - - R L I D T L I G L E R N F V G E N G F F K V R 1 0 G R S F S V R I A N I A 847

2630 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K K N P M G F S Y D T R C F D S T V T E N D I @ 5 5 C G N T L T C Y L K A S A A C R A A - - - - - - - @ @ - K L Q D C T M L V N G D D L V V I C E S A @ @ - - - - - - - G T Q E D A A S L R V F T E A M T - - - - - @ @ - - R Y S A P P G D P P 2773\Viral
1972 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L M E E K L F A F D Y T G Y D A S L S P A W F @ 4 6 T S I F N S M I N N L I I R T L L L K T Y K G - - @ @ I D L D H L K M I A Y G D D V I A S Y P - - @ @ - - - - - - - - - - - H E V D A S L L A Q S G K - - - - - @ @ - - D Y G L T M T P A D 2106|
315 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K E W S L C V A T D V S D H D T F W P G W L R @ 6 0 T D L M G T L L M S I T Y L V M Q L D H T A P H L 1 8 Q G H E E I R Q I S K S D D A M L G W T K G @ @ - - - - - - R A L V G G H R L F E M L K E G K V N P - - - @ @ - S P Y M K I S Y E H G 493|
386 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - R P D G R L L S A D L T S A S D R I P H D L V @ 5 1 P T T W P L L C L I H L F W V E L S D W A P A R P 4 @ G F V L G E S F R I C G D D L I A W W R P E @ @ - - - - - - - - - - - R I A L Y N Q I A V D C G A Q F - - @ @ - - S A G K H L E S K T 536/
261 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - P S H Q W Y T V L D L K D A F F C L R L H P T @ 3 1 S P T L F D E A L H R D L A D F R I - - - - - - - @ @ - Q H P D L I L L Q Y V D D L L L A A T S E @ @ - - - - - - - - L D C Q Q G T R A L L Q T L G - - - - - - @ @ - - N L G Y R A S A K K 378\Reverse_Transcriptases
101 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K K K K S V T V L D V G D A Y F S V P L D E D @ 3 2 S P A I F Q S S M T K I L E P F R K - - - - - - - @ @ - Q N P D I V I Y Q Y M D D L Y V G S D L E @ @ - - - - - - - - I G Q H R T K I E E L R Q H L L - - - - - @ @ - - R W G L T T P D K K 220|
703 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - P P E L Y F V K V D V T G A Y D T I P Q D R L 1 1 1 L S T L L C S L C Y G D M E N K L F A G I - - - - @ @ - R R D G - L L L R L V D D F L L V T P H L @ @ - - - - - - - - T H A K T F L R T L V R G V P - - - - - - @ @ - - E Y G C V V N L R K 902/

.

. . . . . . . h c . . - . . . . . . . . . . . . h h h R l D G p . F p p h . p . . . . . . . h . . P . D . . . . . h h . . s s . . h h . p . . . . . . . . . . h s a s . s - - h o h l h . . . . . . . . a . . c . p K h . o . . s u . h s s . h . . . h . . . . . s . F D s R h h . h sD E

136 T D E D I R T Y L S W R Q - A D C H I N N L Y N T C F W S L V S I N K L N E R E A T E K L K F T D S S Y K N E L L F K E F G I N Y N N I S P Q F R K G T T I Y K 5 9 C I Y K C H C - - D I I - - Q D K F W H E N D H L L K 296
135 N E K E I K D Y F S W R Q - V D C H I N T Q Y N E C F W N L I R Q A N Y T N D E A H K F L L T T Q T K D K N E L L F S R F N I N Y N N L P E I F R R G T I I I R 5 5 K F I I S H E - - N L V - - S E K F W D K Y D Y I F K 291
137 D L Q N I R D Y L S W R Q - A D C H I N N L Y N T C F W G L V Q K G - M N K Q E S E K T L A G T N A G D K N E L L F S K L G K N Y N N E L E M F K K G T T I I R 5 2 Q V K E F Y V - - D I I - - K D N F W I E N K A Y I L 289
135 D F K N L R D Y L N W R Q - V D C H I N N L Y N T C F W T M V Q K G N M T P Q K A Q E I L K D T L S D R K N E I L F N D Y G I N Y A K L E P Q F R K G S T L I R 9 5 K I I T L S D - - D I I - - Q N E F W D K Y K D S L K 331
267 S N D E I R H N L I W R S I I D C K R N S V S Q V G - - - - - - Q S H F L P K Q I H - - - - G L S G Q E I K K K L L L E K G I D F N D E P D W Y K Y G V Y L K K 2 2 K V V P F S F - - D I T - - K L S N S N D F I T K K I 381
136 T D E N I K D Y L S W R Q - A D T H I N N L Y N T C Y W A L V L K A G K T P I E A E N E L R G T F S D G K N E M L F S R F N I N Y N N L P A E Y R K G S V I F K 1 7 R L V I E H V - - D I I - - S E K F W K E Y P D I L A 254
164 S N Q E I V N N L I W R S L V D C K R N S V A N L G - - - - - - F A H F T P K Q M L - - - - G L N N T E V K K K L L E E K S I I Y E N E P A W Y R F G T Y L K K 2 2 K V N C F S F - - D I T - - K L S N S L N F I S F K T 278
141 T L E N L R D Y V A W R Q - V D C H I N N L Y N T T F W T L V L K G G L T E Y E A E Q R L V G T F S K D K N E L L F S E F G I N Y N E E P L M F R K G S V L H W 3 0 T V I V D H C - - D L L - - Q E E F W T E H A D V F T 272
135 N M K V L R D Y L H W R Q - V D C H I N N L Y N T T F W M L I L K G G F T N T Q A E E Y L K G T V S A E K H E I L F S K F G I N Y N F E P E I Y K K G S I W I R 2 2 V L S I L H V - - S L I - - D D D F W T S R P F L E V 258
139 N L E T I R D Y V T W R Y - V D T H I N N L Y N T A F W Q L I Q K C G M N P Q E A E K R L S G T V S S E K N E I L F K E C G I N Y N N E P E M Y K K G S L I T N @ @ K G E I L H I - - N V I D S L D S L F E G Y - - - - - 237
138 S V Q N L R D Y M S W R Q - V D C H I N N L Y N T T F W A L I N Q G G M D G T A A E L M L K G T F S A D K N E I L F K K F G I N Y N N E P E M F K K G S V V F R 4 4 K I V V E H L - - D I I - - R D E F W E R R P W L L S 283
139 N L Q T I K D Y L S W R Y - V D T H I N N L Y N T T F W Q L I I K C G L T P Q E S E K K L C G T F S N E K Q E I L F S E C G I N Y N N E P E M F K K G S L V T R @ @ K G E I L H I - - N V I A Q I D E L F E G Y - - - - - 237
136 G T K E V K D Y F A W R Q - A D T H I N N L Y N T T F W A L V Q Q G G Q T T T E A H S T L R G T F A K D K H E I L F S R F G I N Y N Q L D A Q F R K G S V L V R 1 7 K V V M L H C - - D I I - - K D E F W E E R S G L L V 254
136 S Q K E I R D Y F S W R Q - A D T H I N N L Y N T I F W A L V Q Q G G E T T T Q A H A I L R G T V S G T K N E M L H S R F G I N Y N T I P A R Y R K G S V L V Q 5 5 R I E L H H C - - D I I - - G D E F W D Q R P Y L L A 292
160 S D K N L R D Y L S W R Q - V D C H I N N M Y N Y C F W K L V - Q S G L T H V E S Q E R L K G T L S G D K N E L L F S Q F G I N Y N N L P Q L H R K G T V I I R 1 8 A V V A L N T - - D I I - - G K Q F W E G R P H L L A 278
136 S D K N L R D Y L S W R Q - A D C H I N N L Y N T C F W C L V N Q G G V T Q T K A E E R L C G T V S S D K N E L L F S E F D V N Y N N E P E L Y R K G S I L I W 2 1 K V T T L H T - - D I I - - G D G F W D E H R E I L T 258
135 S E Q N L K D Y L S W R Q - A D V H V N N L Y N T A F W K L V L E K G L T N Q Q A E A K L R G T F S A D K N E L L F Q E F G I N Y N N L P A M Y R K G T I L L R 1 1 A V V P L H E - - D L I - - S S Q F W K E H T E I L G 247
165 S N Q T L K D Y L S W R Q - A D C H I N N L Y N T V F W A L I Q Q S G L T P V Q A Q G R L Q G T L A A D K N E I L F S E F N I N Y N N E L P M Y R K G T V L I W 2 9 K P V P L H C - - D I I - - G D A F W K E H P E I L D 295
136 S L D V V K D Y L C W R Q - A D T H I N C L Y N Y T L N V L L - R A G E N P T D A T E K L R G T F S N D K N E I L F K H - G I N Y K L L P A A H R K G T V W I H 2 @ K L F E T N D - - D L I - - Q D A F W K K Y S K L F E 237
414 T S D I L L D Y L A W R Q - V D C H I N N Q Y N T C F W M L V - K S G K S K I Q A Q D Y L K G T Q T R E K N E L L S Q Q F G I E Y N S L P V I F R M G S S V F R 2 1 E V G V D Y S - - N I I - - D Q C F W Q Q H P H I L S 535
136 S V E V L Q A Y L A W R Q - H D C H I S N Q Y D T C L W M L V - K S G K T L S E T Q E I L K D T Q K Q Q R N E L L F Q Q F G I N Y K M L P V L F R Q G S C L F K 3 3 R E T L V H S E - N V A - - G R S F W N E H S S L H K 270
136 S E S I L R D Y L S W R Q - V D C H I N N Q Y N T C F W N L V - G S G K S T A E S Q N M L K G T T A D V K N N L L F D T F K I N Y N D L P Q I F R K G S I V Y R 2 0 C A V V E H E - - D I I - - R D N F W T Q Y P Y I L G 256
136 L D S N L R D Y L S W R Q - A D T H I N N Q Y N T C F W A L V - K S G K T P T E A Q A T L R G T Q T A Q K N E L L F N E F G I N Y A H L P E Q F K K G S V V I R 2 1 L P T V L H T - - D I I - - R E E F W Q E Y P H L M A 257
132 D N C D A A S Y V L F R - - A R V G L N N Y V I Q L A - - - - - R G A G L I R E Y T P P I E D M L K S V V I E D Y E L A W G - T F M R R E D G F K K G V D M C S 1 @ L S R L C N V C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 212
132 D R C D A A R Y V L F R - - A R V G L N N Y V V K A A - - - - - R L A G V V G A E T P R I E E L L A A V K I E D F E L A W G - S F M Y K E G G Y A R S G D L C N 1 @ V S Q L C E M C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 212
120 P - D H I L P Y L S W R Q - Q E A W R N H M N G W S Q K L L K - D E G Y T S Q E A A S M L H A M K A A E L H E F C F Q R - G V N L A M T P A W Q R R G I L V Y R 2 5 D K D I P L F G - K P D - - G K D F I E R I I I - - - 241
130 S - D I V P E Y F R S R Q - D E S W R N C L N S Y A Y W T L R - R E - V G A R R A A E R L R G L K S D S L H D L L F E R - G V N I S R V P A W Q R R G V G V Y R 2 5 D L E L P L F T - D E F - - F E G L M R - - - - - - - 246
131 K - - N I K N Y F K W R Q - D E S W R N C L N S Y A Q Y V L N - K E - N K P E K T A K I L Y K L N K S N I H E L - L F N H G I N I A H V P T W Q K R G V A I Y K 1 2 K K K T L Y F R - - - - - - N K V Y V D K N I S L F K 237
135 D - D D L V D Y F K W R Q - D E A W R N H L N S Y A Y W A L R - E R G L K P K E A A E R L R G M K A H D V H E L L Y R E F G I N L G R T P A W Q R R G I L A Y R 1 5 D W A P P F F D - E S - - E G E R L I R A C A S Q G Y 250
124 F - D E I S D Y L K S R Q - D E C W R N H I N S Y A F Y T L L - K E I K D R R K T Q E F L S G K K S S E I H D L L F E R - G I N I S K T P A W Q R R G I M L Y W 2 3 E W N L P L F D - S E - - D G K K L I E K V L S H F R 246
120 K - D E I P A Y F H W R Q - L E A W R N F V A A W G Y Y T L L - N E G I S K I E A S K Y L R G K K E W E I H E M L F E R - G I N L A K I P A W Q R R G V I I S K 2 5 N W E I P N F K - S E - - E G M E F L Q K L I N R N - 243
120 K - E N V A E Y L I W R Q - S E A W R N C V S S Y G Y Y T L L - S E G M S K K D A A S A I K G K K A Q G I H E L L F Q R - G I N L D K V P M W Q R R G I L V Y K 2 5 D W E V P Q F S - S E - - E G T D I L K K H L I G Y - 243
122 D - K D I P K Y F K W R Q - D E A W R N C I N A Y G I H I L K - S K - Y S D K T A N E K I K G L K S S D I H E L L F N E - G I N L N N V D N W K K R G I A I Y K 2 5 D F E I P I F - - - - - - - S E N F F K D I N I I - - 239
129 D L D E I L G Y L S W R Q - S E A W R N A L N S Y A L F A L E - R S G M N R E D A V K E L R N R K A D S L H D I I F T K L G I N I A T V P S W Q R R G V I V R K 1 9 D W D I P L F - - S T P - E G R D Y L L E A L R A L E 249
145 G S A G V L E Y L Q W R Q - A D A M K N S V G M L A - - - - - - S H H F S H R E L T - - - - G V S V R R R K E M L A G R - G I L W E D L G Q E V K Q G T F V R R 3 @ E R S I S Y L - - H K K - - - E Q V M K T S D V Q R R 237
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