
DFa-2  

DFa-1  

DFa-3  

PPa-1  

PPa-4  

PPa-5  

GL883006_1 AAACTAAATTAAATGAATATTTATTTTCT
GL883008_1 TCACTTTTTTAAATGAATATTTATTTTCT
GL883021_1 CTTTAAAATTAAATGAATATTTATTTTCT
GL883025_1 ATCAAAAAATAAATGAATATTTATTTTCT
GL883029_1 AAAGGAAAATAAATGAATATTTATTTTCT
GL883029_2 AAATAAAAAAAAATGAATATTTATTTTCT
GL883029_3 AAATTTTTAAAAATGAATATTTATTTTCT
GL883018_1 TAATTTTTAAAAATGAATATTTATTTTCT
GL883029_4 TTAAAAATAAAAATGAATATTTATTTTCT
GL883007_1 AAAAAAAACAAAATGAATATTTATTTTCT
GL883027_1 AATTAAATTAAAATGAATATTTATTTTTT
GL883024_1 TTTTAGTAAGAAATGAGTGTTTATTTTCT
GL883021_3 CTATTTTTACAAATGAGTGTTTATTTTCT
GL883021_2 TTTTTGGTTCATTTGAGCATTTATTTTCT
GL883026_1 TGAGAGCAGGATTTGAGCATTTATTTTCT
GL883006_2 TAAATAAATAAATTGAATATTTATTTTCT

DFa-1, -2, -3  5’-ends   
DFa-1  3’-ends  

DFa-2  3’-ends  

PPa-1, -4, -5  5’-ends  

GL290989_1 AAGAGAATAAATCATTTATGTTAATT
GL290998_1 AAGAGAATAAATCAAATCTCAATTGA
GL290989_2 AAGAGAATAAATCAAATTGATTCAAT

PPa-5 3’-ends  

PPa-1  3’-ends  

GL291006_1 AGAATAAATCAAATGCTATAAAAA
GL291002_1 AGAATAAATCAAATTGCACCACCG
GL290995_1 AGAATAAATCAAATCGGAATGGTA

PPa-4  3’-ends  

GL883029_1 taaaagttcaaatcatcatgttc
GL883029_2 taaaagttcaaatagcagcgtct
GL883008_1 taaaagttcaaatgtaaactaca
GL883016_1 taaaagttcaaatcatataagtc
GL883018_1 taaaagttcaaatgagaatatgt
GL883025_1 taaaagttcaaatagtgtgatgt
GL883021_1 taaaagttcaaatcgatggtgtt
GL883021_2 taaaagttcaaatccagttatct
GL883029_3 taaaagttcaaatagtttagagt
GL883006_1 taaaagttcaaatttagatcttt
GL883007_1 taaaagttcaaatgttattcttc
GL883029_4 taaaagttcaaatgagtattaat

GL883009_1 ataaaagctcaaattaccaagttg
GL883026_1 ataaaagctcaaatcacagagctc
GL883008_1 ataaaagctcaaatccaatacggt

DFa-3  3’-ends  

GL883008_1 ataaaggctcaaatggcactatta
GL883021_1 ataaaggctcaaataatggggttt
GL883007_1 ataaaggctcaaatcaacaaaact
GL883026_1 ataaaggctcaaatgactcatttt
GL883029_1 ataaaggctcaaattattatcttt
GL883021_2 ataaaggctcaaattagtgagtaa

GL290985_1 aaatagtttcatatctcacttaaa
GL290995_1 aaatagtttcatattggaagagat
GL290983_1 aaatagtttcatattaactctatt
GL290984_1 aaatagtttcatgtgcaaagggtt

GL290990_1 acaattactcatttgttaaattttt
GL290985_1 tattaatattatttgttaaattttt
GL290995_1 tttttattttaaatgttaaattttt
GL290989_1 tttttcaaaaatttgttaaattttt
GL290990_2 tcaatttgataaatgttaaattttt
GL290988_1 ttgttttgcaatatgttaaattttt
GL291006_1 aaaaaatttaaaatgttaaattttt
GL290990_3 ttttttttacaaatgttaaattttt
GL290998_1 tcaactcagcctttgttaaattttt
GL291010_1 aatttttattatttgttaaattttt
GL291005_1 tttttttaaacattgttaaattttt
GL290984_1 taaatatattatttgtttaattttt

TSDs

TSDs

TSDs

TSDs

TSDs

TSDs

TSDs

TSDs

Additional �le 11


