
5’ truncated R2s 

Full length R2s 

GTAACTATGACTCTCTTAAGG GAGTTTG GGGGATCATGGG

GTAACTATGACTCTCTTAAGG ACTCTCTTAAGGACTCTCTT GGGGATCATGGG
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TGACTCTCTTAAGG                                            TAGCCAAAT
ACTGAGAGAA                                                     ATCGGTTTA

TGACTCTCTTAAGGTAGCCAAATGCCT
ACTGAGAGAATTCCATCGGTTTACGGA
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2nd strand synthesis

AAAAAAAAAATAGCCAAATGCCT

AAAAAAAAAAAAGCCAAATGCCT

GTAACTATGACTCTCTTAAGGGGATCATGGG

GTAACTATGACTCTCTTAAGGAAGATGCAT

GTAACTATGACTCTCTT A GCTAAGACAGA

GTAACTATGACTCCCTTGGGAGT
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GTAACTATGACTCTCTTAAGG CATTAACTA TGACAGACGGAC


