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6S-Flavo, aceE, Acido-1, Acido-Lenti-1, Actino-pnp
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AdoCbl-variant, asd, atoC, Bacillaceae-1, Bacillus-plasmid

asd

5‘

2-19 nt

terminator

A U G C G A U G A G U
C
G
A

G
U

Y

A
C
U

U
Y
G

G C
R
R
G
G

AGRUY

R
A

C
G
C

A
G G

A
G
C
G G

A Y Y U
U
G
A
Y

A
R
UU

G
U
G

U G A
A
C
C

U

Y
U

R
U
C
A

C A Y

RUG
C
C
Y
Y
U

Y Y

RRUUUUU

when
> 6 nt

P1

P2

P3

P4

P5

5‘

0-5 nt

R
U
R
Y
U
G

A
A

U
G G U G G

G
R

A A Y
A

R
U

G
U

G A A
A
U

UC
A

U
U

R
G
C
U G U

C
CUGCA

AC

G
U

AAG
U
C

GA
Y

G
CCACC

C
A
R
Y
A

A
G
Y
C
C
R
Y
U
G
U
Y

G A A Y
G A

G G C
C A G

G
A

AAA
GUCUARUUC

U
R
C
A
A
U

G C

GU

AdoCbl-variant

pseudo-
knot

pseudo-
knot

G

CCU

A G G

C
G
G

U
R

A
R
A
RU

U
YA

A
G

U C
C
G

12%

P1

P3

P4

P5

P6

P13

(stems numbered as 
per Nahvi, et al, 2004)

atoC

5‘

4/8 GNRA

R A G U U G C
G
A
G
G

U
C G

R

Y
C
U
C

A U U
G
C
C
C
U
R
G
U
R
R
C
Y

C
C C U

C
C

U
R
G
U

R
C
Y
R
G
G
G
U

U U U U U U

P1 P2

Bacillaceae-1

5‘ A A G G A
C

Y

G
R
CU

A
A
R

C Y
C

A
C
R U C

C
UG

Y
G

R

A
A

CG
Y
C

R

R
U A

Y
Y
Y
R
C

R
U C C

U
G

R
G
R

P1 P2

11-38 nt

G
U
C
A
A
CG

G
U
A

U A
A
G
G

AG
U
U
G
A
C

Bacillus-plasmid

5‘

4



Bacteroidales-1, Bacteroides-1, Bacteroides-2, c4 antisense RNA, c4
antisense RNA target a1b1
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Chlorobi-1, Chlorobi-RRM, Chloroflexi-1, Clostridiales-1, Collinsella-
1

Chloroflexi-1

5‘ C G U C C G U G R U G C
G
R
C
G
G
G
C
A
G

A
G
G
C

G
R
C
A U UG

G
C

C
G
G
C
C

Y
U
G
C
C
C
G
C
Y

U
U
C
G

U
U

G Y
Y

G

U
G
A

C G R A A C R C R C A

P1 P2

terminator

Chlorobi-1

5‘ A A
Y

C
C
U
C
A
C

G
C C

G
U
G
R
G
G
U

G
A
R
Y
A
G
G
U
G

A
A
UG GG

G
G

C
A
Y
C
U
G
Y
U
C

R R R A A A
R
G
C
G
G
C
Y

R A

G
G
C
C
G
C
U

U U U U U U

P1 P2

P1 terminator?

Chlorobi-RRM

5‘ A A
U
Y
A
G
Y
C
A
A
Y G G

U
U
G
R
C
U
G
A Y

G
C
U

U

C
R
R
R
U
R
A
U
U

U
G
UG C U

U
U

G
G
U
U
A
Y
U
U
G

R
G
Y
R

U Y U C U Y U Y U A U

P1 P2 P3
terminator

Collinsella-1

5‘

0-5 nt

R
G
C
RR C

C

R

A

G

C

Y

G

Y
U

G

Y
Y

G

G
U
G
C
Y

R R A U Y A A A A A
C
G
G
U
G
G

R
R
C
G
G
C
U

G
C

A A A
A
G

A
G
C
C

Y
C

Y
C
A
C
Y
G

G G U A A A A U C A R R R U
R

G

G
C
G

G
A

C
C
C
G
C

U

R
G

C
U A

A
C
Y

GR
A

CG
C
G
G
G

C
R

A
Y
G
C A

U

U A U C Y A A A
G
G

C

G
G

C
U

G C
A
A

C
C

G

C
C

Y U U U Y U

Clostridiales-1

5‘

0-4 nt

Y
G
A

R

A
RY

RAR
R

Y
YRGCU

U
G C Y R R R R

R Y
R R

C
G

R
R
Y
A
U

G
A

G

A

R

A
G

R

G A

Y

C
R
R

U
R
C

G
A

A
U
R

Y

A
R R A U U G Y

G
R G A

G Y R Y R

AGYRC
GA

RCAAUYY

Y

Y
Y
A

P1

P2

P3

P4

6



crcB, Cyano-1, Cyano-2, Desulfotalea-1, Downstream-peptide
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Dictyoglomi-1, epsC, fixA, Flavo-1
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A portion of this figure was adapted from the supplementary data of a previous publication [21].
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flpD, flg-Rhizobiales, gabT, Gamma-cis-1, glnA, GUCCY-hairpin
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Gut-1, gyrA, hopC, icd, JUMPstart, L17 downstream element
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lactis-plasmid, Lacto-int, Lacto-rpoB, Lacto-usp, leu/phe leader, Lnt

Lacto-int

5‘
R
Y
A

U
A
R

A
A
A

R

Y
Y

U
R A

R
R

U
U UU

Y
U
R

U
A
C Y

A
U
U
U

U
A

C A

R
A
A
A

G
A G G U

Lacto-rpoB

5‘

Y
Y

Y
G

A

U A U U
G
U

C
C
R

R
R

Lacto-usp

5‘ G A U C A A A C U A A G A C G U G
R
R
Y
Y
Y
R
U
RAR

U
A
A
C

C Y
G
A
A
U

C
G
G
AA

U
A C

U
R

Y
Y

U

Y

Y
A
G

R
A

U
C
C A

UA
U
U
C
R C

U
G
C

G
AY

A
Y

G
R
Y
Y

Lnt

5‘

14-23
nt

R R R U A U U U
C
A
G
G
A
A U

U
C
C
U
G

U U A A R U A A C A G C U U G R A A Y A A A U U U A A A G A A U A A A

leu/phe 
leader

5‘

leu/phe
codons

2-8
nt

2-3 nt

4
nt

3-6
nt

A A U A A A A A G A G G C R A
A

R

Y

ACA
Y

A

UYY

U
U

U
U

U
G

G
R
Y
Y
Y
A
C
A
Y
U
A
G
Y
U

U U

R
G
C
U
A A

AR
U
G
U
G
R
G
U

C
C U

U
U

U
G
A
Y
G

R

Y

U G
R
G
G
A
Y

A
A

G A
G
A

C
G
U
C
C
U
C

G G R C G U C U U U U U U

transcription
terminator
stemP1

P4P2

P3

lactis-plasmid

5‘ C C A A A A A
U
A
A
A
A
A

A

U
C
G
U
C
U

G
A
A

A
C

G
A

R

A
A
A
A

A
Y

A
A
A

U
G A

A

U
U
U

R G
U
U
U
U

Y
G
A

G
U

G
R

A
A
G
A
U
G
A

U

U
U
U
U
U
A

C Y

U
A

U
G

R
U A

C

C
A

U
R

P1 P2

P1 P2

11



manA, Methylobacterium-1, metK-Rhodobacter, Moco-II, msiK

msiK

5‘

SD

Y
Y
Y
Y

Y
C

A
C
G

G A U C G
U
C G G C A C G

U
A

CCUGCCG

R
R
A
R
G
G

R R

mraW

5‘

Y
R

G
R

Y
C
Y
C
Y
R

C
C
G

C
C
U
G
R
C
R
Y

C
U

U C C
C
C

R
R
Y
G
Y
C
A
G
G

C
G
G
R
Y
R
G
G
G
R

Y
C

R

loosely
con-
served
region

Methylobacterium-1

5‘ A A
G

U
G
G
A

A

R
G
U

G Y
A
A

A

A
U
U

C
C
A

C
A G G A Y

R
R
R
G
G

A
R
R A U

A
C
C
Y
Y
Y

A

R

R
R
U
R

R
RR
R
U

A
U
Y Y R

Y
C

G
Y

Y
Y

Y
R
U
Y

Y

A C C G A G Y U

P1 P2 P3

pseudo-
knot

manA

5‘

0-6 nt
0-12 nt

Y
G

R

G
A Y

Y

Y
R

Y
G

G
G

G
U

G
AC

U
G

AAUAA

C
U

G C

R
G

U A
A

G
G U

R
A Y

R
R
G C

Y
Y
A G

G
Y

R R G Y Y C C
U

RUA
GRR

YRCC
CYYU

U
G

Y

G
G U A

A
C

AG
A

R
U
C

C

R
CC

C
C

C

C
Y

Y
Y

3%

6 nt

3 nt

G
GC

G U
G
G

U R

C
C

R
A

C

pseudo-
knot

89%

C
A

AGGU
G
G

U G C U
C
U

Y

G
R

A

R

A
G AA

Y Y R Y A
C

CARYRG
G

U
G
G
U A

C
C
A

8%

Y

A
A

R
R

C
U
R
UA

C
A
G

5‘

3-7 nt

G C G C Y Y A Y U
U
C
G
Y

C
C

U
C
Y
G
Y G

C
R
G
A C

Y

R
C
G
A

A A C C C G C

P1

Moco-II

P1

P2

P3

P4

P5

P9

P10

nuoG

5‘

SD start

G A A U U U Y G A U U A A C
G
C
Y
Y
G C

R
R
G
Y

C A Y U G G A A G C A U G

A portion of this figure was adapted from the supplementary data of a previous publication [21].
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Ocean-V, Ocean-VI, pan, Pedo-repair

Ocean-V

5‘ A Y Y U U U U
G
R
Y
U
U
C
A

U
U

C A
R
U

U
G
A
A
R
Y
C

C U C A G Y R A G U A
C
G
Y
CG

U
A
A
G

A
Y A

A
G
C
R

C
G
R
C
G

G A A A R C U

P1 P2

Ocean-VI

5‘
10-12 nt 22-26 nt

A A Y U C G C G A A A A A A A U Y U U A U U U U A A A
C
U
A
U
YRR

A
A
A

G
A A R

U
C

G
C A

A
G
A
Y

G
A
A

A

AAG
A
U
A
G

A Y
G
A
A
A
A
U
C
C
C
G
R

A
G

G
G
U
C

G
C A

A
G
A
U
C

A
A

U
C
G
G
G
A
U
U
U
U
Y

R C U U U

P1 terminator

P1 P2

87/94 pan

C
Y
G
C
Y
Y

GA U
C G

A
C
Y
G
R
G AC
R
G

R R R R5‘
22-69 nt

G
G
R
Y
R
R
YA Y
C G

R
R
Y
Y
R
Y AC
Y

Pedo-repair

5‘ A A C G A A C U U U
G
C
A

R
R
Y
A

G
A

C
C
U

G

A
A

A
Y
C

U

A
R
C
A
A
G
CA

A A

A
Y
G
G
R

U
R
A U

R
R
A
Y
G
C
C
C
G
A
U
U
U
C
U
G

U
A

U U U
R
Y

C
A
G
A
A
A
U AU
G
G
G
C
G
U
Y
Y
U
C
C
G
U
R

G
C
U
U
G
Y
U
R G R G A R Y U

CGYUCUY
C
C
Y

YU
C

A
G
G R

G
GU

R
Y
Y

U
G
C
R
U

G C G G G R R G C G A C C A
U A U

U
UYU

UGUUCCCUCYUYAGRAUCAUUGCUUUA

UCCGUGC

G C R U G C G G G

R

CCY

R G G

pseudoknot?

alt. stem?

P1

P2
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pfl, psaA, pheA, PhotoRC-I, PhotoRC-II

pfl

5‘

2-121
nt

when
> 23 nt

1-70 nt

1-79 nt

Y
R
Y
R
A
C
U
G
R
C
G
R

G U G G R

ACCAC
R
G
G
R
A
G
Y
R

G C C
G Y

C
G
Y
CUG

GGCR
3‘

P1a

P1bP2 when
> 6 nt

when
> 8 nt

5‘

U
A
U
G
C
U
U
C
Y

Y
C

A G C
G
G
U
C
C
C
C
U
C
U
U
U
G
G
G
G
C
C
C

A
G
C

U
Y
C
A
G
U
G

R

R
G
G
G
Y

U
U Y

R
C
Y
Y
Y

Y
R
C
U
G
R
C

G
C C

C G R Y Y R Y Y Y
Y

RRYGYCGG
G
G
C
C
C
C

G R Y R R C Y Y
YGYYYYCG

G
A
G
G
G
G U

GG
C
C

C C C A
C
C
U
C
G
A

Y
C
C

C G U
C
C

C
U
C
G
A
G
G

A A C G A C U C G A U G

NtcA binding site?

SD?
stem? start

P4

P5

P6
P1

P2

P3

psaA
61%

16%

U
U C

G

U
U
C

G

43%
U

Y
C

G

pheA

5‘ Y G Y U Y U Y
Y
Y
R
Y
G
G
G
Y
R
C

G
G
C

R

G
Y
G
C
C
C
R
Y
R
R

C U A G C Y C U Y U C Y
G
A
G
C
C
C
C
G

R

Y
C
G
C C

C
G
R

U

C
G
G
G
G
C
U
Y

P1 P2

PhotoRC-I

5‘
4-10 nt

start

U U A C A
G
G

C
A
G
G
G
C

Y
Y C

Y

G
C
C
C
U
U

C
C

U A A C C
G
U
Y
Y
C

Y
U C

G
G
R
R
R
C

A Y U U Y U U U C C G U U C U C A U G

PhotoRC-II

5‘

0-20
nt

0-4
nt

0-4 nt

1-3 nt 1-21 nt

Y
Y
Y
C
C

A
A
C

C R A G A
C
C
U

G
G
R
R
G

U A A A Y G U C U Y U C A U A
Y
C

R
A G G

G

G
R

A A U A

RAGAC

G U C U Y

pseudoknot

P1 P2

P1 P2
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Polynucleobacter-1, potC, Pseudomon-1

P1 terminator

Pseudomon-1

5‘ U G C U C C U G U U G U G U U A A G U G U U G G C A G A Y
A
U
C
Y
G
G
A
C
C

C
C
G

C C C U
A
G

C
G
G
U
Y
C
R
G
A

C U U
R
R
A
C
C
C
C
G
A
A
C
U
U
CY

C
C
C

U C C C C
A
U
A

YG
A
A
G
Y
Y
C
G
G
G
G UU
U
U

U U U U G C C Y G

potC

5‘

0-6 nt

2-8 nt

R A Y

G
U
G
C
Y
C
A

R
U
C

Y
U
C
U

C C
U A G G A

U Y U U
U
A
C

CCUU
UCCUA

G
U

Y

U
G
R
G
C
A
Y

A A A A A

Polynucleobacter-1

5‘

7-9 nt 0-3 nt

3-5 nt 7-16 nt

G R Y
G
Y
R

R

Y Y

Y
R
C

C C U R R A
C
Y
G
G

Y R

C RC
R
G

G G A Y G G A A R
Y
Y
Y

G C R
Y
A

R

R
R
R

A C U
Y
R

R
Y
CA

C
U
A
Y

C
G A Y G

R
U

R

Y
R

U
UG

R
Y

Y
R

3-8 nt

2-11 nt

U
U
U
R
A
A

A
G
R
A
U

G G C A A A A G A
G

R Y

C
A

G

Y
U
R
U
A
Y
R

R

G

U A G C
R

U

U

R
U
R
Y
A
R

Y
Y G C C G U U R R A R A R G A R

R

A
G
GU

A
C C

G
G

Y A
A

C
C
G
C
C
U

Y G
Y
A

AUG
Y

Y A Y R C U R

UAGCRU

Y R C U R

65%

pseudoknot?

P1 P2 P3 P4
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psbNH, Pseudomon-2, Pseudomon-groES, Pseudomon-Rho, Pyrobac-1,
Pyrobac-HINT

psbNH

5‘
start

A G U C Y G A U A C U G U A
G
G
G
G
Y
C
R
R
Y
Y
C G

G
G
Y
Y
G
R
U
C
C
U

G U C G A G A G A U G U G A U G

Pyrobac-HINT

5‘

3-6
nt

G U G Y R A C C C C G C G G C A
G
G
G
G
R
C
Y
YY

U
C

A Y R
G
G
G

C
C G

G

C
Y
C
U

Y
U

A
A
G
Y
C
C
C
C

C A C C C R

Pseudomon-groES

5‘

TSS
(P1)

TSS
(P2)

4 nt

1-2 nt 1-5 nt 9-13 nt SD start
A
C
C

G
C A

A
G
G
U

Y
Y
C
U
G

Y R

C
A
G
R

C R U U
Y
G
C
G
G
Y
U
C
G
C

C
G
R
G
C
C
G
C
R C

C
G
G

C
A A

G
C
C
G
G

A U Y Y A A C C C
G
C
C
G
R
Y R

Y
C
G
G
C

Y G U R R A R G R R G A G A U C G A C A A U G

Pseudomon-Rho

5‘ U U C G G C C Y C
G
C
R

Y
G

Y
Y U Y

Y
Y

C
R
Y
Y
G
C

C C Y C U G C
G
C
C
GU C
G
C
C
GAY

G
C

A

U
C
C

U
U

G A A Y
G

U

G C G A U C
C

UGUCGC
C

U
C

YYGC
G
G
C
G
C
G
G
C

P1 P2

Pyrobac-1

5‘

2-6 nt

G

C

G

G
A
G

A
G
C

G
C G

C

G
C
R

C
U G

U
G

AR

C

G

C
G
R

Y

Y
C

U
P1 P2

Pseudomon-2

5‘ G U A C C A A G C U G A A A G U C A A U U C Y
G
G
Y
C
R

Y

A Y

C
A R

A
Y

RGRA

C
G
R
C
C

Y Y U C G A U G R U U
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radC, Rhizobiales-1, Rhizobiales-2, Rhodopirellula-1, rmf

rmf

5‘
1-5 nt 3-7 nt 1 nt

3-5 nt 3-6 nt

A G
G

Y

C

Y
C

G
C A A

Y
G
R
Y
G

G

C
A Y

G
Y
Y
C
G
C

A
C

G C C G
G
C

A
G
C
G
R
R
C

C
G
G
C
A
G
A U

C
U
G
C
C G

R
C
C
U
C G

R
G
G
Y
C

R G G G A Y A Y A

C A G U C A A C A R R U G A G G G A A Y A C C C U A U G

startSD

Rhodopirellula-1

5‘

1-71 nt

A C A

R
UG Y
A

C
R
GA C

Y
G

U
G
A
Y

R C G U U

Rhizobiales-1

5‘ U A G A
G
C
R
U

Y
Y

C

G
R
A
A
A

G
U
G
R
R A

Y
C
G
G

U
U
U
Y
C

R R

AAR
R

A
Y
G
C

Y A R R A A R R

P1 P2 P3

Rhizobiales-2

5‘
2-4 nt 0-3 nt

4-10 nt

G
G
G
A
G C

U
C
Y
C

R
G
Y
Y
R
U
R
U
G
G
C
G
CG

A
G
C
G
C

C C A U C C
A
C
C

C
C

G
C
G
C
C
R
U
A
Y
G
G
C
U

G
A
C
C
C
G
Y
C
C
G
G

Y
U
GU C C

C
C

C
C
G
G
R
C
G
G
G
U
C

U U Y U U

P1 P2 P3

pseudoknot

radC

5‘

1-3 nt

0-2 nt 12-24 nt 4-7 nt

R
U
G

Y
Y G

C
Y
G
R
Y

Y Y
G
Y
C
R
G
C
R
C
R
U
G

C C C R
G
Y
A
G
C
C

G
R Y C U

U
C
R

AG
G
C
U
R
C R

R
C
G
C
R Y

G
C
G
Y

G R Y C C G C R U C
R
C
GR

C
R

Y
C
R
Y
Y G

R
Y
G
R
Y

G
R

Y
G
C

GRYC

G R Y CP1 P2 P3

P4

P4
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rne-II, SAM-Chlorobi, SAM-I-nil

rne-II

5‘

11-73 nt

0-2 nt

SD?

start

3-5 nt

A U A C G U G Y A G G G U
G
G
A
GA

U
G
Y

A C
A
R
C
Y

U
C
G
GA

C
Y G

Y
U

U A
G A C

GUC
C
R
C

R
C
C
G

Y
R
G
U
U
GA

U
U

CC
U
C
C
U
C
C
U
GAC

Y

A

R
C

R
C
A
G

Y
A

AGC
A
G
G
A

R C G U
G
U
C
G
C
G
AY

C
G C

G

C
RU

C
G
C U
G
A
C A

C
G
G
A
R
Y
GC

R
Y
U
C
YU

ACG

C R C C Y G
R
C
A
C
C
G
A
C

C
R

U G A
G
A

G
U
C
G UG
U
G
U

G C C G A A C G C C
G
U
U
U
C
C
G

G
Y

A G
C
C

C
G
G
A
A
A
C

C A Y G G U A C A C A U G

4-5 nt

AGC

G C U

R
G

C
A
C
Y

G
C

G
U
C
C

C
C
A C

C
R

C
C

C
A

U G A

Y
G
G

Y
G
R

G
A

G
G
A
Y

A
A

G
G
U
C

C
U

(usu. stable, but
not conserved)

Stem is not well 
supported

Stem is 
not well 
supported

pseudoknot

P4-I

P4-IV

P1

P2

P3

SAM-I-nil

5‘

3-23 nt

R
C
A
U
YARGA

GR

Y Y
R

CA
A C

C

R C A
G
G
U

G

Y

G
A
U
G
Y

G G Y

RY
A

A

R

P4-I

P4-IV

P1

P2

P3

pseudoknot

5‘
R
C
A
U
YARGA

GR

Y Y
R

CA
A C

C

R C A
G
G
U

G

Y

G
A
U
G
Y

G G Y

RY
A

A

R

A45

... common to all

... particular to SAM-I

... particular to SAM-IV

conserved features ...
position in SAM-I structure

A45

G11
U7

U88

U57

G58

0-1 nt

Y
G
G
C
A
U
C

C
C
C
A
U

U
A C C

U
A
U
G
G A

C
A

CG
G
U
G
C
C
R

A
R
R
C
Y
C
Y
G
G
R
R

U
R

Y
Y
C
C

G
R
G
Y
Y
U

Y G A A R U U U U C C G U G U C C A

alternate stem
or p-knot?

(Low sequence
conservation makes
it unclear whether P2
forms.)

P1

P2 GGACACGG

C C G U G U C C

SAM-Chlorobi
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SAM/SAH, sanguinis-hairpin, sbcD, ScRE, Soil-1, Solibacter-1

sanguinis-hairpin

5‘

3-5
nt

Y
U

A
R

G
A

R

C
A
A

G

C G

C R

AG

Y
G
A

R
Y
U
U

A
G

R R Y A U G A U G C A G

sbcD

5‘
1-2 nt 6-15 nt

3-6 nt

C C U G C G Y
C
G
R
A

Y

G Y
R

U
Y
C
G

R A A G G G Y U
G
U

GYGCRGCGUG
A

C C
A U G C U G Y R C G A G G A C G

A C Y
U

ACGUCCUC

Y
U

G
A
G
C

R
Y

G
C
U
C
C
C
U

A
G
Y
R
C
C
A
C
G
Y
C
C
C

C
G G A

A
G
G
G
R
C
G
U
G
G
Y
R

U

G
G

U C R A A
G
C

C
G
Y
U
C
C G

G
R
R
C
G

G
C

U U U U U U U

P1 P2

P3 P4

P5

P6

terminator

P2 stem is ambigu-
ous: some stems 
show covariation, but 
others do not pair 
well.

stem??

SAM/SAH

5‘

6-10
nt

SD

Y
Y

Y
C
A
C

A
A

C
G
G
C

U U
C

C
U
G

R
C

G
U
G
R
Y
R
R

A

Y
G
G
A
G
C
A

ScRE

5‘ A A A U A A C Y A A U C Y A Y A G U G R C U U A U
U
C
C
A
A
G
U

A
U A C

C
A
C
U
U
G
G
G

C U
U
U
G
G
CA G
U
A
G
C

U A
A

C
U
G
C
R
C
U
A
A

A U A U A A U A U A A G G A G

P1 P2

Soil-1

5‘ G R A Y
C
A
C
U

G
R A

A
G
G
U
G

G
R
C
G
R
G
U
U
G

A
C C

Y
C
A
A

C
G
Y

U

P1 P2

Solibacter-1

5‘
U
G
AU C
U
U
C
C

GC
C

GGUCUCCUCC
A
C

G U A G G G G
A

A C C
A

U C G U G
C
A G C C

G UU
A

ACG
GGCU

U
AC

G
G
A
A
G
U
C
A

G C A C C A C C U C A G G U
C
A
A
CG

UAUCUG
G
C

C A G A U A A A A
A
C
U

G
U
U
G

G U A U U G C G

P1

P2 P3

P4
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STAXI, sucA-II, sucC

sucC

5‘ G U C A C A G G
U
G
G
Y
G
C

G
G
Y
R
Y G

C
R
C

G
C
G
C
C
G

A A G C G
C
A
R
U
A
C
C
U
A

A
C
G
A
A
R
A
C
G
G
U
R
A

A
A
G

sucA-II

4-6 nt

5‘
8-13 ntC

U
G

G
G

G
C

G C

G
C

Y
Y
R
Y
R
G

A
G
C
Y

C
A Y A

A
A
G
C

Y U U R A A R A A U G A C Y A G C
A
G
G
G
G
C
A

UCCGGGYU
R
R

Y A C C C G G A
C
U
A
U
C

G
C
G

G
R
Y
C
Y

R
G

G

C

Y

R
G
U
C

C

G

G
R
Y
U

Y

Y

R
G

Y

Y
U

R
G

U
Y

C
G
C
C

G
R
U
G
G

U
G UC
C
C
C
U

A Y G A G G G U G A C C A A G C A U G C

alt. stem?

P1 P2 P3

P4

P5

88%

STAXI

5‘
2-4 nt 1-18 nt

Y
G
U
Y
G
Y

Y
U

R
C
R
A
C

C C A A U G Y Y Y Y R

Y
R
R
U
CU

G

G
A

G R R R
C
G C C U
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A portion of this figure was adapted from the supplementary data of a previous publication [21].
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