
segment 1 segment 2 segment 3

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC TTTTACAGGTAC

fusion

GGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

TTAACACT ATCTAAAATCAATTTTC

intron

TTTTACAGGTACGGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC AATGAT

fusion

AGCGACGACTGCGTCATAG

chr k:87555622 chr k:87555598 chr i:135223355 chr j:287237736 chr k:87553622 chr k:87553596

chr m:314555662 chr m:314553638 chr k:87555597 chr k:87555573 chr j:287237735 chr j:287237711

chr i:135223330 chr i:135223354 chr k:104555622 chr k:124955863

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC TTTTACAGGTAC

fusion

GGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

chr i:135223330 chr j:287237711

(a) a successful read alignment

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC TTTTACAGGTAC

fusion

GGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

TTAACACT ATCTAAAATCAATTTTC

intron

TTTTACAGGTACGGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC AATGAT

fusion

AGCGACGACTGCGTCATAG

chr k:87555622 chr k:87555598 chr i:135223355 chr j:287237736 chr k:87553622 chr k:87553596

chr m:314555662 chr m:314553638 chr k:87555597 chr k:87555573 chr j:287237735 chr j:287237711

chr i:135223330 chr i:135223354 chr k:104555622 chr k:124955863

(1)
X

(2)
X

(b) A failure to connect first and second segments

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC TTTTACAGGTAC

fusion

GGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

TTAACACT ATCTAAAATCAATTTTC

intron

TTTTACAGGTACGGTCAACAGTAAC AATGATAGCGACGACTGCGTCATAG

TTAACACTATCTAAAATCAATTTTC AATGAT

fusion

AGCGACGACTGCGTCATAG

chr k:87555622 chr k:87555598 chr i:135223355 chr j:287237736 chr k:87553622 chr k:87553596

chr m:314555662 chr m:314553638 chr k:87555597 chr k:87555573 chr j:287237735 chr j:287237711

chr i:135223330 chr i:135223354 chr k:104555622 chr k:124955863

(3)
X

(4)
X

(5)
X

(c) A failure to connect second and third segments


