Additional file 26. Primer sequences used in this study (restriction sites are in bold)

NuProcl F
NuProcl R
NuProc2 F
NuProc2 R
NuProc3 F
NuProc3 R
NuProc4 F
NuProc4 R
NuProc5 F
NuProc5 R
NuProc6 F
NuProc6 R
NuProc7 F
NuProc7 R
NuProc8 F
NuProc8 R
NuProc9 F
NuProc9 R
NuProcl0 F
NuProc10 R
NuProcll F
NuProcll R
NuProc12 F
NuProcl2 R
NuProcl13 F
NuProc13 R
NuProcl4 F
NuProc14 R
NuProc15 F
NuProcl5 R
NuProcl6 F
NuProcl16 R
NuProcl7 F
NuProcl7 R
NuProc18 F
NuProcl8 R
NuProc19 F
NuProc19 R
NuProc20 F
NuProc20 R
NuProc21 F
NuProc21 R
NuProc22 F
NuProc22 R
n-NuProcl F
n-NuProcl R
n-NuProc2 F
n-NuProc2 R
n-NuProc3 F
n-NuProc3 R
n-NuProc4 F
n-NuProc4 R
n-NuProc5 F
n-NuProc5 R
n-NuProc6 F
n-NuProc6 R
0442 3'repl. F
0442 3'repl. R
0442 int. F
0442 int. R

CAGTGGATCCTAAAATGAAAAAATTAAAAAATACAC
CAGTGCTAGCTTCTCTTTTTAAATTATCCTTTTTGG
GATCGGATCCTTAATATGGATGAACTAAATAAAG
GATCCCATGGTGTGTTGAATTTATTTTTTTTAAC
GATCGGATCCAAAAAATGTCCAATACATTAATTTC
GATCCCATGGTATTAACATCTGTTCAATTAAATC
CAGTGGATCCITATCAATGGATCACCAAGATCTG
CAGTCCATGGTTTTTTCTTGGGTGAAGGTAAATTG
GATCGGATCCTTAAAATGAACACCGAAGAAAAAATTAATAC
GATCCCATGGATCAGCTTGGCAAGTATCG
GATCGGATCCTAAATATGAATGATTATAATAATATAAATAATC
GATCGC TAGCTATTTTAGCGTCATAACCTTCG
CAGTGGATCCAAAAATGGGAGATAATAACACATCC
CAGTCCATGGTTTATCATCATCTTCTTCCTC
GATCGGATCCTAAAAATGTCGTCAGCAACAC
GATCCCATGGAAATTTTTTGTTTGAATCAAAAAC
GATCGGATCC TAC TTA TGG GTA GAA AGA AG
GATCGCTAGCITCACAATTTTGTGTATG
CAGTGGATCCTGACCAATGATGCTTGAAG
CAGTCCATGGATCTTTTTTTGAACTATCCTC
CAGTGGATCCAAAATATGGCTGATAATAACCTAG
CAGTCCATGGGTAAGAATCCTTTGATGAATCG
CAGTGGATCCAAAAATGAGTAATTACCAAAATTTGAAG
CAGTCCATGGTTGTGTTATCCCAAATCTAAGAG
CAGTGGATCCTTTAATATGGCTAATACATGGAGATG
CAGTCCATGGTGTTTTGTAATTAATTTTTTTTTTTGTAC
GATCGGATCCAAAAAATGAATGTTGAAGACATAAC
GATCCCATGGATCCCATTGTTTGCTTCC
GATCGGATCCAATAAATGACCGATATACAAATAC
GATCCCATGGCTTTTTGACAAGATATGCTGC
CAGTAGATCTTAAATAATGAAGGATCCATTAG
CAGTCCATGGACTTTCAGTATTGAAGTTATAT
GATCGGATCCATAATATGTCTATAAGAAATAG
GATCCCATGGGAATCTACCATTTTTTACATITTG
GATCGGATCCTAAATATGGGTACCTTTATAAAC
GATCCCATGGCATAAAATCCTCTAAATTATC
CAGTGGATCCAAAAATGAGTAATTACCAAAATTTGAAG
CAGTCCATGGTTGTGTTATCCCAAATCTAAGAG
CAGTGGATCCCAAAATGTCTACAATTAGATGGG
CAGTCCATGGATTTAGAGTGTCAAATTTATGTAAC
CAGTAGATCTTAAAATGGCAGCTAATGAAGG
CAGTCCATGGAGAAGTAAGAGGATCCTCATTGC
GATCGGATCCAAAATATGCAAAAGAAGCCATC
GATCCCATGGCATTTCGGCTATTTCTTTATTTG
CAGTGGATCCAAAGAATGAATGTTACAAATGTAG
CAGTCCATGGCAATTCATCATCATATTGCTC
GATCGGA TCC TTA TGA TGA AGG TGT GGG G
GATCCCATGGTGAAAATATTTCTTCATAATTTG
GATCGGATCCTGAAAATGAGTCAACCACAAAAAC
GATCCCATGGTTTTGCGTTCTGTAAACTGGC
GATCGGATCCAAAAAATGAAGCTCAAATTAAATTTAG
GATCCCATGGTTTATTTTTTTTGCCAACAAC
GATCGGATCCAAAATGTTGGGTTTAATATTTAAAG
GATCCCATGGTAATGTCTTTAATTTCTTTACAATTTTG
CAGTGGATCCGTAATTATGAAGGGTAAAGGTAG
CAGTCCATGGTGATGTGTTATCTGGTGGC
GATCCTGCAGATAAACGTATTTCCACATGC
CATGGCGGCCGCTATTTATCATATTTTGATTC
TTAATGGATGTAATAAAAGTGATGATAGC
ACCTTCAAACTTGACTTCAGCACGTGTCTTGTAGT



