
(a)

(b)

Upregulated Unregulated Downregulated

Junctions 14,056 (14 %) 72,499 (74 %) 11,311 (12 %)

Genes 6,256 (30 %) 9,156 (44 %) 5,501 (26 %)

Junctions 25,534 (20 %) 84,901 (68 %) 14,793 (12 %)

Genes 7,997 (33 %) 9,932 (41 %) 6,580 (27 %)

Junctions 2,257 (4 %) 49,583 (94 %) 989 (2 %)

Genes 1,689 (16 %) 7,736 (75 %) 885 (9 %)

Junctions 1,733 (44 %) 1,705 (43 %) 524 (13 %)

Genes 1,272 (45 %) 1,135 (40 %) 449 (16 %)

Junctions 5,962 (43 %) 5,725 (41 %) 2,180 (16 %)

Genes 3,062 (43 %) 2,581 (37 %) 1,401 (20 %)

Junctions 516 (41 %) 720 (57 %) 32 (3 %)

Genes 448 (45 %) 507 (51 %) 32 (3 %)
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