Table S1: The details of qRT-PCR-specific primers used in this study

	Sr no
	Gene Name
	
	Primer sequence
	Product size

	1
	TaBTB2
	F
	TGCTTCAGAGGAAAGTGCCC
	84

	
	
	R
	AGCAGAAGGGTTGGCTGATT
	

	2
	TaBTB3
	F
	AGGAGCTCTACAGGAGTGCCTA
	100

	
	
	R
	ATTTCCTTCAAACGCCATGTCA
	

	3
	TaBTB5
	F
	ACAGGATGGTTCGGTAGCAC
	106

	
	
	R
	CTCTCCAAGATAAACCTGTGGC
	

	4
	TaBTB7
	F
	GACTCGAGGATCTTCGCCAG
	102

	
	
	R
	GGGCTCGTAGAAGAAGTCGG
	

	5
	TaBTB8
	F
	CGACTTCTTCTACGAGCCCC
	111

	
	
	R
	TTGTCCGTCTTGGGGAACAG
	

	6
	TaBTB9
	F
	GCAGGCCGACTTCTTTTACG
	117

	
	
	R
	TTGTCCGTCTTGGGGAACAG
	

	7
	TaBTB11
	F
	GTGGCTATTTGCCAGCTTCG
	99

	
	
	R
	TTCCTCCCGATTTCCAGCAC
	

	8
	TaBTB12
	F
	GCCGCTGACACAAATTCACC
	110

	
	
	R
	CGGCCAATCTCCTGTATGGG
	

	9
	TaBTB13
	F
	GCCTCCGTTGAATGGTCAGA
	105

	
	
	R
	CGGTGAATTTGTGTCAGCGG
	

	10
	TaBTB15
	F
	CTCGGCATTTTGAAGGTGTCC
	120

	
	
	R
	CAACAATGCCGCCACTTTCT
	

	11
	TaBTB16
	F
	AGGTGTACGTCGAGACGCTG
	106

	
	
	R
	GCTGCGGACACCTTCAAAAT
	

	12
	TaBTB17
	F
	ACCCTTGGGCTTTTTCTCCAC
	112

	
	
	R
	AGATGAGCTGATACCGAGCAG
	

	13
	TaBTB18
	F
	GGCTCGCTATGGAAGGTAAGT
	119

	
	
	R
	GCCTTCCTCAAGGGGTCTAAC
	

	14
	TaBTB22
	F
	CCTCTCTGCACGCAGTTCAA
	99

	
	
	R
	CTTCACAAGAAGCGCCCACC
	

	15
	TaBTB33
	F
	CATCTACCTCGAGTCTCACGC
	87

	
	
	R
	TCGAGGGTCAGCTTCTCGTA
	

	16
	TaBTB36
	F
	CCGACGTCAGATTGGTGGTC
	110

	
	
	R
	AAGCTTGCTGCTCTTGGACAG
	

	17
	TaBTB37
	F
	ACTCCTGGTATGTCAACAGCG
	94

	
	
	R
	CGGGAGATCATGGGGTACTTG
	

	18
	TaBTB39
	F
	ACTCTTGGTATGTCAACAGCGA
	93

	
	
	R
	GCGAGATCATGGGGTACTTGT
	

	19
	TaBTB41
	F
	GATGCATGAGAGCTTCTCGGA
	92

	
	
	R
	GCAGCTCGCCTGAGTAGAAC
	

	20
	TaBTB48
	F
	GCGGATCCATGTGGGGTTA
	109

	
	
	R
	GTTACAACGCCCACAGTACAA
	

	21
	TaBTB49
	F
	AGTGAAGTCGACACAAGTAACG
	84

	
	
	R
	GAAGTGAAGCACAGCCTGAA
	

	22
	TaBTB50
	F
	GAGGATCCATGTGGGGTTACA
	117

	
	
	R
	GACGGTTCTTGACGACACCT
	

	23
	TaBTB51
	F
	AGTAGCGACAACCTTAGCCC
	107

	
	
	R
	TCTCCATCACAGCTCCCAGA
	

	24
	TaBTB52
	F
	AGCATGTGGGGTTACAAACG
	98

	
	
	R
	ACACCAACGGTGCAGTTTAC
	

	25
	TaBTB53
	F
	GCATGTGGGGTTACAAACGG
	109

	
	
	R
	TGTGACTGAACAACACCAACG
	

	26
	TaBTB54
	F
	GTCTCCCCAGTTTTCGAGCA
	82

	
	
	R
	TAAAACGCCCATGGGACATCA
	

	27
	TaBTB55
	F
	GTCTCCCCAGTTTTCGAGCA
	91

	
	
	R
	CGTCAATCGTAAAACGCCCA
	

	28
	TaBTB56
	F
	GCACCGATAGCCTCCTTTGT
	84

	
	
	R
	GTCCAAGATACCTGGATGCTCT
	

	29
	TaBTB57
	F
	TCTGGAACTGGTACCTGTCTGT
	117

	
	
	R
	TGACAAAGGAGGCTATCGGTG
	

	30
	TaBTB58
	F
	GCACCGATAGCCTCGTTTGT
	82

	
	
	R
	CCAGGATACCTGGATGCTCT
	

	31
	TaBTB60
	F
	GAGCAATGCTTGACAGCGAG
	80

	
	
	R
	ACGGAGGACATCGTAGGACA
	

	32
	TaBTB61
	F
	GAGCAATGCTTGACAGCGAG
	86

	
	
	R
	AAAAGCACGGAGGACATCGT
	




