Ultra High Resolution Protein Set (0.73 - 1.20 A)

First 4 letters are PDB code, fifth letter is chain id. In parenthesis - number of amino acid residues
and crystallographic resolution in A.

2ERL_ (40, 1.00); 1P9GA (41, 0.84); 1ICNR_ (46, 1.05); 2A26A (50, 1.20); 1BRFA (53, 0.95); 2CS7C
(55, 1.20); 1G6XA (58, 0.86); IOAIA (59, 1.00); 2FMAA (59, 0.85); 2G6FX (59, 0.92); INKD_ (59,
1.07); 2IGD_ (61, 1.10); 1G2BA (62, 1.12); 1V6PA (62, 0.87); 2SN3_ (65, 1.20); LCIOA (66, 1.17);
1HGT7A (66, 1.15); 1TUKA (67, 1.12); 1VFYA (67, 1.15); 2DLBA (70, 1.20); 2B97A (71, 0.75);
1IWM3A (72, 1.20); IWXCB (72, 1.20); 1CCB8A (73, 1.02); 1127A (73, 1.02); 1LILA (74, 0.92);
10KOA (74, 0.93); 2BWFB (77, 1.15); LUSMA (77, 1.20); LUCRB (78, 1.20); 1XMKA (79, 0.97);
11QZA (81, 0.92); 1R6JA (82, 0.73); 1ZZKA (82, 0.95); 2D8DB (83, 1.15); 1BOYA (85, 0.93); 1CTJ_
(89, 1.10); 1UO7A (90, 1.13); 2BT9A (90, 0.94); 1X61B (91, 1.20); 2FHZB (93, 1.15); 1C5EA (95,
1.10); 1LNIB (96, 1.00); 1ICZPA (98, 1.17); 2AIBA (98, 1.10); INQJA (98, 1.00); 1KZKB (99, 1.09);
1MNS8D (100, 1.00); 1PSRB (100, 1.05); 1M2DA (101, 1.05); 2DKOB (103, 1.06); 2H3LA (103, 1.00);
1LKKA (105, 1.00); 1ITQGA (105, 0.98); 2GBAA (105, 0.92); IM9ZA (105, 1.05); 2FRGP (106,
1.19); 1V8HA (107, 1.20); IGMXA (108, 1.10); 1JOPA (108, 0.91); 2AGYD (108, 1.10); 1BKRA (109,
1.10); IRWYA (109, 1.05); 2FHZA (109, 1.15); IH4XA (110, 1.16); 1180A (114, 1.15); 2CHHA (114,
1.00); 1F86A (115, 1.10); 1SAUA (115, 1.12); 1071A (119, 1.20); 21CCA (119, 1.20); 2F01B (120,
0.85); IWONA (120, 0.80); 1VR7A (120, 1.20); IWN2A (121, 1.20); 2GUDB (121, 0.94); 1LWBA
(122, 1.05); 2FWGA (122, 1.10); 1VL9A (123, 0.97); IDY5A (123, 0.87); 1GU2A (124, 1.19); TUNQA
(124, 0.98); INWZA (125, 0.82); 2FJ8A (125, 1.19); 1VZIA (126, 1.15); 1JBEA (126, 1.08); 4LZT_
(129, 0.95); IKNLA (130, 1.20); 1JF8A (131, 1.12); 10HOB (131, 1.10); 1C7KA (132, 1.00); 1IFC_
(132, 1.19); 1TUYA (134, 1.20); 2AXWA (134, 1.05); INKIA (135, 0.95); 1CZ9A (139, 1.20); IRG8A
(146, 1.10); LEXRA (148, 1.00); LA6M_ (151, 1.00); 1QTNA (152, 1.20); 1IGWMA (153, 1.15);
2C9VA (153, 1.07); 1J98A (153, 1.20); 2FLHB (155, 1.20); LUOWA (159, 1.04); 1Y93A (159, 1.03);
1P6OB (161, 1.14); 1L3KA (163, 1.10); 1TT8A (164, 1.00); IWKQA (164, 1.17); IN62A (166, 1.09);
2CE2X (166, 1.00); LOBOA (169, 1.20); LAMM _ (174, 1.20); 2AU7A (175, 1.05); 1EB6A (177, 1.00);
2C2UA (178, 1.10); 114UA (181, 1.15); IWC2A (181, 1.20); 1KT6A (183, 1.10); 2AT7X (184, 0.98);
1IPMHX (185, 1.06); 1QVOA (185, 1.10); 2BBRA (189, 1.20); 2PTH_ (193, 1.20); 2CARA (196, 1.09);
1QQ4A (198, 1.20); 1ZOWA (203, 1.20); LIM1A (204, 1.11); 11XBA (205, 0.90); 2ABOA (205, 1.10);
2C71A (205, 1.05); IHDOA (206, 1.15); 1G66A (207, 0.90); 1HAGB (207, 1.10); IKWNA (207, 1.20);
1SFSA (213, 1.07); IME3A (215, 1.20); 1K4IA (216, 0.98); IW66A (218, 1.08); IFYEA (220, 1.20);
1008A (221, 1.20); 2A6ZA (222, 1.00); 10LRA (224, 1.20); TUAIA (224, 1.20); 2AWKA (224, 1.15);
1KG2A (225, 1.20); 1IFSGC (233, 1.05); 1K7CA (233, 1.12); 1YMTA (235, 1.20); 1JBC_ (237, 1.20);
1GVKB (240, 0.94); 1QLOA (241, 1.10); IHBNC (248, 1.16); 2J27A (250, 1.15); 1ZJYA (251, 1.05);
1QXYA (252, 1.04); 1XQOA (256, 1.03); LIMOOA (256, 1.05); 1P1XA (260, 0.99); LUWCA (261,
1.08); INYMA (263, 1.20); LARB_ (263, 1.20); 1XDNA (265, 1.20); IWUIS (267, 1.04); 1KQPA (271,
1.03); 2CI1A (273, 1.08); IWXCA (273, 1.20); 1IC6A (279, 0.98); 2BOGX (280, 1.04); 1E9GB (283,
1.15); 1QTWA (285, 1.02); 1LCOA (290, 1.20); 2EUTA (291, 1.12); IRTQA (291, 0.95); 2J45B (297,
1.14); 2CIWA (298, 1.15); 2BLNA (298, 1.20); 8A3HA (300, 0.97); 2CNQA (301, 1.00); 1VOLA (302,
0.98); 1ZLOB (303, 1.10); 1Z2NX (311, 1.20); 2IAVA (312, 1.07); 1T2DA (315, 1.10); IPWMA (3186,
0.92); 1YS1X (320, 1.10); 1DS1A (323, 1.08); IRYOA (324, 1.20); 10EWA (328, 0.90); 2BWA4A (334,



0.90); 2C1VA (335, 1.20); 1YFQA (342, 1.10); 1YQSA (345, 1.05); IM15A (356, 1.20); 1COPA (363,
1.20); 1VYRA (363, 0.90); 1GABA (369, 1.00); INSKA (374, 1.13); 3SIL_ (379, 1.05); 1KJQB (385,
1.05); IMUWA (386, 0.86); IRAOA (423, 1.12); LUG6A (426, 0.99); 2BMOA (437, 1.20); IHBNB
(442, 1.16); 2BF6A (449, 0.97); IM1NA (477, 1.16); 2FBAA (492, 1.10); LQWOYA (497, 1.20); 1IGWEA
(498, 0.88); LJETA (517, 1.20); IMINB (522, 1.16); 1Q6ZA (524, 1.00); IWUIL (532, 1.04); IHBNA
(543, 1.16); LUWKB (553, 1.19); 2BHUA (580, 1.10); 1SUBA (633, 1.10); IN62B (804, 1.09); 1IQWNA
(1014, 1.20).

High Resolution Protein Set (1.20 — 1.70 A).

First 4 letters are PDB code, fifth letter is chain id. In parenthesis - number of amino acid residues
and crystallographic resolution in A.

1JEKA (40, 1.50); 2FP7A (40, 1.68); 21ZXB (41, 1.30); 1FD3A (41, 1.35); IHTRP (43, 1.62); 1CZQA
(45, 1.50); 1P3QQ (45, 1.70); 2BEQD (46, 1.60); IN13A (46, 1.40); 1IM93A (46, 1.65); LIMOA (48,
1.70); 1UFIA (48, 1.65); 1IRQB (49, 1.50); 1JCDA (50, 1.30); 1JY20 (51, 1.40); 1UPTH (51, 1.70);
1GVDA (52, 1.45); 1RH6B (52, 1.70); 1Y4MA (53, 1.60); 2ERWA (53, 1.40); 2BAYE (59, 1.50);
1KQ1A (60, 1.55); IN7SA (63, 1.45); 1BF4A (63, 1.60); IWT6D (63, 1.60); 1TO2I (64, 1.30); 2CC6A
(64, 1.27); 2A50A (64, 1.30); LYU5X (67, 1.40); 1FR3A (67, 1.50); IWU9B (67, 1.54); IA7TW_ (68,
1.55); 2G7OA (68, 1.40); 1J2LA (68, 1.70); 1X2IA (68, 1.45); 2AD6B (69, 1.50); 1C48A (69, 1.60);
1ZXTA (69, 1.70); 1082A (70, 1.46); 1A80_ (70, 1.70); 2CZSA (70, 1.50); LIHRB (74, 1.55); 1QX2A
(75, 1.44); 1QGWA (75, 1.63); 1UB4C (75, 1.70); 1V5IB (76, 1.50); 1DP7P (76, 1.50); 2AYDA (76,
1.60); 2B5AD (76, 1.54); TUV7A (76, 1.70); 2H7ZB (77, 1.50); 1VCC_ (77, 1.60); 1PBYC (78, 1.70);
1THTA (78, 1.68); IN7SC (79, 1.45); 1ZS4A (82, 1.70); 1ZS4B (82, 1.70); 1EZGA (82, 1.40); 2030A
(82, 1.66); 1171A (83, 1.45); 2CVIA (83, 1.50); LUGIA (83, 1.55); 1FR2A (83, 1.60); 1ZEQX (84,
1.50); 2BOPA (85, 1.70); 1J17C (85, 1.45); 1IYO3A (85, 1.65); 2FQ3A (85, 1.40); 1TOPB (86, 1.66);
2CB8A (86, 1.40); 2BKYX (86, 1.70); INA3A (86, 1.55); 1GVP_ (87, 1.60); 216VA (87, 1.63);
1LLMC (87, 1.50); 1Y51A (87, 1.65); 1ZONA (87, 1.49); 1Q7LB (88, 1.40); LEHDA (88, 1.50);
1GXUA (88, 1.27); 1CYO_ (88, 1.50); IHFES (88, 1.60); IAY7B (89, 1.70); 1YDOA (89, 1.50);
1G8QA (90, 1.60); 1USBA (91, 1.65); 1S29A (92, 1.60); INOQA (92, 1.26); IDGWY (92, 1.70);
2C3VA (92, 1.39); 2COVD (92, 1.25); 2AXIA (92, 1.40); 1FK5A (93, 1.30); 1T1VA (93, 1.60);
IMKKA (93, 1.32); 1CY5A (93, 1.30); 2EWHA (93, 1.40); 2BL8A (93, 1.60); IMOLA (94, 1.70);
1FLTX (95, 1.70); 213HB (95, 1.62); INLQC (96, 1.50); 1Z21A (96, 1.50); 1YPHE (97, 1.34); lTUHEA
(97, 1.55); 1QGEE (97, 1.70); 1JO0A (97, 1.37); 1W2LA (97, 1.30); 2CWRA (97, 1.70); 1YN3A (98,
1.35); 1ICQMA (98, 1.65); 1PLC_ (99, 1.33); 1LK2B (99, 1.35); 2CCQA (99, 1.60); 1QDVA (99, 1.60);
1R1TB (99, 1.70); 4UBPA (100, 1.55); 1W41A (100, 1.70); TYLXA (100, 1.60); 2BRFA (100, 1.40);
1JOSA (100, 1.70); 1VKEC (100, 1.56); 3VUB_ (101, 1.40); 3EZMA (101, 1.50); 1RKIA (101, 1.60);
1YOHA (101, 1.60); IMGA4A (101, 1.50); 2ASKA (101, 1.55); 1XPPD (101, 1.60); 1QW2A (102, 1.50);
1P6ZR (102, 1.67); IMY7B (102, 1.49); 1ZLDA (102, 1.65); 2J73A (103, 1.40); 3CHBF (103, 1.25);
1UB4A (103, 1.70); 1LYQB (104, 1.50); IWS8A (104, 1.60); 1IYQHA (104, 1.70): 1YGTA (104, 1.70);
1V70A (105, 1.30); 1FUS_ (105, 1.30); 1JR8A (105, 1.50); 7FD1A (106, 1.30); 256BA (106, 1.40);
1EW4A (106, 1.40); 1XLQA (106, 1.45); 1SBXA (106, 1.65); 2FCWA (106, 1.26); 1SQEB (106, 1.50);



10USA (106, 1.60); LXSVA (106, 1.70); 1XO0TA (106, 1.60); 1XAWA (107, 1.45): 1KAFA (108, 1.60);
2TRXB (108, 1.68); 1USDA (108, 1.70); 1T92A (108, 1.60); INJHA (108, 1.70); 1O10A (108, 1.50);
1VMOYA (109, 1.48); 1XWS3A (110, 1.65); 1KR4A (110, 1.40); INYCA (111, 1.40); 1VYIA (111, 1.50);
2B02A (111, 1.50); IDDWA (111, 1.70); 1KPF_ (111, 1.50); 1LQ9A (112, 1.30); 2MCM_ (112, 1.50);
1IBYA (112, 1.65); IN13B (112, 1.40); 10SYB (112, 1.70); IHXIA (112, 1.60); IWJIXA (112, 1.70);
1PZ4A (113, 1.35); 1IFRA (113, 1.40); 2GDGA (114, 1.45); 21C2B (114, 1.30); 1QBZB (114, 1.47);
1S67U (115, 1.50); IDLWA (116, 1.54); 1VFJA (116, 1.70); 1Q0GA (117, 1.60); 2B3GA (117, 1.60);
2INWA (117, 1.50); IWLUA (117, 1.45); INC7D (117, 1.55); 1ZMAA (118, 1.25); 2CYJA (118,
1.50); 2AWGA (118, 1.60); 1F3UA (118, 1.70); INBUA (118, 1.60); 1XBIA (118, 1.45); 1V30A (118,
1.40); 1B2PA (119, 1.70); 2F9HB (119, 1.57); 2A7BA (120, 1.65); IDLFH (120, 1.45); 1PBJA (120,
1.40); 1ECSA (120, 1.70); 2CKKA (120, 1.45); IOW4A (120, 1.60); INUOB (120, 1.60); 10KOA
(121, 1.60); 2ITEA (121, 1.60); IWDDS (121, 1.35); 1XKPC (121, 1.70); IFLMA (122, 1.30); IWHI_
(122, 1.50); IWOLA (122, 1.62); 1U9DA (122, 1.70); 4UBPB (122, 1.55); 1R29A (122, 1.30); 2BWQA
(122, 1.41); 11IYA (122, 1.35); INKOA (122, 1.45); 2CUAA (122, 1.60); IPMY_ (123, 1.50); 2ERBA
(123, 1.50); 1BGF_ (124, 1.45); 2CVLA (124, 1.65); 1HO3P (125, 1.70); 1QVEB (125, 1.54); 1GY6A
(125, 1.60); 2HNGA (125, 1.63); 1A62_ (125, 1.55); 2ASFA (125, 1.60); 1IEAQB (125, 1.25); 1H2CA
(125, 1.60); LOOHA (126, 1.25); 1IYRKA (126, 1.70); 1TP6A (126, 1.50); 1Z9LA (126, 1.70); IDBFA
(127, 1.30); 1G6GA (127, 1.60); 1RIE_ (127, 1.50); 2CJTC (127, 1.44); IWNOYA (127, 1.58); 1JB3A
(127, 1.60); 2IPRA (127, 1.50); 1Z67A (127, 1.45): 217SA (128, 1.35); 2BKMA (128, 1.50); 2A4XB
(128, 1.40); 1ZPSB (128, 1.70); 2HEWF (128, 1.45); 1J34A (129, 1.55); 2D48A (129, 1.65); 1XS0C
(129, 1.58); 1J3AA (129, 1.60); 1VYKA (129, 1.49); IEWOA (130, 1.40); 1PA7A (130, 1.45); 3NUL_
(130, 1.60); INEPA (130, 1.70); 2AALB (130, 1.65); 2F5GA (130, 1.70); 2D4PA (130, 1.70); 1C52_
(131, 1.28); 1YPHC (131, 1.34); 1UXZA (131, 1.40); 1FR2B (131, 1.60); 2LISA (131, 1.35); ITUY2A
(131, 1.70); IWVHA (132, 1.50); 1YKUA (132, 1.49); LTUGXA (133, 1.60); 10A8D (133, 1.70);
2AVKA (133, 1.53); 1VP6A (133, 1.70); IM4JA (133, 1.60); 1GPOA (133, 1.40); 1DQGA (134, 1.70);
1UTIA (134, 1.40); 1E29A (135, 1.21); 1YPQB (135, 1.40); 1C1LA (135, 1.50); 1H32B (135, 1.50);
1ON2A (135, 1.61); 1K2XB (135, 1.65); 1J3WB (135, 1.50); 1S5UE (136, 1.70); 2J6AA (136, 1.70);
2FR5A (136, 1.48); 1EY4A (136, 1.60); 1ITVGA (136, 1.60); 1Z1SA (136, 1.49); IWCKA (136, 1.36);
1CCWA (137, 1.60); 2END_ (137, 1.45); 2FOJA (137, 1.60); LEEXG (137, 1.70); 1QVYA (138, 1.60);
1S3CA (138, 1.25); 2A8NB (138, 1.60); 1KJLA (138, 1.40); 1HO5A (138, 1.50); 1VH5A (138, 1.34);
1W1HC (138, 1.45); 2HXO0A (138, 1.55); 2BCMA (138, 1.48); 2GECB (139, 1.30); 2A4DA (139, 1.69);
1F46B (140, 1.50); IWMZA (140, 1.70); 1LO7A (140, 1.50); 1IGMUC (140, 1.50); 2JEKA (140, 1.38);
1TZVA (141, 1.35); 2D59A (141, 1.65); 1J30A (141, 1.70); 1Y2TA (142, 1.50); 1SIWA (142, 1.35);
1TFE_ (142, 1.70); IM45A (142, 1.65); IFMOE (142, 1.45); 2J1VA (142, 1.45); 1H6HA (143, 1.70);
1WMQB (143, 1.60); 1F2TB (143, 1.60); IMJHA (143, 1.70); LEYHA (144, 1.56); 1LJ9A (144, 1.60);
108XA (144, 1.30); 1T82C (144, 1.70); 1GS9A (144, 1.70); 2HD9A (145, 1.35); LJKEC (145, 1.55);
3SDHA (145, 1.40); 2BSWA (145, 1.63); 1GVJB (146, 1.53); 11T2A (146, 1.60); IMIXC (146, 1.70);
2F3YA (146, 1.45); 11DOA (146, 1.60); 1ZKRA (146, 1.64); 1ZCEA (146, 1.30); 1WA4SA (146, 1.55);
1DKSA (147, 1.57); 2FL4A (147, 1.60); 2GMYA (147, 1.60); 1SMBA (147, 1.55); 1SZHA (147, 1.50);
11DPA (147, 1.45); 2FP7B (147, 1.68); ING6A (148, 1.40); IWWIA (148, 1.58); 1Q1FA (148, 1.50);
1DZKA (148, 1.48); 1U69C (148, 1.60); 2FOCB (148, 1.65); 1F2UA (149, 1.60); LINRB (149, 1.60);
1X91A (149, 1.50); 2BINB (149, 1.70); INOGA (149, 1.55); IDG6A (149, 1.30); 1IV3A (150, 1.52);
1WDVA (150, 1.70); 2B06A (150, 1.40); 1VAPA (151, 1.45); 2H30A (151, 1.60); IPWBA (151, 1.40);
INTVA (152, 1.50); 1X3KA (152, 1.64); 2NVHA (152, 1.53); 1JL1A (152, 1.30); 1UZKA (152, 1.35);



1GNYA (153, 1.63); 1SH8A (153, 1.50); 1E30A (153, 1.50); LELKA (153, 1.50); LPINA (153, 1.35);
2A13A (153, 1.32); 1SIXA (153, 1.30); IHZTA (153, 1.45); 2FBNA (153, 1.63); IHQKA (154, 1.60);
2F23A (154, 1.60); 1112A (154, 1.30); 1F3UF (154, 1.70); 1XFSA (154, 1.70); IROCA (155, 1.50);
INS5B (155, 1.68); 1SZ3A (155, 1.60); 1NO8B (155, 1.60); 1Z9NA (155, 1.50); LK2XA (155, 1.65);
IDWKA (156, 1.65); 3PVIA (156, 1.59); INZIB (156, 1.50); IMXIA (156, 1.70); INYKA (156, 1.31);
1IWRMA (156, 1.50); 1E7LA (157, 1.32):; 1G1TA (157, 1.50); IXWWA (157, 1.63); IMK4A (157,
1.70); 1QJCA (157, 1.64); 2GRRA (157, 1.30); 1VHH_ (157, 1.70); IRYLA (157, 1.60); 2GRRB (157,
1.30); IRUTX (157, 1.30); 1QONA (158, 1.25); LUWFA (158, 1.69); IHTWA (158, 1.70); 2IMJA
(158, 1.50); 206CA (158, 1.70); 1LD7PM (159, 1.50); IRA9_ (159, 1.55); 1FJJA (159, 1.66); 1ZD7A
(159, 1.70); 2FA1B (159, 1.70); 2HABA (159, 1.60); 216CA (160, 1.30); IRYAA (160, 1.30); 1QSTA
(160, 1.70); LR8SA (160, 1.46); 1ZKKA (160, 1.45); 1JVWA (160, 1.70); 2FPRB (160, 1.70); IHD2A
(161, 1.50); 1JHJA (161, 1.60); 1JBOA (162, 1.45); 2CFEA (162, 1.50); IMTYG (162, 1.70); IWVQA
(162, 1.45); 1ZXUA (162, 1.70); 21KBA (163, 1.70); 2IMSA (163, 1.48); 1P36A (164, 1.45); 2AENB
(164, 1.60); 2DC4A (164, 1.65); IFLOA (164, 1.50); 2B5GA (164, 1.70); 2G2UB (165, 1.60); 1K94A
(165, 1.70); 1XEOA (165, 1.30); 1V8CA (165, 1.60); 2BSCA (165, 1.40); 2F6LA (166, 1.70); 1Z6NA
(166, 1.50); 2BDRA (166, 1.60); 1I00A (166, 1.45); 1G12A (167, 1.60); 2A50B (167, 1.30); 1I0RB
(168, 1.50); IWKCA (168, 1.70); INWAA (168, 1.50); 1YNOB (169, 1.50); 1U14A (169, 1.68); LILIA
(169, 1.60); 2BEMA (170, 1.55); 1TYJA (170, 1.60); 21A1B (170, 1.59); 2FYQA (170, 1.50); 1Y43B
(171, 1.40); 2A2KA (171, 1.52); 10QVA (171, 1.30); INQZA (171, 1.70); 2FSRA (171, 1.52); 1KOE_
(172, 1.50); 1YESA (172, 1.40); 2CIHA (172, 1.50); IDMGA (172, 1.70); 1SXRA (173, 1.56); 1LQVB
(173, 1.60); LOH4A (174, 1.35); 2BRJA (174, 1.50); IRTTA (174, 1.28); 2BZ1A (174, 1.54); 1QFTA
(175, 1.25); IRXQB (175, 1.70); 2EWOA (175, 1.40); 1SOPA (176, 1.40); 1QGWD (176, 1.63);
1WUBA (176, 1.65); ING2A (176, 1.70); 1K1EA (177, 1.67); 1D4OA (177, 1.21); 1JFUB (177, 1.60);
1USCA (178, 1.24); IDGWA (178, 1.70); 1G2QA (178, 1.50); LEEXB (178, 1.70); 1IM5A (179, 1.65);
1ISPA (179, 1.30); 2ACFD (179, 1.40); 21YVA (179, 1.35); 2FD5A (180, 1.70); IWNYA (180, 1.60);
21U5A (180, 1.60); IM4IA (181, 1.50); 1ISHUX (181, 1.50); 2J8KA (181, 1.50); 1YTQA (181, 1.70);
1YPYA (182, 1.51); 2J12A (182, 1.50); 2J2JA (182, 1.50); IPKHA (182, 1.42); 2HIYD (183, 1.40);
2FHPA (183, 1.60); LK4NA (183, 1.60); 2C2QA (183, 1.70); 1PVMB (184, 1.50); 1UEBA (184, 1.65);
2CXXA (184, 1.70); TUWWA (184, 1.40); 153L_ (185, 1.60); 1H6FB (186, 1.70); 2BSHA (186, 1.50);
1S99A (186, 1.65); 1ZR3B (186, 1.66); IWPNA (187, 1.30); 2F11A (187, 1.40); 1SK7A (187, 1.60);
2GENA (188, 1.70); 1J2RA (188, 1.30); 1PZ7A (188, 1.42); 1TXLA (188, 1.70); 2J21A (188, 1.60);
1TUAA (189, 1.50); IM70A (190, 1.25); TUCDA (190, 1.30); 1X82A (190, 1.50); 2DG5B (190, 1.60);
2CVEA (190, 1.60); LLKOA (190, 1.63); 2G7SA (190, 1.40); 1S8NA (190, 1.48); 1V2XA (191, 1.50);
1G3P_ (191, 1.46); 1Q7LA (192, 1.40); 1UI0A (192, 1.50); 1JUVA (193, 1.70); 107NB (193, 1.40);
1M55A (193, 1.40); 2GS5A (193, 1.50); IMF7A (194, 1.25); 2NX4A (194, 1.70); 2NR7A (194, 1.30);
INXMA (194, 1.30); 2BNMA (194, 1.70); 1PPOB (194, 1.42); 2COHA (194, 1.50); 2CZ1A (194, 1.39);
1Q92A (195, 1.40); 1QMVA (195, 1.70); 1YLLD (195, 1.64); INKR_ (195, 1.70); 1IR8ME (195, 1.70);
2ETXB (195, 1.33); 1TX4A (196, 1.65); 2CCJA (197, 1.70); LCUJ_ (197, 1.60); 2HXIA (197, 1.70);
10CYA (198, 1.50); 1T5BA (199, 1.40); 2GWMA (200, 1.50); 1D02B (200, 1.70); IWOHA (200,
1.59); INOX_ (200, 1.59); 2GZ4A (200, 1.50); 10GAD (200, 1.40); IOMRA (201, 1.50); 2ET1A (201,
1.60); IKUFA (201, 1.35); 1R45A (201, 1.57); 2NNUA (201, 1.59); 1S9UA (201, 1.38); INLNA (203,
1.60); 1016B (203, 1.40); 2CJLA (204, 1.50); IWBEA (204, 1.36); 1IW3OA (204, 1.60); 2IUWA (204,
1.50); 1HD5A (205, 1.70); 2HFT_ (205, 1.69); 1IK7JA (206, 1.40); IRKUA (206, 1.47); 11USA (206,
1.60); 1E4CP (206, 1.66); INF9A (207, 1.50); 1L6XA (207, 1.65); 2G7EA (207, 1.60); 1IW0A (207,



1.40); 206SA (208, 1.50); TUYLA (208, 1.40); 1GK9A (208, 1.30); 2ERFA (209, 1.45); 1LJKXA (209,
1.60); 1EU3A (210, 1.68); 1L7MB (210, 1.48); 1IE9EA (210, 1.60); LIRO2A (210, 1.60); 2HJIEA (210,
1.70); 21CUA (210, 1.60); INOWA (210, 1.70); 2B82A (211, 1.25); 1IFT5A (211, 1.60); 2CZ1B (211,
1.39); IMJUH (211, 1.22); 2HALA (212, 1.35); LJAYA (212, 1.65); 108BB (212, 1.25); 1ZD8A (212,
1.48); 1ES9A (212, 1.30); 1YUMA (212, 1.70); 2BIVA (212, 1.70); IKM4A (212, 1.50); IWBHB (214,
1.55); 2AYH_ (214, 1.60); 1AZO_ (214, 1.70); 1RZ2A (214, 1.60); 2CL5A (215, 1.60); 2F8YA (215,
1.55); 1Z72A (216, 1.45); 1IVHQA (216, 1.65); IPG6A (216, 1.70); 2G19A (216, 1.70); 208LA (216,
1.50); 1C1KA (217, 1.45); LJFXA (217, 1.65); 2BO9B (217, 1.60); 1V8EA (217, 1.50); 1GPPA (217,
1.35); IMJUL (219, 1.22); 2J43A (219, 1.60); 2AVDA (219, 1.70); 1KGSA (219, 1.50); 1XTAA (220,
1.58); 1U9CA (220, 1.35); TH99A (220, 1.55); 1IK3YA (221, 1.30); IEUVA (221, 1.60); IMQOA (221,
1.35); 1026B (221, 1.60); 2FTOA (222, 1.66); 2NTUA (222, 1.53); 2HXMA (223, 1.30); IDFMA (223,
1.50); 10Q1A (223, 1.70); LUSHA (223, 1.65); 1TKEA (224, 1.46); 1IDAD_ (224, 1.60); 111NA (224,
1.50); 1T61D (224, 1.50); 1L6RA (225, 1.40); 1G61A (225, 1.30); 2CULA (225, 1.65); 1L3LC (225,
1.66); IW2YA (226, 1.65); 2ASBA (226, 1.50); 2TPSB (227, 1.25); 1G8AA (227, 1.40); 1JEOC (227,
1.60); 2B4HA (227, 1.60); 1FJ2A (229, 1.50); 2BZGA (229, 1.58); 1V58A (229, 1.70); 1JYKA (229,
1.50); 2CXAA (229, 1.60); LY XYA (230, 1.60); 2F6UA (231, 1.55); 2CBZA (231, 1.50); 1SQSA (232,
1.50); 2BKAA (232, 1.70); 2FSQA (232, 1.40); 2AXCA (232, 1.70); 1ZI8A (233, 1.40); 2C5QE (233,
1.70); 2AGKA (233, 1.30); IM65A (234, 1.57); 1QWYA (234, 1.30); IWQWB (235, 1.45); 100EA
(235, 1.65); ITWDB (235, 1.70); 1QB7A (236, 1.50); 1Z3XA (236, 1.50); IKOMB (236, 1.40); IFJHA
(236, 1.68); LTUFOA (238, 1.60); 1XDZA (238, 1.60); 1YCDB (238, 1.70); 1QG8A (238, 1.50); 2C3NA
(239, 1.50); 1E59A (239, 1.30); 1IF5VA (240, 1.70); 1VOOA (240, 1.70); 2BR6A (240, 1.70); 1TZPA
(240, 1.40); 1BSEA (241, 1.60); 21BNA (241, 1.50); 1TOBH (241, 1.70); 2BKXA (242, 1.40); LUD9A
(242, 1.68); 1RV9A (242, 1.53); IMVEA (243, 1.70); 2APJA (243, 1.60); 1UJPA (243, 1.34); INQ7A
(244, 1.50); LK55A (244, 1.39); IWCV1 (244, 1.60); LAH7_ (245, 1.50); 2F2BA (245, 1.68); 1ZVTB
(246, 1.70); 2H8GA (246, 1.50); LKYFA (247, 1.22); 2FZVB (247, 1.70); IM2KA (249, 1.47); 109GA
(249, 1.50); 1V6TA (249, 1.70): 2GZSA (249, 1.40); 2BSYA (249, 1.50); ITTWYA (249, 1.65); 1SG4C
(250, 1.30); 1T7RA (250, 1.40); 2DQWA (250, 1.65); 1VOFA (250, 1.70); 1E2WA (251, 1.60); 1LV7A
(251, 1.50); 1R5LA (251, 1.50); 1ZKPA (251, 1.50); 203TA (252, 1.68); 1THFD (253, 1.45); 1ZS9A
(253, 1.70); LKZQA (253, 1.70); 2153A (254, 1.50); IWCWA (254, 1.30); 1K3WA (254, 1.42);
2IWAA (254, 1.60); LEKQB (254, 1.50); 1P99A (255, 1.70); 1YB6A (256, 1.54); 1V7ZA (257, 1.60);
2A14A (257, 1.70); 2BGIA (257, 1.68); 1GS5A (258, 1.50); IMQDA (258, 1.46); 10AA_ (259, 1.25);
1QGIA (259, 1.60); 1QH5A (260, 1.45); 1K77A (260, 1.63); 2CCHB (260, 1.70); LES5A (260, 1.40);
1H32A (261, 1.50); 1J31A (262, 1.60); 2CKIA (262, 1.70); 1KO7A (262, 1.65); 2GNPA (262, 1.65);
1UQ5A (263, 1.40); 2G8OB (263, 1.30); 1LZJA (263, 1.32); 1DJOA (264, 1.50); 2DEKA (265, 1.65);
109IA (266, 1.33); 2NWSA (266, 1.60); 2GQTA (267, 1.30); LAKO_ (268, 1.70); 2H7MA (268, 1.62);
1UEKA (268, 1.70); 1CBOA (268, 1.70); 2FY7A (268, 1.70); LJOVA (269, 1.57); 2CZLA (269, 1.55);
1017A (270, 1.23); 104YA (270, 1.48); INYTA (271, 1.50); IRKQA (271, 1.40); IW5RA (273, 1.45);
10JRA (274, 1.35); 2GKEA (274, 1.35); 1LK2A (274, 1.35); 1TA3A (274, 1.70); 2CITA (274, 1.40);
2A1JX (274, 1.55); ILTZA (274, 1.40); 1DCIA (275, 1.50); 2BJIA (275, 1.30); 2B9EA (275, 1.65);
1QQFA (276, 1.45); 2F1KA (277, 1.55); 2A84A (277, 1.55); 1160A (278, 1.60); 1RPOA (278, 1.60);
1XUBA (278, 1.30); 1JTVA (278, 1.54); IN57A (279, 1.60); IDQZA (280, 1.50); 1S16X (280, 1.45);
1BSOA (280, 1.50); 2FNOA (280, 1.40); LAQUA (281, 1.60); 1QV9A (282, 1.54); 1UOKB (282, 1.50);
1WB4A (283, 1.40); 1QXMA (283, 1.70); LLYVA (283, 1.36); LYNPA (283, 1.25); 2CWCA (284,
1.65); 2CM2A (284, 1.50); LIFIUA (286, 1.60); 1ZXIC (287, 1.70); 1XG4A (287, 1.60); 2CIRA (287,



1.60); 1Q74A (287, 1.70); 1TOHA (287, 1.60); 2DPLA (287, 1.43); 1LIXA (288, 1.60); 1X2JA (290,
1.60); 1IPOHA (290, 1.60); 1H6TA (291, 1.60); LUV4A (291, 1.50); 1BN6A (291, 1.50); 1F74A (293,
1.60); IFXOB (293, 1.66); IRHS_ (293, 1.36); LOFWA (293, 1.50); 1INLC (293, 1.50); 1VPDA (294,
1.65); IWRRA (294, 1.64); 1A41B (295, 1.50); 2BMWA (295, 1.50); 2GB7B (295, 1.70); 2FAOA (295,
1.50); 1Y19A (295, 1.70); IFTRA (296, 1.70); 1Q0RA (297, 1.45); 2CL2A (298, 1.35); 2DDRC (298,
1.40); 1XKGA (298, 1.61); LUS5A (298, 1.50): 1IN4A (298, 1.60); 2E20A (299, 1.65); 2CWLA (299,
1.65); 11ZCA (299, 1.70); 21XMA (300, 1.50); 1TZCA (301, 1.45); 1ZDYA (301, 1.44); 1VE1A (302,
1.45); IWRVB (305, 1.50); IMLA_ (305, 1.50); INTYA (305, 1.70); 2H6NB (305, 1.50); 1T6CA (306,
1.53); 2CTC_ (307, 1.40); 2GASA (307, 1.60); 1GWUA (307, 1.31); 1Q8FA (308, 1.70); 11JQA (308,
1.50); 1R9ILA (309, 1.59); 1GCA_ (309, 1.70); IDMHA (309, 1.70); 1ILTM_ (309, 1.70); 2DPOA (310,
1.70); 2GQ1A (310, 1.45); 1JLOB (310, 1.50); 1DD9A (310, 1.60); 1JUBA (311, 1.40); 1DC1B (311,
1.70); 2CYGA (312, 1.45); 10FZA (312, 1.50); INVMB (312, 1.70); 10GQA (313, 1.70); 1E19A (313,
1.50); 1YSAA (313, 1.40); 1F9VA (313, 1.30); 2AEBA (314, 1.29); 1P40B (314, 1.50); 1Y9UA (314,
1.39); IFCQA (314, 1.60); 2H6FA (315, 1.50); 1TIYA (316, 1.30); LKEIA (316, 1.60); 2FQXA (316,
1.70); 1Y1IA (316, 1.42); 1E2KB (316, 1.70); 1SVSA (316, 1.50); 1TCA_ (317, 1.55); 1LZLA (317,
1.30); 1S1DA (317, 1.60); 1L7AA (318, 1.50); 2D81A (318, 1.66); 2CB2A (318, 1.70); 2FFCA (318,
1.70); 2BOQA (319, 1.33); IWZZA (319, 1.65); IW5QB (319, 1.40); IMTPA (320, 1.50); 1F1UA
(322, 1.50); 1R6DA (322, 1.35); 2AFWA (323, 1.56); 1ISRA (324, 1.70); 10Z2A (324, 1.55); IWER_
(324, 1.60); 2FH1B (324, 1.55); 2FSTX (324, 1.45); 2DF8A (325, 1.50); 1QD1B (325, 1.70); 1S95B
(325, 1.60); 1XGKA (325, 1.40); 2FMPA (326, 1.65); 1TBFA (326, 1.30); 2C7PA (327, 1.70); 2BJFA
(328, 1.67); IWMWA (328, 1.55); 2J0PA (328, 1.70); IYDYA (328, 1.70); 1YGOA (329, 1.30);
10BNA (329, 1.30); 2C6QB (329, 1.70); 1Q11A (329, 1.60); 2FGQX (330, 1.45); 2HBVB (330, 1.65);
1YLEA (330, 1.70); 1FO8A (330, 1.40); 110DA (331, 1.30); 1GXMB (332, 1.32); 2BFDB (332, 1.39);
2DBQA (333, 1.70); 10BFO (334, 1.70); 1TXGA (335, 1.70); INE9A (335, 1.70); 1YOYA (335, 1.60);
1CZFA (335, 1.68); 2AEXA (336, 1.58); 1PBYB (337, 1.70); 1KRHA (337, 1.50); IWTJB (337, 1.55);
1XHSA (337, 1.60); 1IX6A (338, 1.50); 1J79B (338, 1.70); INVMG (339, 1.70); IMXRA (339, 1.42);
1X7DA (340, 1.60); 1Y1PA (342, 1.60); 1XFIA (343, 1.70); 1QNRA (344, 1.40); 1FP2A (345, 1.40);
1USGA (346, 1.53); 1PXZA (346, 1.70); 2NQTA (346, 1.58); LEZWA (347, 1.65); 2DE3B (347, 1.60);
1C1DA (349, 1.25); 1JIXA (351, 1.65); 2DG5A (351, 1.60); IRSMA (351, 1.55); IMG7B (352, 1.55);
2COHA (353, 1.60); 1Z6FA (354, 1.60); 1B6A_ (355, 1.60); 1XSZA (356, 1.41); IRCQA (356, 1.45);
1R3SA (356, 1.65); LIUQA (357, 1.55); 2B61A (357, 1.65); 1DOSA (358, 1.67); 2ARRA (358, 1.55);
2HS8ZA (359, 1.42); 1QCXA (359, 1.70); 2CDCA (359, 1.50); 1YQDA (359, 1.65): 2A9DB (359, 1.70);
1IRGYA (360, 1.52); 21URA (360, 1.30); IROMA (360, 1.30); 2FXUA (360, 1.35); 1TUASA (362, 1.50);
2F26A (362, 1.58); 1GCOC (362, 1.70); INC5A (363, 1.60); 1XRFA (363, 1.65); 1GU7A (364, 1.70);
1KQ3A (364, 1.50); 2C5AA (364, 1.40); 1IVKPA (365, 1.53); LOK7A (366, 1.65); 1Z8GA (366, 1.55);
1HZAA (366, 1.45); 2AEUA (366, 1.70); 1T4BA (367, 1.60); 1ZZ1A (367, 1.57); LURSA (367, 1.45);
1POBA (369, 1.70); IWUA4A (374, 1.35); 2BFDA (374, 1.39); 1YT3A (375, 1.60); IONWA (375, 1.65);
1YUOA (376, 1.56); 2171B (376, 1.70); 2AHFA (377, 1.52); 1SG6B (378, 1.70); 1ZY7A (378, 1.70);
1EDG_ (380, 1.60); 2GSOA (382, 1.30); INOFA (383, 1.42); 1BSOA (383, 1.65); 2C1IA (383, 1.35);
IMTYB (384, 1.70); 2DCFA (384, 1.40); 1V5DA (386, 1.50); 2D29A (386, 1.65); 1R6XA (386, 1.40);
1F8EA (388, 1.40); 1I188A (388, 1.45); 1V6SA (390, 1.50); 1QOPB (390, 1.40); 2B2HA (391, 1.54);
IM3KA (392, 1.70); 2B3FA (392, 1.56); IKOLA (396, 1.65); 2C78A (397, 1.40); IHFEL (397, 1.60);
2149A (398, 1.35); 1V5VA (399, 1.50); 1F24A (399, 1.40); IRU4A (400, 1.60); LINDA (400, 1.30);
2BWRA (401, 1.50); 1A12A (401, 1.70); 1D8WA (402, 1.60); 1QS1A (402, 1.50); 2DBNA (403, 1.70);



IHT6A (404, 1.50); IP1IMA (404, 1.50); 1XK7A (407, 1.60); 1S9RA (409, 1.60); 2H6FB (410, 1.50);
1AJSA (412, 1.60); LOXOA (414, 1.30); 1DOCA (416, 1.65); 1YIZA (417, 1.55); 1EJDA (418, 1.55);
1HYOB (419, 1.30); 1GSOA (419, 1.60); IHQSA (422, 1.55); IM7YA (424, 1.60); 1G6SA (427, 1.50);
4UAGA (428, 1.66); 1GPIA (430, 1.32); 1VCLA (431, 1.70); 2C61A (432, 1.50); 1KS8A (433, 1.40);
1X54A (434, 1.45); 1IKAEA (434, 1.70): 2HXTA (434, 1.70); 1CSH_ (435, 1.60); 1QWOA (435, 1.50);
2AL1A (436, 1.50); 1ZHXA (436, 1.50); 1Y9ZB (436, 1.40); 1YQZA (437, 1.54); 1TUOA (437, 1.70);
2BWVA (439, 1.70); 1PMI_ (440, 1.70); 2BCGG (442, 1.48); 2AXQA (445, 1.70); 1Y6VA (449, 1.60);
1A8D_ (452, 1.57); 1CRUB (452, 1.50); 1CJCA (455, 1.70); 2EX2A (456, 1.55); 1AOP_ (456, 1.60);
1GKPA (457, 1.29); 1Z04B (457, 1.46); 3GRS_ (461, 1.54); 1K7IA (462, 1.59); 21CYB (463, 1.64);
1KV7A (463, 1.40); 1O6VA (464, 1.50); IWDDA (464, 1.35); LPOSA (465, 1.60); 2JC9A (467, 1.50);
100YB (468, 1.70); IWLEB (469, 1.65); 1FS7A (471, 1.60); 2GUYA (476, 1.59); 1ZR6A (479, 1.55);
1W10A (479, 1.70): 10FLA (480, 1.70); ICCWB (483, 1.60); 1LAM_ (484, 1.60); IWZAA (488,
1.60); IPBYA (489, 1.70); LUSVA (490, 1.60); 1JINA (492, 1.60); 1LJI8A (492, 1.70); 1WDPA (493,
1.27); 2FFUA (494, 1.64); 1S3EB (494, 1.60); 1Z32X (495, 1.60); 1VOWA (496, 1.35); 1E6PB (497,
1.70); 11JHA (498, 1.53); 1HFUA (500, 1.68); INKGA (508, 1.50); 1O98A (509, 1.40); 2A65A (509,
1.65); IMTYD (512, 1.70); 1QMGA (514, 1.60); IWVFA (515, 1.30); 2BIJKA (516, 1.40); IHP1A
(516, 1.70); LJU2A (521, 1.47); 1P1JA (525, 1.70); 1IGX5A (530, 1.70); IW4XA (533, 1.70); ILLFA
(534, 1.40); LY7BA (534, 1.60): LEDQA (540, 1.55); 1119A (541, 1.70); 1GNLA (543, 1.25): 1IKDGB
(546, 1.50); LEEXA (551, 1.70); IMWOX (556, 1.67); 1GK9B (557, 1.30); 2CXNA (557, 1.40); 1Q8AA
(559, 1.70); 1QKSA (559, 1.28); 1YOPA (568, 1.50); 4UBPC (569, 1.55); 1IF5NA (570, 1.70); 10GOX
(572, 1.65); 2F5VA (577, 1.41); LU4BA (580, 1.60); 1V5EA (590, 1.60); IFWXA (591, 1.60); 1TLUA
(597, 1.55); IWSOA (601, 1.70); 1X38A (602, 1.70); 2D5WA (602, 1.30); 1QSAA (618, 1.65); IW6GA
(619, 1.55); 1SOIA (623, 1.60); LJGOA (628, 1.66); 1JI1A (637, 1.60); 1GOF_ (639, 1.70); LINRA
(642, 1.60); LKWGA (644, 1.60); IPNOC (656, 1.70); 1KBOA (669, 1.44); 1QHOA (686, 1.70); IW27A
(689, 1.70); 1GQIA (708, 1.48); IH2WA (710, 1.39): IRKYA (734, 1.68); 1WOPA (753, 1.60);
IRWHA (754, 1.25); 1H16A (759, 1.53); 1VTWA (779, 1.60); 1G8KA (822, 1.64); 1IYGE_ (839, 1.40);
2DQ6A (865, 1.50); 1IVLBA (907, 1.28); 1IKQFA (981, 1.60); 1JZ7A (1010, 1.50); IGTED (1014,
1.65); 2FHFA (1052, 1.65).



