Additional file 3 PLS correlations among the terminal lobules of M. compereana cells, their significance values, the squared singular values for first and second
pairs of singular warps expressed as percentages of the sum of squared covariances and RV coefficients among the terminal lobules
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p-values
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the squared singular values of first and second pairs of singular warps as percentages of the sum of squared covariances
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69/18
72117
73/16
68/17
57/25
61/19
60/23
65/20
61/20
69/18
67/20
75/15
81/13
85/10
79/15
82/13
83/10
79/14
X
80/15
77117
89/07
80/15
79/14

67/19
73/14
81/08
73/17
77/11
73/16
59/25
60/23
62/25
66/21
69/16
68/15
52/27
75/17
76/17
83/11
75/20
82/15
82/13
80/16
80/15
X
74/19
87/08
79/14
73/18

64/22
68/18
80/11
68/20
73/17
72117
56/26
65/20
66/21
71/16
77/11
69/16
63/20
70/22
75/19
83/10
69/24
75120
79/15
79/16
77117
74/19
X
86/10
77117
73/19

76/16
71/14
82/11
80/11
81/08
69/18
70/15
61/20
69/16
77/11
74/18
65/21
69/18
79/13
81/10
91/06
83/10
83/11
85/10
86/09
89/07
87/08
86/10
X
84/09
86/08

58/27
73/15
71/14
68/18
73/14
80/10
57/23
69/18
68/15
69/16
65/21
76/12
58/24
74/17
84/11
81/10
75/19
76/17
81/13
73/18
80/15
79/14
77117
84/09
X
77114

74/17
58/27
76/16
64/22
67/20
63/25
58/28
67/20
52/27
63/21
70/19
58/24
70/14
82/12
74/17
79/13
70122
75/18
76/16
76/15
79/14
73/18
73/19
86/08
77/14
X




RV coefficients

aal

aa2

abl

ab2

ab3

ab4

plab

bb4

bb3

bb2

bbl

ba2

bal

cal

ca2

cbl

cb2

cb3

cb4

plcd

db4 db3 db2

dbl

da2

dal

aal
aa2
abl
ab2
ab3
ab4
plab
bb4
bb3
bb2
bbl
ba2
bal
cal
ca2
cbl
cb2
cb3
cb4
plcd
db4
db3
db2
db1l
da2
dal

X
0.241
0.175
0.197
0.178
0.175
0.111
0.161
0.176
0.191
0.133
0.226
0.336
0.075
0.089
0.085
0.082
0.074
0.081
0.070
0.056
0.090
0.083
0.125
0.085
0.095

0.241
X
0.223
0.399
0.341
0.278
0.174
0.223
0.285
0.330
0.210
0.529
0.226
0.089
0.103
0.067
0.096
0.089
0.070
0.059
0.092
0.103
0.103
0.091
0.097
0.085

0.175
0.223
X
0.369
0.362
0.503
0.226
0.221
0.258
0.213
0.330
0.210
0.133
0.085
0.067
0.075
0.084
0.069
0.053
0.056
0.059
0.087
0.105
0.089
0.091
0.125

0.197
0.399
0.369
X
0.579
0.429
0.256
0.287
0.379
0.417
0.213
0.330
0.191
0.082
0.096
0.084
0.103
0.095
0.086
0.065
0.095
0.109
0.104
0.105
0.103
0.083

0.178
0.341
0.362
0.579
X
0.451
0.290
0.310
0.408
0.379
0.258
0.285
0.176
0.074
0.089
0.069
0.095
0.086
0.074
0.064
0.092
0.108
0.109
0.087
0.103
0.090

0.175
0.278
0.503
0.429
0.451
X
0.236
0.314
0.310
0.287
0.221
0.223
0.161
0.081
0.070
0.053
0.086
0.074
0.059
0.055
0.066
0.092
0.095
0.059
0.092
0.056

0.111
0.174
0.226
0.256
0.290
0.236

0.236
0.290
0.256
0.226
0.174
0.111
0.070
0.059
0.056
0.065
0.064
0.055
0.057
0.055
0.064
0.065
0.056
0.059
0.070

0.161
0.223
0.221
0.287
0.310
0.314
0.236
X
0.451
0.429
0.503
0.278
0.175
0.056
0.092
0.059
0.095
0.092
0.066
0.055
0.059
0.074
0.086
0.053
0.070
0.081

0.176
0.285
0.258
0.379
0.408
0.310
0.290
0.451
X
0.579
0.362
0.341
0.178
0.090
0.103
0.087
0.109
0.108
0.092
0.064
0.074
0.086
0.095
0.069
0.089
0.074

0.191
0.330
0.213
0.417
0.379
0.287
0.256
0.429
0.579
X
0.369
0.399
0.197
0.083
0.103
0.105
0.104
0.109
0.095
0.065
0.086
0.095
0.103
0.084
0.096
0.082

0.133
0.210
0.330
0.213
0.258
0.221
0.226
0.503
0.362
0.369
X
0.223
0.175
0.125
0.091
0.089
0.105
0.087
0.059
0.056
0.053
0.069
0.084
0.075
0.067
0.085

0.226
0.529
0.210
0.330
0.285
0.223
0.174
0.278
0.341
0.399
0.223
X
0.241
0.085
0.097
0.091
0.103
0.103
0.092
0.059
0.070
0.089
0.096
0.067
0.103
0.089

0.336
0.226
0.133
0.191
0.176
0.161
0.111
0.175
0.178
0.197
0.175
0.241
X
0.095
0.085
0.125
0.083
0.090
0.056
0.070
0.081
0.074
0.082
0.085
0.089
0.075

0.075
0.089
0.085
0.082
0.074
0.081
0.070
0.056
0.090
0.083
0.125
0.085
0.095
X
0.241
0.175
0.197
0.178
0.175
0.111
0.161
0.176
0.191
0.133
0.226
0.336

0.089
0.103
0.067
0.096
0.089
0.070
0.059
0.092
0.103
0.103
0.091
0.097
0.085
0.241
X
0.223
0.399
0.341
0.278
0.174
0.223
0.285
0.330
0.210
0.529
0.226

0.085
0.067
0.075
0.084
0.069
0.053
0.056
0.059
0.087
0.105
0.089
0.091
0.125
0.175
0.223
X
0.369
0.362
0.503
0.226
0.221
0.258
0.213
0.330
0.210
0.133

0.082
0.096
0.084
0.103
0.095
0.086
0.065
0.095
0.109
0.104
0.105
0.103
0.083
0.197
0.399
0.369
X
0.579
0.429
0.256
0.287
0.379
0.417
0.213
0.330
0.191

0.074
0.089
0.069
0.095
0.086
0.074
0.064
0.092
0.108
0.109
0.087
0.103
0.090
0.178
0.341
0.362
0.579
X
0.451
0.290
0.310
0.408
0.379
0.258
0.285
0.176

0.081
0.070
0.053
0.086
0.074
0.059
0.055
0.066
0.092
0.095
0.059
0.092
0.056
0.175
0.278
0.503
0.429
0.451
X
0.236
0.314
0.310
0.287
0.221
0.223
0.161

0.070
0.059
0.056
0.065
0.064
0.055
0.057
0.055
0.064
0.065
0.056
0.059
0.070
0.111
0.174
0.226
0.256
0.290
0.236

0.236
0.290
0.256
0.226
0.174
0.111

0.056
0.092
0.059
0.095
0.092
0.066
0.055
0.059
0.074
0.086
0.053
0.070
0.081
0.161
0.223
0.221
0.287
0.310
0.314
0.236
X
0.451
0.429
0.503
0.278
0.175

0.090
0.103
0.087
0.109
0.108
0.092
0.064
0.074
0.086
0.095
0.069
0.089
0.074
0.176
0.285
0.258
0.379
0.408
0.310
0.290
0.451
X
0.579
0.362
0.341
0.178

0.083
0.103
0.105
0.104
0.109
0.095
0.065
0.086
0.095
0.103
0.084
0.096
0.082
0.191
0.330
0.213
0.417
0.379
0.287
0.256
0.429
0.579
X
0.369
0.399
0.197

0.125
0.091
0.089
0.105
0.087
0.059
0.056
0.053
0.069
0.084
0.075
0.067
0.085
0.133
0.210
0.330
0.213
0.258
0.221
0.226
0.503
0.362
0.369
X
0.223
0.175

0.085
0.097
0.091
0.103
0.103
0.092
0.059
0.070
0.089
0.096
0.067
0.103
0.089
0.226
0.529
0.210
0.330
0.285
0.223
0.174
0.278
0.341
0.399
0.223
X
0.241

0.095
0.085
0.125
0.083
0.090
0.056
0.070
0.081
0.074
0.082
0.085
0.089
0.075
0.336
0.226
0.133
0.191
0.176
0.161
0.111
0.175
0.178
0.197
0.175
0.241
X




