Table S1 Information of primers for reverse transcription and stem-loop qRT-PCR 
	miRNA
	miRNA sequence (5'-3')
	Primer
	Primer sequence (5'-3')
	Length of primer

	chi-let-7b-5p
	TGAGGTAGTAGGTTGTGTGGTT
	Forward prime
	TGGCGGTGAGGTAGTAGGTTGT
	22

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACAACCAC
	

	chi-miR-223-3p
	TGTCAGTTTGTCAAATACCCCA
	Forward primer
	GCGGCGGTGTCAGTTTGTCAAAT
	23

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACTGGGGT
	

	bta-miR-375
	TTTTGTTCGTTCGGCTCGCGTGA
	Forward primer
	CGGCGGTTTTGTTCGTTCGGC
	21

	 
	 
	RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACTCACGC
	

	chr22_16643_mature
	AGTAATGCTTTCTACTTTA
	Forward primer
	CGGCGGCGGAGTAATGCTTTC
	21

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACTAAAGT
	

	chi-miR-93-5p
	CAAAGTGCTGTTCGTGCAGGTAG
	Forward primer
	GGCGGCAAAGTGCTGTTCGTG
	21

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACCTACCT
	

	chr2_1026_mature
	GAGGTTATCTAGAGTCA
	Forward primer
	CGGCGGCGGGAGGTTATCTA
	20

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACTGACTC
	

	bta-miR-2904
	GGGAGCCTCGGTTGGCCTC
	Forward primer
	GGCGGGGGAGCCTCGGTT
	18

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACGAGGCC
	

	chi-miR-199a-5p
	CCCAGTGTTCAGACTACCTGTTC
	Forward primer
	GGCGGCCCAGTGTTCAGACTA
	21

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACGAACAG
	

	chi-miR-155-5p
	TTAATGCTAATCGTGATAGGGGT
	Forward primer
	GCGGCGGTTAATGCTAATCGTGA
	23

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACACCCCT
	

	chr16_12774_mature
	ATCTTTAGGGTCCTAAC
	Forward primer
	CGGCGGCGGATCTTTAGGG
	19

	 
	 
	 RT primer
	GTCGTATCCAGTGCAGGGTCCGAGGTATTCGCACTGGATACGACGTTAGG
	

	Reverse primer of Stem-loop qRT-PCR for miRNAs
	
	Reverse primer
	ATCCAGTGCAGGGTCCGAGG
	20

	18S rRNA
	
	Forward primer
	GTGGTGTTGAGGAAAGCAGACA
	22

	
	
	Reverse primer
	TGATCACACGTTCCACCTCATC
	22

	
	
	RT primer
	TGATCACACGTTCCACCTCATC
	22




