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o w
AGGKDSCQGD SGGHLVS-GD —-———--——-—-— -KLVGVVSWG
QGGTGTCR SGGHFVA-EG —-———-———-—-—— -KLIGVVSWS
AGGKDACQGD SGGHLVA-NG —-—--—-—-———-- -KLVGVVSWG
QTDKDACQGD SGGHLVCNG- —-—-———-———-—-— -KLAGVVSHG
EGTKDACQGD SGGPAVS-GG —-—-———-————-— —-RLLGTVSFG
VGGKDACQQD LYH--- ————-— G-—--- DILVGVISWG
VGGKDGCQGD ILDS- ———=—————-— DIVVGITSWG
VGGKDACQGD LALSG- —-————————-— NIVVGVTSWG
VGGKDACQGD LALSG- —-————————-— NIVVGVTSWG
QGGRDACQGD LH--VL NATNAQ---- YEEVGVVSWG
EGGKDACQGD LYH--- —-———-— D---- GCLVGVVSFG
VGGRDQCTGD LLHE-- -——————-—-—— NVLIGLSSWG
VGGRDQCTGD LLHD-- —-————————— NVVIGVSSWG
VGGRDQCNGD LLHE-- - ————-———-—-— NVVVGVSSWG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— HVIVGITSWG
VGGRDQCQGD LVHN-- ————————-—— NVIVGVCSWG
NPGKDACQGD LAYNG- —-———-—-——-—-— -YLIGLVSWG
VGGKDGCQGD IIDN- - ——=—————-— DIVVGITSWG
QGGRDACQGD LH--VL NATNAQ---- YEEVGVVSWG
LG-KDACQGD MEFGKLP NANKRK---- YYQIGIVSWG
HGSKDACQGD SPRG ———==———-—-— —-RLVGSVSFG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— NIIVGITSFG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— NVIVGITSFG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— NVIVGITSFG
VGGRDQCQGD LVHN-- ————————-—— NVIVGVCSWG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— HVVVGITSWG
HGSPDACQGD MVMDG—- —————————- -VLVGVVSWG
VGGKDGCQGD IIDN- - ——=—————-— DIVVGITSWG
NGGKDTCQGD SGGHLQMMPY HVDCKVSFPL HVVVGVTSFG
DKHADACQGD SGSSLQALTG TDG-—--—--- H FRILGIISYG
HGSPDACQGD SGGHMVMDG- —---—-——-——-- -VLVGVVSWG
MGDKDACAGD YYADR G----T---- DVLVGVTSWG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— NVIVGITSFG
VGGRDQCQGD LLHN-- —-————-———-—— HVVVGITSWG
VGGRDQCNGD LLHE-- - ————-———-—-— NVVVGVSSWG
VGGRDQCQGD LIHN-- —-————————-—— NVIVGVCSWG
VGGKDACKGD LYH--- ————- D---- GCLVGVVSWG
VGDVDACEGD MYFRNQ ND---I---- DILVGVVSFG
VGGQDACRGD MYF-—— ————-— T---- DILVGVVSWG
VGGKDACQGD LYY--- —-————- N-—--- KILVGVVSWG
VGGKDTCQGD LYL--- ————- N-—--- GILVGIVSWG
GGR-DSCQGD_SGGHAVMDSN R--—-—-—-——-- -VQVGVVSFG
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Additional file 4: Figure S2. Multiple alignment of 38 P. xylostella trypsin genes along with well annotated trypsins: Aedes aegypti trypsin 3A1 (AaTry3A1), Anopheles gambiae trypsin-6 (AgTry6), Culex quinquefasciatus trypsin1 (CqTry1) and trypsin5 (CqTry5). The catalytic triads (His, Asp and Ser) are in red, conserved regions (TAAHC, DIAL, and GDSGGP) are boxed in green, the putative autocatalytic site is marked with green arrow at the top, trypsin-determination residues are marked with purple star at the top; and the six cysteine residues are marked with black stars at the top.
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