
Heatmap for Testicle (counts on logscale)
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chr1_2187−3p_seed(miR−96−5p) GTTGGCACTTTCTTGAGTGAC

chr1_2187−3p_seed(miR−96−5p) TTGGCACTTTCTTGAGTGAGG

chr11_32765−5p TGGGAATTGAACTCAGG

chr11_32765−5p GCTGGGAATTGAACTCAGG

chr11_32765−5p GCTGGAAATTGAACTCAGG

chr12_34138−5p AGCAATGTGACCTGTGA

chr13_36135−5p;chr13_36137−5p TTAGAGAACATTTTGGAGA

chr17_41891−5p ATTGTTATAAATTGTGACA

chr2_8969−5p CTTAGAAGACTTGAAAAGC

chr20_46689−5p_seed(miR−7013−3p) ACACTTCCACATGGCTG

chr4_14121−3p TGAAATTTCGTTTCTGTGAGGGGACTT

chr4_14262−5p ATTCAACAAGCACACACTGT

chrX_48001−5p_seed(miR−4780) CCCTTGAGGATGTAGCTCAGTGGTAGA

chrX_48001−5p_seed(miR−4780) ACCCTTGAGGATGTAGCTCAGTGGTAGA

chrX_48116−3p_seed(miR−3620−5p) ATGGGCTGTAGAATTTCTCTCG

chrX_48197−5p_seed(miR−878−5p);mir−878−pre TATCTAGTTGGCTGTCAGTC

chrX_48197−5p_seed(miR−878−5p);mir−878−pre TATCTAGTTGGCTGTCAGTCAA

chrX_48197−5p_seed(miR−878−5p);mir−878−pre TATCTAGTTGGCTGTCAGTCACG

mir−1954−pre;mir−5098−pre TTCTCTGTGTAGTCCTGGC

miR−201−3p TGAACAGCGCCTTTCTGTGTAT

miR−202−5p TTCCTATGTATATACTTCT

miR−3470b TCACTCTGTAGACCAGGCTGGCCTTGAACT

miR−3470b TTACTCTGTAGACCAGGCTGGCCTTGA

miR−3470b CTGTAGACCAAGCTGGCCT

miR−3470b TCACTCTGTAGACCAGGCTGGCC

miR−3470b CTGTAGACCAGGTTGGCCT

mir−3473f−pre AGCGGTTAAGAGCACTGAC

mir−3473f−pre TTAAGAACACTGACTGCTC

miR−34b−5p TAGGCAGTGTAATTAGCTG

miR−34b−5p;miR−34c−5p TAGGCAGTGTAGTTAGCTGATTGT

miR−34c−5p AGGCAGTGTAGTTACCTGATTGC

miR−34c−5p AGGCAGTGTACTTAGCTGATTGC

miR−34c−5p ATGCAGTGTAGTTAGCTGATTGC

miR−34c−5p AGGCAGTGTATTTAGCTGATTGC

miR−34c−5p AGGCAGTGTAGTTAGCTGATTTC

miR−3580−3p TGACTAGGGTAGTATGAGTAGT

miR−3580−5p TGCTTGTACTTATTCTGGTGACT

miR−3585−3p TGAACGGCCCTTGTTGTGAA

miR−449a−5p TGGCAGTGTATTGTTAGCTGGG

miR−463−3p TGATAGACGCCAATTTGGGTAGAT

miR−463−3p TGATAGACGCCAATTTGGGTAGT

miR−468−5p TGATGTACTGATAAGAAACTCGGTGT

miR−468−5p TGATGTACTGATAAGAAACTCGGTG

miR−509−3p TGATTGACATGTCTGCAGTGGAA

miR−509−5p TACTCCAGAATATGGCAATCAT

mir−5098−pre TCTCTGTGTAGTCCTGGCTGTC

miR−547−3p ATTGGTACTTCTTTAAGTG

miR−7214−5p TTCTGGGCTGGAATGAGAATGTGTC

miR−741−3p AAAGATGCCACGCTATGTAGACC

miR−741−3p AAAGATGCCACGCTATGTAGATAA

miR−741−3p AAGATGCCACGCTATGTAGATC

miR−742−3p GAAAGCCACCATGTTGGGT

miR−742−5p TACTCACATGGTTGCTAATC

miR−871−5p TATTCAGATTGGTGCCGGTCACG

miR−871−5p TATTCAGATTGGTGCCGGTCAA

miR−878 TGCATGACACCATACTGGGTAGAT

miR−881−3p TAACTGTGGCATTTCTGA

miR−883−3p AACTGCAACATCTCTCAGT
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