The novel olfactory-related genes in the silkworm
>BmOR74
ATGATACTCACTCAACAAGAAAAGGTCATGATGGTGTCCGAAAAAATACGCATGTTTGATAGATCTTCCGTGTATGGAGGTCTAATAGAAACAATATCTAATTTCCTAACAGTTTTGAACTTGATTTTAATTGTGTTTCTGATAGCACTTGGAGGACAACTATTGTGTGACACGAGCTCTAACATTTCTGACGCCGCTTACAACAGCCTCTGGTATGAAGGCGACCTCAAACTTAGAAAACTAATGTTGTTTATCATCACTCGATCACAAAATCCGTGCTATTTATCTGCATTGGGATTTTCAAATATGACTCTACGATCATTTTCAAAGATTATGAGCACAGCATGGACGTATCTGTCGCTTCTTATTCAAGTTTATGAAGGAAATTAA
>BmOR74
MILTQQEKVMMVSEKIRMFDRSSVYGGLIETISNFLTVLNLILIVFLIALGGQLLCDTSSNISDAAYNSLWYEGDLKLRKLMLFIITRSQNPCYLSALGFSNMTLRSFSKIMSTAWTYLSLLIQVYEGN
>BmOR75
ATGGAAGCCTTAAAAGATTATCCTGTTGATTTTGCGAGATCCTTCAAGGCCAGTTTGGACTTCCTCTCCTGGAGTAACATAAAGTTTTTCGCCGAGGATCAAACATTCATTCAACGATATTGGCGATTGATTATCACAACACCTTGCGTTGTTTTGATGTATGTTACAGCAATTCTGCATATATGCAAGTTGTTGTACGAGGAGGAGATATTTGTAATTGCATACCTTATGCCCCCCGTTTTGGTTGCGACTCAAGCGATTCTGAAAGCGTTCGTTTTGGTGCCGAACACTTCACAAGTGTCACACATAATGCGGGAACTTGGGAGCTTGTGGACGAGAACGAATCTGACAGTGACACAGAGCAACGACAGGGCTGCGATATTGAAGAAAGTAAACTTTTGTAATTCCGTAATATTTTGGATTAGCATGGTGGGAACTCTTCAGTACATGACCTCTCCTCTCCTGGAGACCCTAGTTCGAAGGTTTCTCATGAAGGAAGACTGCGAGTTGCTACTGCCAATCACTTGTAGCTATCCGTTAAGTCCATCTAATGATTGGGCGGTGTATATTTTAGTTTACGCATTTTTATTTTATAGTGAATGCCTGTGCGTGTTTGTCTACGTCGGTGCTGAACTGATTATGATAACCCTCTGCGCTAACCTCGGCATGCAGTTTACTTTGTTACGTGAAGATTTGCTTCAACTAAATCCGTTCGTCATGAGACATCAACAGTTGATTGAATTATCACGATTGTTGGATAGTGTGTTCAATCGAATTATATTCGTAAATCTGCTGTTTGTGGGTATAACAACGTGCTTCTTCAGATACGCCGGACAGTTCTCCCGAGGCCCCACGTACATGTTGAACAATTACGTAGCCGTGTTCTCATCTTTGCAGTTCGTTTTTTATCTTTGTTATTTCGGCGAATTGCTGACTGGAGCGAGTGCAAGAATCGGAGATACGGCTTACCAAAATCTGTGGTTTGAGGGCGGAACTCATTACCAGAAAACCATGTTGTTGATAATCAGAAGGTCGCAGCGCGCGTGCTGTCTTACGTCGTTGAAATATGCACCAGTCACTCTCAATATGTTCACGAAGGTGATCAGCACAACTTGGTCCTATTTCTCATTGATGAACACCGTTTATGGCGAACAAGAGTAG
>BmOR75
MEALKDYPVDFARSFKASLDFLSWSNIKFFAEDQTFIQRYWRLIITTPCVVLMYVTAILHICKLLYEEEIFVIAYLMPPVLVATQAILKAFVLVPNTSQVSHIMRELGSLWTRTNLTVTQSNDRAAILKKVNFCNSVIFWISMVGTLQYMTSPLLETLVRRFLMKEDCELLLPITCSYPLSPSNDWAVYILVYAFLFYSECLCVFVYVGAELIMITLCANLGMQFTLLREDLLQLNPFVMRHQQLIELSRLLDSVFNRIIFVNLLFVGITTCFFRYAGQFSRGPTYMLNNYVAVFSSLQFVFYLCYFGELLTGASARIGDTAYQNLWFEGGTHYQKTMLLIIRRSQRACCLTSLKYAPVTLNMFTKVISTTWSYFSLMNTVYGEQE
>BmOR76
ATGTACTACTACGCGATTCGTTCAAGGGTGACATTATCCAAAACGACTTCAATACTGGTTCCTATGACGTCACCGTTTTACGAAATCGGATTCTTGCTTCACGCAATATTCATGTTCGAAATAGCGTTTTTGCTGCTGGTGGTTGATATGTGGTTCGTTTTCTTTATGTTCTTTTACTGCATAGCTTGCGATAGGCTCGTGGAAATCTTGGAGGTCAAGAGAGATGTAGGAGTTTATGAGATTGAACTGAATAGAGCATTGAAAAAGTTTTACATTGCTCATGATAATCAGATGAAATATTTGAACATTATAAGTGCGATTTACAAATGGTCGACATTGATACCTTTATGTACAGTATTAGCGAGCATATGCATAATCATGCTTCAAATGACAGAGAAAATCAACTGGATCTTCGCTACTAATACGGTACCGACTCTAGCCGAGATCTTCGCTTACAATTGGTTTGGGGAAATGGTCAAGACAAAGGCTGAGAACGTCACATTGGCATTATTGGAATTCCACTGGACCGGTTTGCGTTATAAAGACAAGAAGAACTACCAAATTATAATATGCTACACCAACAAGGCTTTTGGAATTAGGACCGCATTCGGAAACGATCTGTCTATGTCCACTATGAGCGCTGTATTCAAAGCCAGCTATCAAGCGTTCGCGGTCATGAAATCGATGCAAAATTAA
>BmOR76
MYYYAIRSRVTLSKTTSILVPMTSPFYEIGFLLHAIFMFEIAFLLLVVDMWFVFFMFFYCIACDRLVEILEVKRDVGVYEIELNRALKKFYIAHDNQMKYLNIISAIYKWSTLIPLCTVLASICIIMLQMTEKINWIFATNTVPTLAEIFAYNWFGEMVKTKAENVTLALLEFHWTGLRYKDKKNYQIIICYTNKAFGIRTAFGNDLSMSTMSAVFKASYQAFAVMKSMQN
>BmOR77
ATGACAGTAGCGTCTATATTGATAGTAGACAAAACTGTCTGTGTTGATGTAGACGTGTGGACAGTTCAACGTGCCCTGTCCGGTCTGGTAGCGGCGGTATACAATAGAAATGACTACGATAAAACGTTCGTAACTCCGAAGGCGACTCTCCACTGGAGCGGCATCAAGATGACGCATACAATTACAGAATTACAAGGCAAATACTGGAGCGTCTACTACTGGTTCGAATTCGTGAATATTTTCGCTGCAATGTGTCTCGAGTTCTTAGGCATGCTAGACACGGCGAGAGGCGGGACCTTTGACGACGCAGTCAAAATATTTCGTATGATGCCCTGCAATGGATACACTGTACTTTCCCTGATAAAATCCTTCAATATGGTACGATACCGTCCAGTTTACGAGAATCTAATCGACGAGATCGGTGGAATGTGGCCCGACGGCGCGGTGGGAGAAGAAGAACACAAGATCATTAGTTCGGCACTCAAGCAAATTAACTTCGTTGTTAAAGGTTATTATTACTGCAATCACTATTTGCTCGTGAGCTTCCTGTGCCCTCCATTTTTTCAACGGATCAAAGGTCTCTTGGGGCGGGAGTGGGAGATGATGTTGCACTTTTTCTACTGGCTACCTTTCAACCCTAACCAGCCGGTATACTTTGAGATCTTGTTGACAATACAGACTTGGCATGCGATTATTGTTATTTGGCTGAACATGTCCGGAGATCTCCTGTTCTGCTTATTCCTGAGTCACATCACGACCCAGCTAGACTTGCTCTCCGTAAGGATCAAGAAGCTGGTGCTCGTCTCCGTAGATCGGCAGCTGCCTGATCATTTTCCTCTGGGAATGCTCAGTAAGGACACTGAGAGACTGAGCGCCGAGCAAGAGATCAAGGAACAACAACAAGAACTGGCTGAGATCGTCAAGCGGCACCACGCTCTGATCAGGTTGTCAAAAGACGTGGAGGATATGTATAGCTTCTCATTGCTGGTCAACTTCTTGAACAGTTCCATTTTCATCTGCTTCTGCGGATTTTGCAGTGTCGTGGTGGAAAAATGGAACGAAACGGCATACAAGTCTTTCTTGGTGACAACACTGTCACAAATCTGGTTCCTGTGTTGGTACGGGCAGAAACTTCTAGACTCTAGTGAAGGAGTATCCGATGCCCTTTACAAATGTGGATGGTACAACGCATCGAAGAAAGTCAAAACCAGCATATTGATAATGCTGCACAGATCCCAGAAGGGCGTTAGTGTGACAACGTTCGGTTTCTCTGTAATTTCGCTGGCTAGTTACAGTAAAATCATGAAGACAGCGTGGTCTTATTTCACTTTACTTCTCAATATCTACAATAAGTGA
>BmOR77
MTVASILIVDKTVCVDVDVWTVQRALSGLVAAVYNRNDYDKTFVTPKATLHWSGIKMTHTITELQGKYWSVYYWFEFVNIFAAMCLEFLGMLDTARGGTFDDAVKIFRMMPCNGYTVLSLIKSFNMVRYRPVYENLIDEIGGMWPDGAVGEEEHKIISSALKQINFVVKGYYYCNHYLLVSFLCPPFFQRIKGLLGREWEMMLHFFYWLPFNPNQPVYFEILLTIQTWHAIIVIWLNMSGDLLFCLFLSHITTQLDLLSVRIKKLVLVSVDRQLPDHFPLGMLSKDTERLSAEQEIKEQQQELAEIVKRHHALIRLSKDVEDMYSFSLLVNFLNSSIFICFCGFCSVVVEKWNETAYKSFLVTTLSQIWFLCWYGQKLLDSSEGVSDALYKCGWYNASKKVKTSILIMLHRSQKGVSVTTFGFSVISLASYSKIMKTAWSYFTLLLNIYNK
>BmOR78
ATGTCAGTCCGAGTACAGGAGCATTGCACGAAGGAAATCCCTGTAAAGAGAGGAGTGAGACAGGGAGATGTGATATCTCCGAAACTGTTTATCACTGCTCTGGAGGATTCCTTCAAGCTTCTGGAATGGCAAGGACTTGGCATCAATATTAACGGCGAATACATCACTCATCTTCGGTTTGCCGATGACATCGTGGTCATGGCAGAGTCGCTGGAAGATTTAGGGCACGAATTCTTAATTGAAATGGACTATATTAGCAAAATTGGTTCAAAGCTATTTGTTTATCCTTTCGTGGGACGGTCAAAGTTTACTATGTGTTGTTATTATGTGACTTTCTTTTTTCTTGTACTTACGTCGGTCCAATTATTCGTTACTCTATGTTTAACCCGATTTGAGAGCAGCTTCGAGGTGATAAACATAGCTCCCAACTTGGGCGTCTGCCTTGTGATCATAATAAAATATTCAAAAATTCATACGAAAAGGATTTCATATCAGAAATTTTACAATCATTTTCGTTACGAGCTATGGGATGTTGTTTTGGATTCGGTTGACCACAGGAATGTTCTAGAAACATATATGCTTTACGAGAACAGCGTGTTGCAAAAGAACCTGTATTTGTATCCATTCGATGGATGGTACCCCTTTAACAAGATCAAGTGGTACTATATCGCTTACGTTTGGGAGAGCGTAATGACTACCGTCGTTATAATTAACTTCGTGTGCACGAATACAATCCATATTTCTTACACGAGACTCATTTGCATGGAACTAAAAGTTCTCGGCATCAGCATAGAGAATCTATTAAAATCCAAGGTTCGAGATTCGATAACACAAAGTAAAATTGAAGACTTCCACGAAAATATAAAAGTGAATTTTAAAACTATTTTAAAACGGCATCAGCTCTTGGGAAATGTAGTATCAGAGTTAAACATCATAATGGGAGATGGAATGCTTTTGACTTACATCTCTGGATCTGTTTTCATTTGTCTCACAGCATTTACTGCAACCGTCGTCAATGACTTTTACATGACTCTGCGTTATTTTTCATTTTTCTGCTCGTTGCTGGTCGAAACCTTCATCCAATGTATTATGGGACAGCTTCTGATAGATCACAGCGAAGATTTTGAAAATTCTATCTATTTTACCGATTGGCCTATTGCTGATTTAAGCACAAAGAAAATGCTTTTAATAATGTTAATCAGGGCCCAGAAATCATACGTTTTCACCGCTAATGGATATTTTATTATGAACTTTGACACTTTTGGTGGGATTTGCAGTCTCTCCTACCAACTGTTTAATCTTCTACGCACAACTTATAACAAAGAACTTTAA
>BmOR78
MSVRVQEHCTKEIPVKRGVRQGDVISPKLFITALEDSFKLLEWQGLGININGEYITHLRFADDIVVMAESLEDLGHEFLIEMDYISKIGSKLFVYPFVGRSKFTMCCYYVTFFFLVLTSVQLFVTLCLTRFESSFEVINIAPNLGVCLVIIIKYSKIHTKRISYQKFYNHFRYELWDVVLDSVDHRNVLETYMLYENSVLQKNLYLYPFDGWYPFNKIKWYYIAYVWESVMTTVVIINFVCTNTIHISYTRLICMELKVLGISIENLLKSKVRDSITQSKIEDFHENIKVNFKTILKRHQLLGNVVSELNIIMGDGMLLTYISGSVFICLTAFTATVVNDFYMTLRYFSFFCSLLVETFIQCIMGQLLIDHSEDFENSIYFTDWPIADLSTKKMLLIMLIRAQKSYVFTANGYFIMNFDTFGGICSLSYQLFNLLRTTYNKEL
>BmOR79
ATGGCGGACACGTTCTCTGCTTTTCACCGAGTTCTATCCTTTGCAGGAATATCAATCTTCAAAGAAACCAATTGGAACTCAAAATTCTGGTTCACCGTCCAAATATTCAACTTTATCATTGGGCTGCTTTGTTTCCTCTTCACCTCTGGTTTCGTAATTAGCAGTTCCTCTGACCTTCTTCTTTTCATTCAGGGCGCTTGCATTTGGACCACCGGTGTCATTATGACAATAACTCTTGGAATATGCTTAGTTTTTCGCATCCAATTCCGAGATTTTCTAACCGAGATGGCTTTTAGAGATGCAGCATTGGATATACCTATCGTTGATTACATTTTCAATGTGAATAATGGCAAGAAGATGATGCAGCTTAAGAAATTGGTTGTAGAGTCGCAGAAAGATTTGTTAAATTATACTAGTTTACTGTTGAAGATATATGTAACGGGAGTGTGGCTTTGTGCCACACTGTATCTCTGCAGTCCAATTTACAGTATGCTTGTTAGTGAAGACAAATCTTTGAGGCTGCTAGCATTCGACATGTGGTTTCCCTGGAGTTTGGCGGATATAAAAGTGTACACCTTGTCATTTATATTCCACGCATATGCTGGCTACTTATGTTGCGTAGCTTACCCCGGTCTTCAATCAACGATAATACTACTGGTCGGTCAAATTATTCGTCAATTGAGGATATTAAATTTCATTCTGCAACACTTAAACGAGCTGGTGCTAGAAGTTAACCAACGGAAAGATGAAAAATGGCAAAAATCTTGTACTACGGTCCTGTCTCAGTGTGTTGAGCATTACGTAAAAATTAAAAGATTCAGCAATCGCCTAAATGTAATATGCCGCCCTTTCTATTTGGCGTTGATTCTTGTGGCCATTATCCTTGTTTGCATGTGTTCGGTGAAGATTGCTATTTCTGATAAGCTGAGTCCGGATACAATTAAATATTACGTGCACGAAATCTGTTTTATCTTCGTCGTGTTAATGTTTTGTTTATTGGGACAGCAAGTCGATGACGAATGTGCATCCCTAGAGCTTGCCGTCACAGAGAAATGGTATATCTTCAATCGCGCTCACAAGCAGAATGTCCGAATATTCAAAATGGCGCTCAGTCAAAGAATGCCTATTTACATCTTCGGTACTATCACCCTATCACTGCCAACATTTACTTGGTTCATCAAAACTGGGATGTCTTTCTTCACTTTGGTAATGTCCGTTTTAGAAGAACAATAA
>BmOR79
MADTFSAFHRVLSFAGISIFKETNWNSKFWFTVQIFNFIIGLLCFLFTSGFVISSSSDLLLFIQGACIWTTGVIMTITLGICLVFRIQFRDFLTEMAFRDAALDIPIVDYIFNVNNGKKMMQLKKLVVESQKDLLNYTSLLLKIYVTGVWLCATLYLCSPIYSMLVSEDKSLRLLAFDMWFPWSLADIKVYTLSFIFHAYAGYLCCVAYPGLQSTIILLVGQIIRQLRILNFILQHLNELVLEVNQRKDEKWQKSCTTVLSQCVEHYVKIKRFSNRLNVICRPFYLALILVAIILVCMCSVKIAISDKLSPDTIKYYVHEICFIFVVLMFCLLGQQVDDECASLELAVTEKWYIFNRAHKQNVRIFKMALSQRMPIYIFGTITLSLPTFTWFIKTGMSFFTLVMSVLEEQ
>BmOR80
ATGTTTGAAAAGATAAAAAGTATTTATAATAAATCAAATTATGATATTTCTTCAGAATTTGTGAATCCTTTGGACTACCATAAAACTTTTTATTTTATATTGAAACAATTTAGAGTCGTAGATGTGGATTCCTCTAAAAATAAGTACTGCAATCAAAATATAATTCTTTTCACAATTGGAGCTATAGCAAACACATTGATGTTAATATCTTTATGCCATGGAATACACAAAATGGAAATACCACACATAACTGAAGCTGGAACCTATTGTATTGTGTTGAGTTATAAGTTATTGATCTTGTCATGTACTAAAATAAATGTTGTGCACTACGAAAATTTATTGAAGTCTATGAAAGAAGACTTCAAATATATATTCACAAATGGCAAGAAATATAGAGAACGATTCTTCGGTCTACAACTGGTAACATGGAAAATTTCCCTATTTTCGGTAATATTTACTTTTAGCATTCCTGTTGGCATGATTATATCTGCTTTCGGGTCACTGTTATACTACTTATTAACAAACGAATCAAGAAACGGCAACAAGAGACCTCTGTTATTCCCATTTTATATTCACGGCGTAGATTTTGGTGATACCCCAATTTATGAAATTGCTTTTACGTTTTCAAACATCTGTACTTTGGCATACGCTTATAATTATATTTTTATGATACAAACACAAATAGTGTGGGTGAGGCAAATAACATCAAAGGCGGATATTATAATATGGAACCTTCAAGATCTTTTAAGAGATATTTATCCTCCTATAAATGAAACACAGAGGGCTTATTTTTTAAATCTGATTAAACATCGAATGAGGGATATAGTAAGACAGCATCAATCGATGTACAGTCTAATGGAAGATTACTCACAAGTTTACAAAAAGTTGCTGCTTTTTGAGCAAAAATGCTGCGGTCCAGTAGTTTGTCTTACTGCATATTGTGCTACTGAGAAACTGGCTGAAGGGGAACTAAACGTAGTTCTCATTTTACTCTGTGTCGGCACGATTGTAATGCATTACATCCCTAGTCATTTGTGCACGTTCTTAACAATAAAGGTGCGTTCAATTTGCGACGCTTGTTGGGACACTCCATTCTGGAATGCGGATAAGGCTATCAGACCGTACATAGTTCTGATCATGCAAAGATCCCTAAGACCCCTACCTTTGAGAGCAGCAGGTTTCGAAGATATTTGTATTCAAACTTTTTCTAGGAAAATGACGTCCGCTTATTCGTACTTTAATATGCTGAGGCAAGCTAATCGCAAATAA
>BmOR80
MFEKIKSIYNKSNYDISSEFVNPLDYHKTFYFILKQFRVVDVDSSKNKYCNQNIILFTIGAIANTLMLISLCHGIHKMEIPHITEAGTYCIVLSYKLLILSCTKINVVHYENLLKSMKEDFKYIFTNGKKYRERFFGLQLVTWKISLFSVIFTFSIPVGMIISAFGSLLYYLLTNESRNGNKRPLLFPFYIHGVDFGDTPIYEIAFTFSNICTLAYAYNYIFMIQTQIVWVRQITSKADIIIWNLQDLLRDIYPPINETQRAYFLNLIKHRMRDIVRQHQSMYSLMEDYSQVYKKLLLFEQKCCGPVVCLTAYCATEKLAEGELNVVLILLCVGTIVMHYIPSHLCTFLTIKVRSICDACWDTPFWNADKAIRPYIVLIMQRSLRPLPLRAAGFEDICIQTFSRKMTSAYSYFNMLRQANRK
>BmIR1.1
ATGTGGCGAACTGTAATACTTGCAGCGTGTCTCACTCCAGACCCTGGCGCGTCTCTCGGAGCCGGCAGCGCCGCCGTGGATTATTTTGTGCAAAAGGGAGCTCCCTACCTCTGCTACTTGACATGTGAAAACAAAAAGTTAGTACACGAGTTCATGGACAGAGGCATCAGAGTTTCGTTGCAGCTAATTGATAAAAGTTGCGATCTCGAAAGGAACTTGCTGCAGTGGAATGTACCTGTTGGAGTCCTGTTGGATGCTGGGTGCGAGAATACCGAAGATATATTAAATACGGCATCTCGAGGTATTCTGTTTGACGCCATGCATATGTGGCTTATTAAGGAGATTGCAGACCACGAGGGCGGGAATATTCTGAACGTGTTACAACGAATGAACCTCAGCGTAGACGCTGATGTCGTCGTTGCTTTTGATAAAGGCGACCGCGTAGAACTAATCGATGTTTTCAACTATGGGAGGATACAGGGAAATGATTTGGAGAAGAAATATATAGGGGAGTGGAGTCCAGAGGGCGGCCTGAACGTTTCGCTGAACAGATTCAAGTATTATGATCGGTGGGATTTCCACAATTTAACTCTGCGAGCCGTGACTGTGATTTTAGGCGACCCAAAAGATTTCATGCCTGAAATGCTATCGGACGTGGGATATAAAGCCGGAGTGCCGCTCTTGACAAAAATACCGACACAGCTCCTGTATATACTGAAGGATATACATAATTTTAGTTTCAAGTACACAGTGGCGGGGCGCTGGATCGGAGCGCCGGAGAGGAACTCCACTTTGGCGGTCACCAACTCCCTATTCTGGGGAGAACAAGACATCTCCTGCACTAGCGCGAGGATGTTCAAGCATTGGCTGGAGTGGGTCGATGTGTTCTCCCCGCCTGCTACTAGTTTTGAGACAAAATTCTACTACCTAATATTAGACCAAGGCATAGGTAGCTACGAGAATAGGTTCCTGACGCCACTGTCAAGCGGCGTGTGGTTGTGGACGGCAGCGGCGGGAGTCGCTTGTACAGTACTACTGGGTGTAGCTGCGGTGCTAGAGGCAAGAAGCGAGCCCGGATTGTATGCATTTTTTAGCGTTTTTGCTGTTATTTGTCAACAGGCATATGAAGATGGAGTCAATTTATTTGAAGAAATGTCCTCGAGTCAAGGTCGTCGTCTTGTCCTCCTCGTCGTAGGCATAACTAGTATGTTACTATACAACTACTACACGAGCAGCGTGGTCTCGTGGTTGCTGAACGCGGCCGCGCCCACCCTCGCTGACATGGACGCGCTCATCAACAGCGACCTTGAACTGGTCTTTGAAGATATTGGATATACCAGGGGGTGGCTAGATAACCCAGGCTTCTTCTACTACAGCGGCTACAAGAACCCTAAGGAGGACGAGCTCCGGCTGAAGAAGGTGACGCGAGCACGGCGCACAACCGCGTTATTGCAGCCCGCCGCCGCTATCAGCCTTATACGGACTGGGACCTACGCGTACCACACGGAGCCCTACACCGCCTACCAGGTGATCTCGCGCACGTTCTCGGAGCGCGAGCTGTGCGAGCTCGGCGCCTTGCGGATGCTGGGACCCGATAACGTGTACATATTCGGTCAGAAACGGAGTCCGTATAAACAATTCTTTGTTTGGAGTCTCATGCGTCTCCTCGAGCGTGGTCACACATCTTTAGCGAGCGCACGCGTGTCTGGTCCACGTCCTACATGCTCGGGGAGAGCGCCGCGCGCACTCGCTTTAGGGCAGGCGGCGCCGGCGTTCGCGGCGTTAGGTTACGCTGCGTTGCTGTCTGTTATTATAGCTGTAGTGGAGGTTTGGTTTCACAAAGCGCAAAACAAAAAACAAGCCCGCGGAGAGTTCGATAATCGCGCACATAACGCAGAGCGGAGTGATTTTTTTAGCGAAGCATAA
>BmIR1.1
MWRTVILAACLTPDPGASLGAGSAAVDYFVQKGAPYLCYLTCENKKLVHEFMDRGIRVSLQLIDKSCDLERNLLQWNVPVGVLLDAGCENTEDILNTASRGILFDAMHMWLIKEIADHEGGNILNVLQRMNLSVDADVVVAFDKGDRVELIDVFNYGRIQGNDLEKKYIGEWSPEGGLNVSLNRFKYYDRWDFHNLTLRAVTVILGDPKDFMPEMLSDVGYKAGVPLLTKIPTQLLYILKDIHNFSFKYTVAGRWIGAPERNSTLAVTNSLFWGEQDISCTSARMFKHWLEWVDVFSPPATSFETKFYYLILDQGIGSYENRFLTPLSSGVWLWTAAAGVACTVLLGVAAVLEARSEPGLYAFFSVFAVICQQAYEDGVNLFEEMSSSQGRRLVLLVVGITSMLLYNYYTSSVVSWLLNAAAPTLADMDALINSDLELVFEDIGYTRGWLDNPGFFYYSGYKNPKEDELRLKKVTRARRTTALLQPAAAISLIRTGTYAYHTEPYTAYQVISRTFSERELCELGALRMLGPDNVYIFGQKRSPYKQFFVWSLMRLLERGHTSLASARVSGPRPTCSGRAPRALALGQAAPAFAALGYAALLSVIIAVVEVWFHKAQNKKQARGEFDNRAHNAERSDFFSEA
>BmIR1.2
ATGTGGTATTTAGCAGTAGTGATATCAATATTTCCTTGCCTGATTTCAGGCCTAGATCAGAACTCTTTGAATTTTGGTATTGAATATTTAAGGTACCGAGATTTGAAGTTTGTCTGCTTGCTGACATGTGAAAAAGATATTTCTTGGGCTCTTCAATTCTCAAAATCGTCATCGCGTTTCATGATGGCAGTGTCAGGGGCTTTTATAGACGACTCTATGTCTGACTTCGAAAGAGTCGAAAATTGTTTGCAGCGTAAGCTATACCCTGTTGGAGTTCTCATAGATTCTGGATGTGGAAAAACAGAAGAAGTGATGTATTTTGCATCTCAAAACATGTGGTTAGATGGCAATCACAAATGGGTCCTTATCAACGATGATGGCTCAGAAACTGAGAGGTACGGGGATGTTGATAACAATACGGTCATGTTTGATAACGATAAAAATTCGAGCATCATGGATACTGGTATAATGGAAGTACTTAGTAACCTGAATATAAGCGTCGATGCTGATATTGTGGTGGCTGAGAGAGATAATTCAAACTACATTCTCTACGATATCTTTAACTATGGCAAGATTCAAGGAGGCAATTTGAACGTACATGAAGTTGGATCGTGGGGACCTCATAATGGCTTTAATTTGGATATCAATTTGAACGGGTACAAGTATTACCGACGATGGGATTTCCAGGATATAACAATGAGGATGATTTTGGTCGCTCAACCAGCTCCAAGGCATTTTGATCTGGAATCGTTAACAAAACCAACACCAGTTCCTGGAGTAGCCGTGATCACACAAATAAGTACTGCTGTCCTGTACGATGTCGCTAAAATGCATAATTTTCGCTTCACTCCCACCATTACAGACAGATGGATTGGGGAATACGAGAAAAACAGTTCTAAGGTGGTCACCAACGCCTTATACTTTCGAGAACAAGACATATCACCTACAATTCGACGTCTCAAAGCCGTTCAAGAACACAACGATGTTTTGAACTCGCCATTGACTGCAATTGAAACTCGCTACTACTACCGCATCCCAACTAAGGGACCTGGAAAGTACGAGAATCAATTCCTTAGACCTCTAACACCAACAGCATGGTGGGCTGTGATAGCAGTATCAACTCTATGCGCTTTTCTACTTCTCCTGTCAGCAATGTCAGAACAACGTCCATCGTCGCTGCAGTATGCAGTGTTCTCTGTCGTTGCTTCTATTTGCCAGCAATTTTTCGAAGATATTGACGACGGTGGAACAAAGAGAATTTCAACAGCTCGGAAGGTCACAATCCTGGTGACAGGTCTGTCCTGTGTACTGCTGTATAACTACTACACCAGTTCCGTGGTCAGCTGGCTTCTGAACGGTCCACCACCTTCCATCAACTCCTTGAAGGAACTGCTCGACAGTCCGCTGGAGCTGATATTTGAAGATATTGGGTATACGAGGTCTTGGCTACAGAATCCTTTATATTACTACAACAAAAGAAACGCCTTAATGGAAGATGAGCTCCGTAAGAAGAAGGTATTGAATAAGAAGAAGAATGCTCCATTGCTGGTAAACCTGGTGGAAGGGATCGAGATGGTTCAGAGAGGAGGCTTTGCTTACCACACGGAAGTGAACAGCGCGAATGCACTGATCTCCAAAACATTTACACAAGACGAGCTATGCGAGCTGGGTTCCTTACAATCCATGGAGAAGACATTGTTATATCCAGTTCTTCAAAAATATAGCCCGTTTAGGGAGTTTATGAATTGGAGTATCAAACGTCTAACAGAGCAGGGTATAGTCTCTTGCATCCAGCTCCGAAGGTCATCATTCGAGGTGAAGTGCGAGGGAAGTTCTCCTCGGGCCCTCGCTCTGGGAGGAGCAGCTCCTGCCTTCATACTCCTGGCTGGAGGCTACTTCTTTGCTACAGTTATTATGCTGATTGAACGATACGTTTACAAAATGAAACATAGCCACGTTATCTTGAAATAG
>BmIR1.2
MWYLAVVISIFPCLISGLDQNSLNFGIEYLRYRDLKFVCLLTCEKDISWALQFSKSSSRFMMAVSGAFIDDSMSDFERVENCLQRKLYPVGVLIDSGCGKTEEVMYFASQNMWLDGNHKWVLINDDGSETERYGDVDNNTVMFDNDKNSSIMDTGIMEVLSNLNISVDADIVVAERDNSNYILYDIFNYGKIQGGNLNVHEVGSWGPHNGFNLDINLNGYKYYRRWDFQDITMRMILVAQPAPRHFDLESLTKPTPVPGVAVITQISTAVLYDVAKMHNFRFTPTITDRWIGEYEKNSSKVVTNALYFREQDISPTIRRLKAVQEHNDVLNSPLTAIETRYYYRIPTKGPGKYENQFLRPLTPTAWWAVIAVSTLCAFLLLLSAMSEQRPSSLQYAVFSVVASICQQFFEDIDDGGTKRISTARKVTILVTGLSCVLLYNYYTSSVVSWLLNGPPPSINSLKELLDSPLELIFEDIGYTRSWLQNPLYYYNKRNALMEDELRKKKVLNKKKNAPLLVNLVEGIEMVQRGGFAYHTEVNSANALISKTFTQDELCELGSLQSMEKTLLYPVLQKYSPFREFMNWSIKRLTEQGIVSCIQLRRSSFEVKCEGSSPRALALGGAAPAFILLAGGYFFATVIMLIERYVYKMKHSHVILK
>BmIR31a
ATGTCTATTGCGAATATATTACTGCTCATATTAGCGGGTGTACCTACCTATTGGACAACAATGCTCGTTCAAGCTATAGCAGATTTTTTCAAATATAAAATAATAAACACTGTAATTGTCTTGTCTTGTTGGTCTTCTAATGATCGTGTTAAATTTATGCGTCAATTATCTGATCATGGATTAATCGCCACAATTTCTTGCGACCCAACTATACTCGATTATGTTCAGAACCATCATTTTCAAGGAATACTATATGTGAAGCAAGTAAATGATAGTTTGTTGGAAAAGGTGAATCCGGTCTATTTTTCCAACTGGTATAAATGGCTCGTAATCAGTGACGAAGCACCCAGCAGTCTACACGCGACTCGTTATGATGCTGATGTGGTTCTTATTGAGTCATCAAAGAGAATTATGGCACGTGCAACAGGAAATAATGAAATAATGTCCACAGCGGCAATAAAGCAAACTATTTACTTTAATGATGTCTACGTGCATCCTCGAAATGGAGCTTCTTTGAACCCGTGGGCAGTTTGGACTGGAACTCTTGAAGTCACACATGAAAGGGAGAGAATTTTACGACGACTTGATTTGAAAAAGTATCCGTTGAGAATCGCAACTCCTGTGGGTCATTACTCTGAAGACACTTATAATGGTACTTTTGAGGAATATCTAGCAGATAACACCATGCCCGAGCGTGATTCAGCTACTCGCTGTGGGCATGCTGCTTCTTCACTAATTCTAGAATCTTTAAAAGCTACTGAGGTTTTAACACCGACGCTGTTGTGGGCCACTGAATTGAATAACAGTAGTATGATGTTGAGGGTGGCTTCTGGTACAGCTGAAATAAGTGGCTCCATCTTAAGAGTTTTGCCTGAGCGTATTAAGCGCCTTGACTACGTTATGCCGATATGGCCTTTCAGCGTCGGCTTTACATATTTAGCCGAAAGGGCGAGCAGTAGCAACATGTTCGTGGAGCCATTTTCACCCGGTGTTTGGTGGACATGTCTCGCTATTGCTGTTTTATTATCATTTGCTCAAAGACTCACAGCTAGAGAGCCGATGGAGAAAGAAGGCGCTTACATCGCTGTATTGGCGACTTGGTTGCAACAAGATGCTAGCGCAGTACCAGAAGGGGCATCAGGCCGGTGGACGTTCATCGTTCTCTCTGTATGTTCGATGCTAGTACACGCTTACTACACCTCGGCCATCGTCTCAGCTCTCATGAGTACCGGCAGGAGTGGACCAGATTCGCTGAAAGCCCTTGGCGATTCCAAATACGCTATAGCTTCGGAAGACTACGACTACATGCGTTACACTATGTTTGGTATGGAGACCAACTGGGACGATTTGGAATACCTCAAGAAAAAGAAAATGCATTCGAATTTCTATCAAAATATAGAACGTGGAGTGGAACTCATACGAGAAGGGAATACCGCTTTTCACACAGAGTACAATCACATTTACCCGCATCTGAGGACATTCAATGATGAACACTTATGCAAACTTGCTTACGTTGATACTATTCCAGAGATAATGACATGGATAACAACAACTAAACGCTGCCAATGGACAGACGTGCTGCGTACTGCTGGCGGATGGCTAAATGAAGTAGGATTAGTGAAACGTTTGGTATCTCGCTGGCGAATACGTCCACCGCCATGCCGAGCTTCATTACTTGCAGAAAGAGTTAAATTCGGAGACGTAGCTCCAGTATTATGTCTAACTGCTATAGGTGCCATAGCATCATTGATACTATTAGGACTAGAAATAATATTTGCTAAATGGACAGGAAGTAAATATAGAAATTCTCCCGTCAGTGATGTCGCTGATGTTGCAAGTGGAGACGAAAATATTAATAAATAA
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