Additional file 1 The candidate transcript sequences that are involved in the biosynthesis of Celangulin V.
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Sesquiterpene synthase:

CL7773.Contig1_All
TCATGTAATCTGGTAGTTGATCAATGGCACCAATGTCCCACCTCTCTACGGCATCGGTCAAGAGTCGGAGTTCTTCAATTGTACCATATGCATCGTATGTGTCGTCTAAAATTGATATCATTGTCACACTTTTAGTAAGAAAAATGCGGGTACGTCCATAATGTGGTTCAAAATTAGACCCAACAGTCCACATGTAGATTTCAGCAATTCTATCTCTTGCATAAGGAAATTTTGAAGCAATCTGCAAGTCTTTGTACCACCTTGAAACATGACTTAGCTCTTGTTGGTGCAACAATTGTACTCGATTAAAATCAATTTTCGCTAATTTGAGCATAATTTCATTTCGAGACTCATCTTCTTCGTAGAAATTGATGTATTTTCTCGACTCTATTCTTGGTATGCCCTTGTGATAAGGCTGTTGCAGTGCATGAGTAACTTGGTTTGCAAAGTGTGGGTTCAATTGGGTCACCATGGAATGAAGAGAAGTTTTTGAAAACACTAGTGCTTCATCCAAAACATCCTCTCCATGCATGCTCAAGTGAGAAGCTTCATACAAGCTTAGCATCCCCTCCACATCACTAGCTAGACTCATTTTAAACTTTCCATCATCTCCCTCAAACTTCTCAAACACGTCACAAGATATTTTATAACCATATTGTCTGAAAACGCGGAATAGAAGTGCTACAGCGTATAAACTGTAGTCATTATCATCGACGAGTTTAGTTTTGATTATGTTGAGATTCTGCATAAGCTGGTTTTCAATCTCACTTTCAAAGTGATATGAAATACCAAGACGACCCAACAAGTCAATCAACTCAATTTTCTCCACAATATCATTTGTAGACAACAACATATCATTCACTTGTACTTTCAACTCCTCCACTCTCTTTGTGTACGATCCGTACTCCGAGTCTTGATCAGAAGCAAAAGAAGCAAAGTCATCGTGAGCCCAAACGGCAGGGGCGAAGTTGGCCAACCGCCGTGGAGCTTCTACGGATTGGGTGGTTGCTGCCATTGAAATCAATATATGATTATGATATCAAGAAGAGTTTGTGTTTTAAGAAAAATGCCAAGGAAGTGCAATGCTGATATATCTGCTGAAGTGTGC

CL8776.Contig2_All
AAAGAATCAAGCCGATTGAAGATAATGAAATGAGAAAATTTCTTAGAGAAATTTTTGCTTAACCTTTTAAGACATTTAGTTGTCAAGAATTGTTCTTGATAAATGGTTTGATCATTTCTAGCTAGCACAAGAAATATCAAACACCCTTTCAATCCAATAATCCAGAGTTGATTTGCAACTTTGGCACTTCACACATCACTCCCAATCAAATTTCTCTATTTTATATCGTATATATGGCAACAAAAGCTGATCAGACAGTGCTCTCTTTACGTAGAACAGCGAATTTTCCTCCTGCAATATGGGGTCCTCAATACTTTGCTTCCATTTCCTTTGATGAATCGGTATTTGAATTGTACACCAAACAAGTGAAAGATTTGAAAATTCATGTTGAACATATGTTGGCCGATTCTACATTCAACATGGTGGAGAAAATCAAACTCATCGACTCGTTATGCCGTCTCGGTATATCATACCATTTTGAGAGTAAGATTGAAGATCAACTAAATCAAAATTTTGATTCCTTGCCTAAGTACCTGGTTGAAAATGATGTTTATGACCTAAACACGATTGCAATTTTATTTCGAGTATTCCGACAACATGGTTATAAAATGTCTTGCGATGTGTTTAACAAATTCAAGGATATTGATGGAAATTTCAAGGAGAGCTTAGTTAATGACGTCCATAGCATGCTAAGCCTGTACGAAGCTGCCCATTTGAGTACGCATATTGGAGAAGATAGTATTTTAGACGAATTCCTCACTTGCATGATTAGTCGCCTAAAATCTATGGAAAAGCAATGTGAACAACCTCATCTTGCAAAGCAAATAACTTATGCTTTGCAACAACCCCTTCACAAGGGCATACCAAGAATCGAATCGAGACAGTTCATCTCTTTTTATGAACAAGACGAGTCTCACAACGAGATGTTGATCAAGCTGGCTAAATTAGATTTTAACCGAGTACAATTATTGCACCAAAAAGAGCTTAGCCATCTTTCAAGGTGGTATGATAAGTTGGACTTTCCTTCAAATTTTCCTTATGCAAGAGAGAGAATTGCAGAAACTCACATTTGGTCTGTCGGAACTTATTTTGAGCATCAGTACTCTGATGCTCGAATAATTCTCACAAAAGTTATAACAATGATATCGATTCTAGATGACACATACGATCTTTATGGTACCATTGAAGAGCTCCGACTACTAACACTTGAAATACAGAGGTGGAACATAGATGCCATTGATAAGCTACCGGAGTACATGAAATGTCTCTATAATGTTCTTTTGAATGTTTATCACGAATTTGAGAATCAATTGGAAAGTGAAGGGAGATCTTATCTTGTCTCTTATGCAATAGATGCGATGAAAGAATTGTCGAGGGGCTACCTTGTTGAGGCGGAGTGGTTCCATGCAAGAATTGTGCCAACATTTGATGAATACTTGAAAAACGGATTAATCACAAGCAGTTATCACACAATCATATCAGCTTCTTTTCTAGGAATGGGAGAAATTGCGGGAATGGATGGTTTCGAATGGTTGAAAAGTAGTCCAAAGATTGTTACAGCTTCAATGGCAATCGGTCGTCTCATGAATGACCTAGTGTCGCACAAGGATGAGCAAAAAAAGGGGAGATGTTGCATCAGGAGTTGAGGCATATATGAAGCAACATGGCTCGTCTGAGACTGAAGCAATCAAGTATGTGGAGCAGAAGGCGGCGCATGCATGGAAAGATATCAATGAAGGATTTATGAGACAACTAAATAACATGTCCATGCAGCTTCTCATGCGAGGGCTCAACATTGCACGTGCGACTCATTTCTTTTACAAGGTTGATGATGCCTACACAAATTCAACTGCTTCAAACCACATTGTCGAGGCTTTGTTCATTGACCAGATTCCAATCCCAGAATAGAAGTCATTAAAGAACTTTGATTTTCAAGTTGGGCTTGTGATTGTAAAATAAGTGCTTGGAATGCTTTGATTTTAAGTTGGATTGATCAAGTAGGTGTGTGAGATGCATATATAGTGTAATGAATAATAGATGCACTACAAAGTAAATATTTTTTTTAGCGATGAAATTAGTGACAATATTATTAAGGATCAATTTGGGATGAAATTAGTGACAAAACTTTTCATCACTAAAATATTTCATCACTAATTCCG

CL8776.Contig1_All
AAAGAATCAAGCCGATTGAAGATAATGAAATGAGAAAATTTCTTAGAGAAATTTTTGCTTAACCTTTTAAGACATTTAGTTGTCAAGAATTGTTCTTGATAAATGGTTTGATCATTTCTAGCTAGCACAAGAAATATCAAACACCCTTTCAATCCAATAATCCAGAGTTGATTTGCAACTTTGGCACTTCACACATCACTCCCAATCAAATTTCTCTATTTTATATCGTATATATGGCAACAAAAGCTGATCAGACAGTGCTCTCTTTACGTAGAACAGCGAATTTTCCTCCTGCAATATGGGGTCCTCAATACTTTGCTTCCATTTCCTTTGATGAATCGGTATTTGAATTGTACACCAAACAAGTGAAAGATTTGAAAATTCATGTTGAACATATGTTGGCCGATTCTACATTCAACATGGTGGAGAAAATCAAACTCATCGACTCGTTATGCCGTCTCGGTATATCATACCATTTTGAGAATGTGTTTAACAAATTCAAGGATATTGATGGAAATTTCAAGGAGAGCTTAGTTAATGACGTCCATAGCATGCTAAGCCTGTACGAAGCTGCCCATTTGAGTACGCATATTGGAGAAGATAGTATTTTAGACGAATTCCTCACTTGCATGATTAGTCGCCTAAAATCTATGGAAAAGCAATGTGAACAACCTCATCTTGCAAAGCAAATAACTTATGCTTTGCAACAACCCCTTCACAAGGGCATACCAAGAATCGAATCGAGACAGTTCATCTCTTTTTATGAACAAGACGAGTCTCACAACGAGATGTTGATCAAGCTGGCTAAATTAGATTTTAACCGAGTACAATTATTGCACCAAAAAGAGCTTAGCCATCTTTCAAGGTGGTATGATAAGTTGGACTTTCCTTCAAATTTTCCTTATGCAAGAGAGAGAATTGCAGAAACTCACATTTGGTCTGTCGGAACTTATTTTGAGCATCAGTACTCTGATGCTCGAATAATTCTCACAAAAGTTATAACAATGATATCGATTCTAGATGACACATACGATCTTTATGGTACCATTGAAGAGCTCCGACTACTAACACTTGAAATACAGAGGTGGAACATAGATGCCATTGATAAGCTACCGGAGTACATGAAATGTCTCTATAATGTTCTTTTGAATGTTTATCACGAATTTGAGAATCAATTGGAAAGTGAAGGGAGATCTTATCTTGTCTCTTATGCAATAGATGCGATGAAAGAATTGTCGAGGGGCTACCTTGTTGAGGCGGAGTGGTTCCATGCAAGAATTGTGCCAACATTTGATGAATACTTGAAAAACGGATTAATCACAAGCAGTTATCACACAATCATATCAGCTTCTTTTCTAGGAATGGGAGAAATTGCGGGAATGGATGGTTTCGAATGGTTGAAAAGTAGTCCAAAGATTGTTACAGCTTCAATGGCAATCGGTCGTCTCATGAATGACCTAGTGTCGCACAAGGATGAGCAAAAAAAGGGGAGATGTTGCATCAGGAGTTGAGGCATATATGAAGCAACATGGCTCGTCTGAGACTGAAGCAATCAAGTATGTGGAGCAGAAGGCGGCGCATGCATGGAAAGATATCAATGAAGGATTTATGAGACAACTAAATAACATGTCCATGCAGCTTCTCATGCGAGGGCTCAACATTGCACGTGCGACTCATTTCTTTTACAAGGTTGATGATGCCTACACAAATTCAACTGCTTCAAACCACATTGTCGAGGCTTTGTTCATTGACCAGATTCCAATCCCAGAATAGAAGTCATTAAAGAACTTTGATTTTCAAGTTGGGCTTGTGATTGTAAAATAAGTGCTTGGAATGCTTTGATTTTAAGTTGGATTGATCAAGTAGGTGTGTGAGATGCATATATAGTGTAATGAATAATAGATGCACTACAAAGTAAATATTTTTTTTAGCGATGAAATTAGTGACAATATTATTAAGGATCAATTTGGGATGAAATTAGTGACAAAACTTTTCATCACTAAAATATTTCATCACTAATTCCG

>CL7773.Contig8_All
AGCTGCATGTTTTCTAGGCATGGGAGAAATTGCAGGAACAAAAGAATTTGAATGGCTCAAAAGCATCCCAAAAATTATTAGAGCTTCTGAGATGATCGGTCGTCTTATGGACGACATAATGTCACATAAGGAGGAGCAAGAGAGGGGGCATGTCGCGTCAAGTATTGAGTGCTTTATGAAGCAATATGGTGTGTCGAGTGAGGAAGAGGTGGTTCAAGATTTTCAAATTAGGATTGCGAATGCTTGGAAGGATATTAATGAAGAATGTGTGAG

CYP450:

CL8302.Contig2_All
GCTTCATTTTATGATTGATCCATCTATGCATTTAATTTTTATGACATTTCACTCTTTTGATACCAACCTTAATTATGCTGAAAATTGAAACATAACATTTTTATAAAGACCATATGTACATTATTCTAATTTTAAAGCTCATTAAGGCTTTAGGAGCGATAAGGAGTAGGAATTAAGTAGAGATCATCTTTTCTTCTCATCGATATGCCGAATAGATCCGTCATGGTAAGATCTTTTGGATTTGTCTCGTCGGGGAGTTTCCAATCAAAATGGTACAACAATTGTGAAAGCATGATGTCAACATTGGCAAGACCAAATGTCATGCCTGGACATATCCTCCTTCCGGCACCAAATGGAATGTACTCAAAATTAGTACCCTTGAACTCAATAGGATTATCTAGGAACCTCTCTGGGTAAAATCTTTCAGCATCAACCCAATACTCATCGTCTCTTCCGATCGCCCACACATTGACAAGTACTCGGGTTTTGGCAGGTATTTCATAGCCATCGATCACTTGTCGTTCTGCATTTTCTCTTGGAAGTAGAAGTGGAACCGGTGGGTGTAGTCTTAGAGTTTCTTTAATCACTAACTTCAAATACATCAACTCAGGAATCGCGGTTTCATCGAGACTTCCTCTATCGTTGAAAACCCGCCTTACCTCTGCTTGTGCCTTTTTCATCACTCTAGGGTCTTTAATCATTTCCACCATAGCCCAATCAACAGTTGCCGATGAAGTTTCACCTCCACCTCCAAAAACATCCTGAATTACGGCTTTGATATTGTTGACCGTTAATGGGTATTTAACATCCGGTTTGTGAAACTTGAGAAGAACATCAACCAAATCTTCAGCTTGTTCGCAAGCTATCCCGTCCTCAGGCGGTATTGCCTTGGCCTTAATGTGTTGGTTGATAATGTTTTGAAGAATGGTAGAGCTTCTTTGGTGAACATTTTCCAACCTAGAGCTAAACCAACTAATCAAATGAAGGAATTTCAAGGAAGGAAACACATCTCCTATATTGAATCCTCCTACTAGGTCTATAGATTCCTTAATAACCGATACGAGCTCATCCTTCTCTTCAGATTCGCCTCCCAACGCCACCCTTGAAACAATCGTATACGTCGATGAGAATACCTTTTCAGTCAAGTTGATTGGTGATCCTCCTGCTGCGTTCGAGACAACCCAATTGATCAACTTCGACATCTCTTGTTCTCTTATTGATCGAAACGATTGGATTCGTTTCATTGTGAAAAGCTCCATCAAGGAAATTTTCCGCAGCTGCCTCCAATACTCGCCATATGGTGAAAAAGTAATGCTAGTGAAATCATAAGTAAGGATTTTCGCTGCGTTTAACTTAGGCCTTGAAGCAAACACTTTGTCATGAGTTTTCAATACCTCTTTCGCGTACTTTGCCGAAGAAACAACAAGGGTAGGAACTTCACCAACTTGCAGGTACATCAACGGTCCATACTTCTTGGCCAAATCGCGTAGAGCAAGGTGGGGTTGAGAGCCAACCATTTGATGCAAGTTTCCTATAAGAGGTAACTTCCATGGCCCGGGAGGTCGTTTTGAAGTTGATTTAGATCTTTTGACTACTTTAAACACCATTAATGTAAAGAAAATGAAGCATGCAAGGATTAGGAAGTAGGAACAGTGGAGTTCCATGGAGCAAGTAGAGATTGTGATGAAGAAGGTTATGGTTGATAAGAAATGTGTGCAACTTTGCC

CL12402.Contig1_All
TGAGTATCCAAATTCATTTCAGTTTTCCTCATGGAGTTTGATTTTCTCTCCTCCTTGATCCTACTCAGTTTCATCTTCTTCATGTTTAAGATACTGAAAACATGGAAGATGTCGAATTCAAACAAGAATCTGCCTCCCGGGCCATGGAAGCTACCTTTGATTGGAAACTTGCACCAATTAGCTGGCTCTCAACCTCACCAAGCGCTACGAGACTTGGCAACGAAGTATGGACCGTTGATGTACTTACGACTAGGAGAAGTTCCTACTCTCATTGTTTCTTCTGCAGAATATGCTAAAGAAGTAATGAAAACTCACGACGTTGTCTTTGCTTCGAGGCCTCCATTGACCGCAGTCAAGCTTATGACCTATGATTTCACAGATATTGTTTTTGCACCATATGGTGAATACTGGAGACAACTACGGAAGATCTGCACAATGGAGCTATTAAGCATGAAACGAGTCCAGTCGTTGCGCTCCATAAGAGAGCAAGAGGTGTCAAATTTGGTCGAATGGATTTCCTCGAATGCAGGATCCCCGATAAACCTTACAGAAAAAGTATTCTCATTGTCACACATGATTCTTTCTAAGGCAGCATTTAAAAAAGATTATGGTGAGTTGCTGCAAAAATTCGTACTACTCATGAAAGAAATTGGACAATTGACATCAGGATTCGACGTGTCAGCGGTGTTTCCTTCCATGACATTTCTTCGCCTGATTAGTCGGACGAACACCAAAATTATGAAGATACATCAACAGGTGGATGGGATTCTTGAATACATTATCAATGAACAACTAAAGCACAAGGCGACATCGATGACTAGTAAGAGCGAAGAAGATCAAGATTTAGTAAATGTTCTTTTGAAATTTCATGAACGGGGTGACCTTGATGTTTCATTGACTATCGATAATATCAAAGCAATACTTTTGGACATTTTTTCTGGTGGCAGTGACACATCGAGCATGACGGTTGACTGGTCTATGGTAGAAATGTTGAGAAAGCCAAGAATAATGGAAAAGGCACAAGCAGAGGTGAGACAGGTTTTCGATAGCAGAGGAAGAGTTGATGAGGCAGGCATTGTAGAACTGAAATATTTGAAGCTAGTAATTAAAGAAACACTAAGATTACACCCTCCGGCGCCATTACTAATTCCAAGAGAAAATCAGGAGAGCTGTGAAATCAAGGGATATGAAATACCTAGCAAAACTAAAGTGATGGTGAATGCATGGGCTATTGGAAGAGATCCCAAGTATTGGACTGACCCTGAAAGATATTACCCGGAAAGGTTTCTCAATAGTACGATAGATTTCAAGGGGGCTAATTTTGAATACATTCCATTTGGTGCTGGAAGAAGGGTATGTCCAGGAATAATGTTTGGTATTGCTAATGTTGAGCTTGCGCTGTCACAATTGTTGTACTATTTTGACTGGAAACTTCCCAACGGAATGAAGCCTGAAGATCTCTCCATGACCGAAGACTTTGGCATAACAATTAGAAGAAGAGATGATCTCTACGTAATACCAACTCCTTATCACCCTTCACCTAGTCACTAAACCTTCAAAGTCGATGTTTGTTCTTACTTTATTTCATGGGGATTAATAAATAGTTTGTATCAGTTCACAT

Unigene922_All
AAAAAAAACAACATATTCACTAGCAAAATAACTATGGGAGATTAATGCACATTTATCTTTACTGCAGCTACACAAGCATGGAAACTAAAACAACAGCACAAACTAAAAGAAAACTTACAAGGTGTCAAAAGGTAACAATTCTGTGCTTACTCGACAAGGATAGCATTGTAAGGAATGGGGATTAAATACAAATTATTTTTTCTTCCAACTGCACCACCAAAATTCTCAGTCATGTCTAGTTCTTCTTGATTGATGTTATTAGGTAGCTTCCAGTCAAAATGGTAGAGTAACTTTGCAAGTATAAGCTCAACAGTCACTATTCCAGATGACATGCCAGGGCACATTCTCCTACCAGAACCAAAAGGGATAAACTCAAAGTTGTTCCCCTTGTAGTCTATCGAACTATTGACGAATCTCTCCGGATAGAACTTCTCTGCATCAATCCAACATTTAGGATCTCTTCCGATACTCCATGCATTAATGATGATTTGGGTTTTGAGCGATATGTCATATCCATTAATGTGGCATCTCTCTCTGCATTCTCTTGGGAGTAACAATGGAAGAGGAGGGTGTAACCTTAGACTTTCTTTGATAACTAATTTCAAGAATTCTAGTTCTTCTAGTCCGGCTTCATCTACATATCCTTTTCTGCCAAAGACCTGCCTCACCTCTGCTTGAGCCTTTGCCATCACTCTTGGATTCTTTAGCAATTCCGACATAGCCCACTCGGAAGCTGTAGATGTTGTTTCACTTCCAGCCATGAAAACTTCCATTACAAGTGCTTTGATGTTGTCTGCTGTTAAGGGGAACTGAAATTCTCCATGTGCCTGAAGCTTCAAGAGAACGTCTAAGAAATCATCAGTAAGCTCTACAGTGGAGTCGATTCTCGACTTGTTAACTCTATGTTCATGGATGAGGCTCTCGAGTATCTTATCGATGTCACGATGCAGCTTCTCAAGGCGAGTTCTCATCCCACTGACCAGATGAAACAACTTGACAGAAGGGAACATATCAGCCAAGCAGAAACCAGAGGTAACCTCTACAATTTTTCTTATAAGTGGTACAAATGATCCATGCTTATCACAACTCCCACCAAATGCTGTCTTTGTAGTAATTTCATATGTTAGACAAATTAACATCTCGCTGAGGTTGATCTTTGACCTTGCATTTGAAGAAATGGATTTAACAAATTGCGACACCTCTTCCTCTCTGATCGATCGCAAAGCTTGAACCCTTTACCGCTTAAGAGCTCCACTGTCAAAATTTTACGCATCTGTCTCCAGTAATCGCCATATGGTGAAAACCCCATATTACTAATGTTATAGAACAAGACCTCCATGGCAAGAAGATAAGGTCTGGATGCAAAAGTAATGTCATGGGTTTTCATTACTTCCTTGGCGATTTCTGGAGAAGAAACAACAATAGTGGATAATTCACCGAGCTGAAGATGCATAAGAGGTCCATATTTGTTGGATAAATCATGTAGGCGTCGATGCGGTAGAGAGCCAATCATTTGGTGAATGTTTCCTATCAGGGGTAGCTTCCATGGAGAAGGAGGAACAACTGAAACTGACTTATTGTCTTTTGATTTGCTCCATAGTCTCAGCAGCATCAATAAGAAGCCAAGGCAGGCCAAGATAATTGGAAAAGAAAGAATTTGATAATCCATGGTAAAGGTGG

CL5925.Contig2_All
GTTGGAATTAGTTGCATCACAAAAACATTCTAGTCCCTTGTCTTATAGACATTCATGATGTGCTGATAGGAAAAGGAGCTGGAAAAATAACATTTAGAATGGTTTGCTTGTAGTTTCACTCCACAATATCAGGATGATAAGGAATGGGAATCAAGTAGAGATTCATTTTTCTTCCAACTGCAGCACCAAATTTCTCAGTCATGTCCAGTTCTTCATATTTGACATTATCTGGGAGTTTCCAATCAAAATGGAACAACAGATTTGCGAGTGGAAGCTCGACGTTGGCGATTCCAAATGACATTCCTGGACACATCCTTCTTCCAGCACCAAATGGGATGTACTCAAAATTAGTCCCCTTGTAGTCTATTGAACTGTTGAGGAATCGTTCTGGATAGAACCTCTCAGCTTCAGTCCAATGATTCGGATCTCTTCCAATCGCCCATGCATTGATGACAACTCGGGATTTCGCCTGTATTTCATAGCCGTTTATATTACATTTCTCTCTACATTCTCTTGGAACTAACAATGGAACAGGTGGGTGTAATCTCATAGTTTCTTTGACAACCAACTTCAAGAATTTTAATTCCTCGAGACCTAGTTCATCGACATATCCTTTTGCACCAAAGACTTGCCTAACCTCTGCTTGTGCCTTTTCCATCACTTTCGGATTCCTCATCAGCTCTGATATTGCCCATTCCATAACTGTAGATGATGTCTCACTCCCACCCAGAATCATGTCCAGTATAACTGCTTTGACATTGTCGACTGTAATTTCAATCCCAAGATCTCCATTTTCTTGAAGATTCAAAAAAACATCTAGCAAATCGTCGTCCGTTGCATCTTCTCTAGAATCGGCCATTGCCTTCTTTAGTCTATGTTCTTTGATGATTTTTTGGAGGATCGCATCGGTCTTTTTATGCAGTATTTCAAGTTTAGTCCTCATGCCACTCATCGCTTGAAACAATTTAACAGAAGGGAAGAGATCTGCTAAGCTAAAACCAGCACCCAACTCTACACTTTCTTTTACCAGTGGTATAAATATTTCATGATCTTCAGTTCTCCTACCGAAGGCCGCTCTCGACGTGATCTCATACGTTAAAGCGATTAACATCTGACTAAGATTGATCTTTGATCCTGCCTTGGAATGAATTGAATTAACAAGCTCCTCTACCTCCTTTTTCCGAATTGGGATCATCGCTTGCACCCTTCTTGTGCTTAGCAGCTCCAGTGTACAAATTTTCCTCATTTGCCTCCAATACTCTCCATACGGTGCATATACAATGCTACAGGAATTGTATGAGAGGATCTGTGCTGCATTGAGAAAAGGCCTATCGGCGAAAGTGACGTCGTGGGTTTTCAATACTTCTTTGGCGACTTCTGGAGAAGAAACAATGATATTGGAGACTTCTCCAAGTTGAAGATGCATAAGAGGTCCATATTTCTTCGCCAAATCGCGCAGGCGGTGATGAGGTAGAGAGCAAATGAATTGGTGCATATTTCCTAGCAGAGGTAGCTTCCAAGGACCGGGAGGCTGTGGGCTTGCACTCGAGTTGTCTCTCTTTGATATTCTGAAAACCATAAACATGAAAGCAAAGAAGATCAGAAGTACTGGAAAAGAAGAAAATTGAAGATCCATGATGAGAAAGCAGGGGATGTTGGATGTTTTAAGTGTAGGAGTTTG

CL12355.Contig1_All
GCATCTTGCTTCTACAATCTCCATTTGCTCTACAGTCTGTTTAAAATCTTGATATCAACTGCAGCTTCATGGCCATCAAGGATCATCAAATATCTTCTTTTCCAGTTCTCTTGAGCTTTCTTGTTCTCATATTTATGCTCCTGAGAATATGGAATAAATCAAAAAACAAGAAGTCAAAGGTGGCAGCACCACCAGGTCCATGGAAGCTACCCCTTATAGGAAACATGCATCAAATGATTGGTTCTCTTCCCCATCGCCGCCTACGAGATTTAGCCTCAAAATATGGACCTATTATGCATCTTCAGGTAGGTGAAATCTCCACGATTATATTTTCTTCTCCAGAAGTTGCCAAAGAAGTAATGAAAACACATGACATTCATTTTGCCTCAAGACCTTATAGCCTTGTCGCGGATATCGTATTCTATAACTTTAAAGATGTTGGATTTGCGCCATATGGAGACTACTGGAGACAGATGCGTAAAATATGCACAGTGGAGGTATTCAGTGGAAGAAGGGTTCAAGCGGCACGACCAATTAGAGAAGAAGAGACATTGGAGTTCATTAAATCTATTTCTCTTAAGGCAAGGTCAAAAATTAACCTCGGCCAGATGTCAACTTGTTTGTCACTTGCAATCACATTGAAGGCAGCATTTGGTGAGAGTAGTGAGAGGTATGGAGCGTTTGTTCCACTTTTAAGTGAACTAATGGTGGTTATGGTAAATTTCAGATTACCTGATATGTTCCCATCCGTAAAATTATTTCAAAATATCATTGGCACGAGGACTCGACTTGAGAACCTGCATCATCGAATTGATCAGATACTTGAAAGCCTAATCAATGAACATAGACTTAACAGGTCAAGAATCAATTCGACTAATGCCGATAATTTCTTAGACATTCTCTTGAATCTTCAGGAAGACGGAGACTTCTCCTTTACAACAGACAACATCAAAGCAGTTGTGCTGGACATTTTCATTGGCGGGACTGAAACATCAGCTACAACTTTAGATTGGGCAATGTCAGAACTACTAAAGAATCCGAGAGTGATGGGAAAAGCTCAAGGAGAGGTGAGGCGGGTCTTTGGTAAAAAAGGATATGTAGATGAAGCAGGACTAGAAGAACTAAAATTCTTGACAGCAGTTATCAAAGAAACTCTAAGGTTACACCCTCCAGCTCCGTTGTTAATTCCAAGAGAATGTAGAGAGAGATGTCAGATTAATGGATATGAGATACCTGAAAAAACCCGCATTCTCATCAACGCATGGGTTATTGGAAGAGATCCCAACTATTGGACTGAAGCAGAGAGATTCTGTCCGGAAAGATTCCACGATAGCTCAATTGACTACAAGGGGAATAACTTTGAATATATCCCATTTGGTGCTGGAAGGAGGGCATGTCCTGGATTGTCATTTGGGATAGCTACTACTAAGCTTCCGCTTGCGCAGTTACTATGCCATTTTGATTGGAAACTCCCTAATAACATCAAACAAGAAGATCTAGATATGACTGAACGTCCTGGTATTACATTTGGAAGAAAAAGTGACTTAGTCTTGGTTCCCATTCCTTATAATTCCCCTGTTGTTAAGGAAAACGAGTGATGTTCACCTATGTTGCAATATTTTTTGTTTGTTACTCACAT
CL12355.Contig4_All
CTATTTTCATGGCCATGAAAATAGGGAAAAGATCCAAATCGACCTCAAAACTACCTCCCGGGCCATGGAAGCTACCTCTTATAGGAAACCTTCACCAAATGGTTGGCTCTCTACCCCACCATGCACTGCGCGATTTGGCGAAGAAGTACGGACCATTTATGTACCTGCAAATAGGACAAGTTCCCACTGTTGTTGTCTCTTCGTCAGATTACGCAAAAGAAGTAATGAAAACACACGACGTTAATTTTGCCAAAAGACCTTACAGCCTTGCCGCGGATATCATGTTCTATAATCTTAAAGATGTTCTATTTGCGACACATGGAGAGTACTGGAGACAGATGCGTAAAATATACACAGTGGAGGTCTTAAGTGGAAAAAGGGTTCAAGCGACTAGACCAATCAGAGAAGAAGAGACATTTGAGTTCATTAAATCCATTTCTCTCAAGGCAAGATCAAAAGTTAACCTCAGCCACATGTTAACTTCTTTAACATTTGCAATCACATTGAAGGCAGCATTTGGTGGGAGTAGTGAGAGACATGCAGCATTTGTTCCACTTTTAAGAGAACTAATAGAGGTTATCTCAGGTTTCAGTCTGGGTGATATGTTCCCAGACATAATATTCTTTCATATCATCAGTGGGATGAGGACTCGACTTGAGAGAATGCATCATGAAATCGATCAGATACTTGAAAGCATAATCAACGAACATAGACTTCACAGATCAAGAATCGATTCTGGTGATGCCGATAATATTTTAGACATTCTATTGAATCTTCAGGAAGATGGAGACTTCTCCTTCACAATAGACAACATCAAAGCAGTTATACTGGACATTTTCTTGGCCGGGACTGATGCATCCGCTACAACTTCAGAATGGGCAATGTCTGAACTGCTAAAGAATCCAAGAGTGATGGTTAAGGCTCAAGCAGAGGTGAGGCGGGTCTTTGATAAAAAAGGATATGTAGATGAGGCAGCACTTGAAAAACTAGAATTCTTGGAAGCAGTTATCAAAGAAACTCTAAGGTTACACCCTCCAGCTCCATTGTTAGCTCCAAGAGAATGTAGAGAGAGATGTCAGATTAATGGATATGAGATACCTGAAAAAACCCGCATTCTCATCAACGCATGGGTTATTGGAAGAGATCCCAACTATTGGACTGAAGCAGAGAGATTCTGTCCGGAAAGATTCCACGATAGCTCAATTGACTACAAGGGGAATAACTTTGAATATATCCCATTTGGTGCTGGAAGGAGGGCATGTCCTGGATTGTCATTTGGGATAGCTACTACTAAGCTTCCGCTTGCGCAGTTACTATGCCATTTTGATTGGAAACTCCCTAATAACATCAAACAAGAAGATCTAGATATGACTGAACGTCCTGGTATTACATTTGGAAGAAAAAGTGACTTAGTCTTGGTTCCCATTCCTTATAATTCCCCTGTTGTTAAGGAAAACGAGTGATGTTCACCTATCTCGCCATATTATTCAATGTGAGTAACAAACAAAAAATATTGCAACATAGGTGAACATCACTCGTTTTCCTTAACAACAGGGGAATTATAAGGAATGGGAACCAAGACTAAGTCACTTTTTCTTCCAAATGTAATACCAGGACGTTCAGTCATATCTAGATCTTCTTGTTTGATGTTATTAGGGAGTTTCCAATCAAAATGGCATAGTAACTGCGCAAGCGGAAGCTTAGTAGTAGCTATCCCAAATGACAATCCAGGACATGCCCTCCTTCCAGCACCAAATGGGATATATTCAAAGTTATTCCCCTTGTAGTCAATTGAGCTATCGTGGAATCTTTCCGGACAGAATCTCTCTGCTTCAGTCCAATAGTTGGGATCTCTTCCAATAACCCATGCGTTGATGAGAATGCGGGTTTTTTCAGGTATCTCATATCCATTAATCTGACATCTCTCTCTACATTCTCTTGGAGCTAACAATGGAGCTGGAGGGTGTAACCTTAGAGTTTCTTTGATAACTGCTTCCAAGAATTCTAGTTTTTCAAGTGCTGCCTCATCTACATATCCTTTTTTATCAAAGACCCGCCTCACCTCTGCTTGAGCCTTAACCATCACTCTTGGATTCTTTAGCAGTTCAGACATTGCCCATTCTGAAGTTGTAGCGGATGCATCAGTCCCGGCCAAGAAAATGTCCAGTATAACTGCTTTGATGTTGTCTATTGTGAAGGAGAAGTCTCCATCTTCCTGAAGATTCAATAGAATGTCTAAAATATTATCGGCATCACCAGAATCGATTCTTGATCTGTGAAGTCTATGTTCGTTGATTATGCTTTCAAGTATCTGATCGATTTCATGATGCATTCTCTCAAGTCGAGTCCTCATCCCACTGATGATATGAAAGAATATTATGTCTGGGAACATATCACCCAGACTGAAACCTGAGATAACCTCTATTAGTTCTCTTAAAAGTGGAACAAATGCTGCATGTCTCTCACTACTCCCACCAAATGCTGCCTTCAATGTGATTGCAAATGTTAAAGAAGTTAACATGTGGCTGAGGTTAACTTTTGATCTTGCCTTGAGAGAAATGGATTTAATGAACTCAAATGTCTCTTCTTCTCTGATTGGTCTAGTCGCTTGAACCCTTTTTCCACTTAAGACCTCCACTGTGTATATTTTACGCATCTGTCTCCAGTACTCTCCATGTGTCGCAAATAGAACATCTTTAAGATTATAGAACATGATATCCGCGGCAAGGCTGTAAGGTCTTTTGGCAAAATTAACGTCGTGTGTTTTCATTACTTCTTTTGCGTAATCTGACGAAGAGACAACAACAGTGGGAACTTGTCCTATTTGCAGGTACATAAATGGTCCGTACTTCTTCGCCAAATCGCGCAGTGCATGGTGGGGTAGAGAGCCAACCATTTGGTGAAGGTTTCCTATAAGAGGTAGCTTCCATGGCCCGGGAGGTAGTTTTGAGGTCGATTTGGATCTTTTCCCTATTTTCATGGCCATGAAAATAGAGAAGACGAAGCACAAAAGGATTGGGAATAATGAGGAAGATTGGAGTTCCATGGAGATGAGTTAGTAAAGATGAATTGTGAATTGGGATGAAGC

CL5885.Contig1_All
AACTAGTATGACATACACCCAAATATATAAACTACAAATATGTAACTACAATAAGTCCTCTGACGACGTATCCAAGTACTGCTGAAAACTAGGTAAAAGCTCATCCCTTACCTCCTACATATATATATTCGGTCAAGTGGCTGAGTTTGTTATTCAAAACATATTTTAGATACATAACTGAGATCATTTCAGTGAAGGGTAGTAAGGAGTTGGGATTAGGTAAAGGTCATCTTTTCTTCTAACCGTGACTGCAAATGATTCGGTCATGTCAAGATCTTCACCCTTCATTCCAGTAGGAAGTTTCCAATCAAAGTAGTACAACATTTGTGAAAGTGGAAGGTAAACATTTGCAAGACCAAATGCTATGCCAGGACATATTCTCCTTCCAGCACCAAACGGGGTGTATTCAAAATTAGTCCCCTTGTAGTCAATTGAATTATTGACGAATCTCTCTGGATAAAATGTTTCTGGATCAGTCCAATACTCGGGATCTCTTCCAATAGCCCAAGCATTCACAATAACTCTTGTTTTCGCTGGTATCGTGTAACCATTAATCTCACATTGCTCCAAACTTTCTCTTGGAACTAGTAAAGGCCCCGGAGGGTGTAGTCTTAGAGTTTCTTTGACGACCAATTTCAAATAGTTCAGTTCAGTAATGCCTGCTTCATCGACATTTCCTCTGGTATCGAAAACCTGTCTCACCTCGGCTTGTGCCTTCTTCAGTGTTCTTGGATTTTTGATCATTTCTGCAACAGCCCAATTAACAACCGTCGCGGATGTCTCACTTCCAGCACCAAACATGTCCTGAATTACTGATTTGATATTGTCGACAGTTAATGGAAACTCACCCCCTTCATGAAATTTCAAGAGAACATGGACTAGATCTTCCTCTGCGTCTAGTCTTCCAGTTTTTGAATCCATAATGTGTTGGTTGATAATTTTTTCAATAATCTCTTCACTTCGTTTATGTATCTTCTCGAATTTTGAGTTTACTCCAATAATCCAAGGAAGCCATTTCAAAGAAGGAAACAAATCTGAGACAATGAATCCTGATGCTAACTTTACGGCTTCCCTAACAAATGTTGCGAAGTCTTCTTGTCCACCATATGTCCGACCAAATGCAATCTTTGAAGTTAAGGTGTACGTTGATGAGTACAATTTTTCGGTCACGTTTATCGGTGATCCAGCATTTGAGCGAATCCATTCCATGAAATTCGACATCTCTTGCTCTCTTATTGGCCTATATGATTGGACACGTTTCGAGCTCAAAAGCTCTAGTGTGCAAATTTTCCGTAGTTGCCTCCAATATTCACCATATGGTGCAAACGCAATGTTAGTGTAATCATAAGTCAGGACTCTCATAGACTTTAGAGCTGGTCTCGAAGCAAAAACAAGGTCATGAGTTTTCATGACCTCTTTTGCATACTCTGCTGAAGAAGCGACCAATGTACCTGTCTCCCCAATTTGAAGGTGCATCAAGGGTCCATGCTTTTTGGCTAAGTCTCGTAGCGCTCGATGTGGTAGATCTTGTGCTAATTGATGTAGGTTTCCAATAAAAGGCAGCTTCCACGGCCCTGGAGGAAGATTTGAAGAACTTGATTTGGGTCTCATAACCATCTTCAGCACCACTAGAAAAAATAATAAAATGATGCTCGAAAGGATCGGGAAGGATGAGAGTTGGAGATCCATGAGGGAAAGGAAGCTTTTGATGGATTTGGAGCAAG

CL5885.Contig2_All
AAAATCTTCGCTCAACATTGACTAAACACATAATAATATTATTTATAACATATAACACAGGGAAACGTCTTCCATAACACTACCAAACAGACTTCCTTATTCCACATGCAATTGAGTTTCTAGACAAAACACTTGCCACTTCCTAATAATATTACATAAACACATGCGCGCGCGGCTGCGCTGAAAAATACAGACAAGAAATTTATATTATAGATAAACCAACAAGAACACAAGAGAGATATGTGGAGAAAATCCAGCATGGAACCTTGTGCTTGTTATCAACCGGAGAGCGAGCGATAAGGAGTTGGAACTAAGTACAGGTCATCTTTTGCTCTCATTGTTACATCGAAGCTTTCAATCATGTTGAGATCTTCAGGCTTCATTCCACCAGTGAAATTCCAGTCAAAATGGTACAACAGTTGTGACAGTGGAAACTCTACATTTGCAAGACCAAACGACATGCCAGGACACAACCTTCTTCCGGCACCAAATGGAGTATACTCAAAACTAGTCCCTTTGTAGTCAGCTGATTTATCGAGGAATCTCTCCGGATAAAAGCTTTCCGGTTCGGTCCAGTAGTTGGGATCTCTTCCAATAGCCCACGCGTTCACAATAACTTTGGTGTTGGCTGGTATCTCGTATCCATTGATCTCACATCGCTCCCAATTTTGTCTTGGAAGTAGGAAAGGCAACGGAGGATGAAGTCTTAGAGTTTCTTTAAGAACTAACTTCAAATATTTCAGCTCATGAACTCCTGTTTCGTCGACTCTTCCTCTGCTATCGAAAACTTGTCTCACCTCGGCTTGTACCTTTTTCATTACTCTTGGATTTTTCATCATTTCTCTCATAGCCCAATCGACAGTGGTCGCTGATGTTTCACCTCCAGCAACAAAAATGTCCTGAATTACCGATTTGATATTGTTAATACTCAATGGAAAGTCACCCTCCTCATGAAATTTCAAGAGAACATCAACCAGATCCTCATGTTCATCTTCATCTTCACCTTTTCCGGTTACTGGTTTCTTAACGTGTTGGTTTATAATGTTTCCAAGTAGTATGTCACCTTGTTTATGTAACCTTTCGGTTTTCCTGCCCTCGCCAATAATCCAATGAACCAATTTCAAGGAAGGAAACACATCCACGATATTGAATCCCGATGCTCTGTTTTGGGATGCCTTGGAATATTGGATGAATTCTTCATGTTCACCACGTCCACATGTCCTCCCAAATGCCACCTTTGAAACTAAGGCATATGTAGAAGAGTACAGTTTTTCCGTCAGGTTGATCGTTGATCCGGCATTCGAACCAATCCATTTGATTACATTCGACGTCTCTCGCTCTCTTATCGGCCTGAACGATTGAACACGTTTCACGCTCAAAAGCTCTATTGTGCAAATTTTCCTTAGTTGCCTCCAATACTCACCATATGGTGCAAAGGCAATGTCAGTGTGATCATAAGTCATGACTTTCATAGCATTTAAAAGAGGCCTCGAAGCGAAAGTAATGTCGTGAGTCTTCATCACCTCTTTTGCATAATCTGGTGAAGTAACAACAAGTGTTGGTACTTCCCCAAAATAAAGGTGCATCAAGGGTCCATGCTTTTTGGCTAAATTTTGTAGCGCTCGATGAGGTAGATCTTGTGCTAATTGGTGCAGGTTTCCGATTAAAGGTAGCTTCCATGGCCCAGGAGGCAGTTTTGAAGGCCTCAAAACTGACTTCAGCACCATTTGGATAAGTAAAATGATGCTCGAAAGGATCAGGAAGGACGAGAGTTGGAGATCCATGATGGAAAGAGTGTTGATGAATTTGGA

Acyltransferase:

CL2580.Contig2_All
TGGTGACTACTGAGGATTTTTTGTTGGCTGTTCAAGCCAATGTATTTGAATGTGGCGGAATGGCTATTGCAATATGCCTTACGCACAAGATTGTGGACGCAGGCTCTTTTTTTACATTCGTCAGAAAATGGGCTGCCATAGCTCGAGACTCAGACGACCGTGTGCTTCCGGACTTGACCATCGCGTCATCTCTTTTCCCTCCACGACGAGATTGTGTTTTGCCTACTTTCGAATTTCCTCGAGAAAAGTGCATGACAAGAAGGTTTGTTTTCAGTCCTTCGAGTCTCACGGCACTCAAAGCGAAGTGCACCTCTATAAACGTGCAACGCCCGACCAGAACAGAAGTGGTGGTGGCACTACTTTGGAAATGTCTAAT

CL5679.Contig1_All
CTCGAACACGTAGAGGTCACAAATACTACAAACACTAAAATGCCTTCTTCTTCTACCACTGTCATCTCCAAATGCACAATTCATCCAGACCAGAAATCCACCCTCAAGACATTGAAACTCTCTGTCTCTGACCTTCCTATGCTTTCCTGCCAGTACATCCAGAAGGGTGTTCTTCTTAATTACCCTCCTTACTCCTTTGAGGATCTCATTTTGTTCCTCAAGACCTCTCTCTCAGCATCCCTCTCTCACTTCCCGGCTCTCGCTGGCCGTCTCATAACAGACCAAGATGGCCATGTTCACATCTTATGTAATGATGCTGGAGTCGAATTCCTTGAAGCCAAGGCCAGACATTTAGACACGACCACGATTCTGTCACCAATTTATGTCCCTGACTGTTTCAAGGAGTTCTTCACTTTCGACAGGATGCTTAGCTATTCCGGCCACTCCAAGCCCTTGGTGGCTGTTCAAGTGACGGAATTAGCCGATGGTGTTTTCATCGGTTGCACTGTAAATCACGCGGTCACTGATGGAACCTCGTTTTGGCATTTCTTCAACACGTTCGCTGAAGTCTGTAAGGGAGCGAAGAAAATTTCGAATACGCCACAATTTAATCGCAACACAGTGTTTAACTCGCCGGCGGTGTTGGAATTCCCCGTTGGTGGACCAAAGGCGACAATCGCCTGCCACGAGCCGTTGCGAGAGAGGATCTTTCATTTTAGCAGAGAAGCGATCTTGAAGCTCAAATACAGAGCCAATAACGGTACTCTGTTACAGTGCGCAGAGATATTAGGGAAGCAATGTAACGACCGTTTGAAAGCCGTTAACGGAGAGGCAAACGGCAAGATAACTCCCGTTTCGGAAACTATACGAAAGAGCAATTGGACGTCGGAGATTTCTTCCTTTCAGTCTCTGAGCGCCCAGCTATGGCGCTCCGTGACACGTGCAAGAAAGCTCGCGCCGTCCAAAACGACCACGTTCCGAATGGCTGTAAACTGTCGACGCCGGCTCGAGCCGCAGCTCCACTCGTACTACTTCGGCAATGCGATACAGAGTATCCCCACCCTCGCTTCAGCGGGAGAGCTCCTGTCTCGCGATTTGTCCTGGGGAGCCGATCTTCTCCACAAAAACGTGGTGGCGCACGATGACGCGACCGTGCGACGCGGCATAAAAGATTGGGAGAGAGAACCGAGGGTTTTCCCGCTGGGGAATTTCGATGGGGCATCGATCACGATGGGAAGCTCGCCAAGATTTCCGATGTACGACAATGATTTTGGGTGGGGCCGGCCTGTTGCGGTGAGAAGTGGCAGGGCCAACAAGTTTGACGGTAAGATCTCAGCCTTCCCTGGGAGAGAAGGAAACGGAGCTGTCGATCTTGAAATTGTTTTGGCACCTTCTACGATGGCTGGGCTGGAGAGTGATCCAGAGTTCATGCAGTATGTATCAGCAATCAAATAATATATCTGGGCTTGTCATACAGGAACTTTAGTTGCATGGCGAAAGCCTCTGCATGTCCACTGTTGTGTTCCTCCACAAATCAAATTTCCGACTTGCTAAGCTTTATCTAG

CL5679.Contig9_All
AAAAAAACAAAATCATTTTCAAACATACCTTAAATATTGCAATAATTGGTCTCAATTCCCAATTGCTCAGTTAGAGACACCCGAATGTAAATAAATTCATAAGCTTCATATATCACGCATAATACATATGTAATTTTTTTGTACATATAACTCAACTAGATCTCTATTATAATAAGACTTTTGACTTTGAAAGTTATAAGCACTTTTGGTCAAAAGAGAGATTCAGACCAATCACAGGATTGCTGATACATACTGCATGAACTCTGGGTCACTCTCAAGGCCAGCCATCGTGGAAGGTGCCAAAACAACCTCAAGATCAACGGCTCCGTTTCCTTCTCTCCCAGGGAAGGCTGAGATCTTACCGTCAAACTTGTTGGCCCTACCACTTCTCACTGCAAGAGGCCGGCCCCACCCAAAATCATTGTCGAACATCGGAAATCTTGGCGAGCTTCCCATCGTGATCGATGCCCCATCGAAATTCCCCAGCGGGAAAACCCTCGGTTCTCTCTCCCAATCTTTTATGCCGCGTCGCACGGTCGCGTCATCGTGCGCCACCACGTTTTTGTGGAGAAGATCGGCTCCCCAGGACAAATCGCGAGACAGGAGCTCTCCCGCTGAAGCGAGGGTGGGGATACTCTGTATCGCATTGCCGAAGTAGTACGAGTGGAGCTGCGGCTCGAGCCGGCGTCGACAGTTTACAGCCATTCGGAACGTGGTCGTTTTGGACGGCGCGAGCTTTCTTGCACGTGTCACGGAGCGCCATAGCTGGGCGCTCAGAGACTGAAAGGAAGAAATCTCCGACGTCCAATTGCTCTTTCGTATAGTTTCCGAAACGGGAGTTATCTTGCCGTTTGCCTCTCCGTTAACGGCTTTCAAACGGTCGTTACATTGCTTCCCTAATATCTCTGCGCACTGTAACAGAGTACCGTTATTGGCTCTGTATTTCAACTTCAAGATCGCTTCTCTGCTAAAATGGAAAATCCTCTCGCGCAATGGCTCTTCACCGGAGAACGTCGCCTTTGGTCCACCGGCTGGGAATTCAAGCACTTCCGGCGAGTTAAACACTGTGTTGCGAGTAAATTCTGGAGTATTCGAAATTTTCTTCGCTCCCTTACAGACTTCAGCGAACGTGTTGAAGAAATGCCAAAACGAGGTTCCATCAGTGACCGCGTGATTTACAGTGCAACCGATGAAAACACCATCGGCTAATTCCGTCACTTGAACAGCCACCAAGGGCTTGGAGTGGCCGGAATAGCTAAGCATCCTGTCGAAAGTGAAGAACTCCTTGAAACAGTCAGGGACATAAATTGGTGACAGAATCGTGGTTGTGTCTAAATGTCTGGCCTTGGCTTCAAGGAATTCGACTCCAGCATCATTACATAAGATGTGAACATGGCCATCTTGGTCTGTTATGAGACGGCCAGCGAGAGCCGGGAAGTGAGAGAGGGATGCTGAGAGAGAGGTCTTGAGGAACAAAATGAGATCCTCAAAGGAGTAAGGAGGGTAATTAAGAAGAACACCCTTCTGGATGTACTGGCAGGAGAGCATAGGGAGGTCAGAGACAGAGAGTTTCAATGTCTTGAGGGTGGATTTCTGGTCTGGATGAATTGTGCATTTGGAGATGACAGTGGTAGAAGAAGAAGGCATTTTAGTGTTTGTAGTATTTGTGACCTCTACGTGTTCGAGGAAATGCCAGTGAGGAGCAAAGAGTATGGTTGGGTTTAAAT

Unigene21128_All
ATTTATGCGACGAAAACATATAGATTTGCTTGAAAACCCCTGCACTAACCTTGATGTGGTTATTGCACATTTCCAAAGAAGTGCTGTCACTGCTTCTGCTCTTGTGGGTTGTTGCACTCTTGTACTAGCGGTTTTAGCCTTCAGCTTTGCGATACTAGTAGAATTAAAAACAAACCTCTTCCTTGCACACTTGCCTCGACGACTAAAATCAAGCGGAGGCAATATTAACGAATTTTGTGGAGGAAGAAAATCTGATGGGACGAAAAATTCAGGATTATGCATTGCTGGAAATGACGACTCTCTAGCCGTGGAGAACCAACTCTTGACGAATGTGAAAAATGAGACTGCATCAGCTACCTTGTGGGAAA
