Additional file 1. Sequences in FASTA format corresponding to two putative low complexity regions found in the moringa chloroplast genome.

>NC_041432.1:8600-8800
TTTTTATTTACATTTATTAAAATAAAAGAAAATCTTAATTATAATATATTAATAATATAATATATCTTTTTATTATATAATATATCTTTTTATTATTTATTATTTATTTTTATATTATATTATTAATTTTTATTTTATAATAAAATTAATTTTTATTTTATAATAAATTATTTTATAAGAAATTTTATTATATTTTTTTT

>NC_041432.1:53800-54150 
TTATCTATTTTCATTATTTTTATTTTATTATTATATTCATTTTTATTTATTTTATTATTATATTATATTAAATTATTTATATTAAATTATTTATATTAAACATTTTTATTTATTTTATTTTTATTTATTTTATTATTATATTATATTAATAATATTATTTTATTATATTAATAATATTATTTTAATATTAATTATTTTAATATTTAATATTAATTATTTTAATATTAATTATTTTTTATTTTTAATTTTAAAATAAAATTATTAAATTAAAATTATTAAATAATAAATAAAAAATAAAATTTTTTTTATTATTTATATTTATATTTATATTATAAAAATAAAATATTATGT






