Additional file 4. Multiple sequence alignment of NUPT showing 100% identity with the chloroplast genome plus 100 bp flanking regions in four different versions of the moringa nuclear genome.
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AGTTTAGEAATGAGCATAACAGCCCTATTGTTECGATGGAGAGAGGAACCTACGATTAGC
AGTTTAGCAATFAGCATAPCAGCCCTATTGTTCCGATGGAGAGAGGAACCTACGATTAGC

AGTTTAGWAATGAGCATAACAGCCCTATTGT THCGATGGAGAGANGAACCTAGAT TAGC
AGTTTAGCAATuAuCATAACAuCCCTATTGTTCCGATGGAGAGAGGAACCTACGATTAGC
AGTTTAGCAATGAGCATAACAGCCCTATTGTTcCGATGGAGAGAGGAACCTACGATTAGC

* 80 * 100 * 120
TTTTTAGGAAATTTECAAAMGAACAATTTCAARGAAATCTTCCACGCAATCCTTCATCACT
TTTTTAGGAAATTTECAAANGAACAATTTCAARGAAATCTTCCACCAATCCTTCATCACT
TTTTTAGGAAATTTI{CAARSGAACAATTTCAASGAAATCTT
TTTTTAGGAAATTTECAAAMGAACAATTTCAARGAAATCTTCCACCAATCCTTCATCACT
TTTTTAGGAAATTTcCAAAtGAACAATTTCAALGAAATCTTcgaggaatccttcateagt

* 140 * 160 * 180
EETIE TEAA TEBACTEATTTTHC TEAR TCTTTEEEACCETEEITCCGTAGAGTAC
EETTCTEAATEACTEATTTTEC TCAR TCTTTECEGACCETEETTCCGTAGACTAC]

T@AATIRNC THAT T T T{eC TENNehNehNele T C T T T e NgNC8 TGN T C CGTAGAETAC
GETTGTEAATEGACTEATTTTEC TCAR TCTTTECGACCETEETTCCGTAGAETAC
ggttgTgAATgaCTgATTTTtCTcaa TCTTTtcgacCtTggtTCCGTAGACTAC

* 200 * 220 * 240
ATTAAATGTARAAAARTGGCTATAATAGAGTTTCTATTATTCATATTAABAGCTACTCT
ATTAAATGTATAAAAATfGLTATAATAGAGTTTCTATTATTLATATTAATAGLTAQTCT\

ATTERAATGTAAAAETGGCTATAATAGAGT TTCTATTATTCATAT TAARRECTACTCT
ATTAAAT@TATAAAAAT@G(TATAATAGAGTTTCTATTATTFATATTAATAG(TA(TCT*
ATTaAATGTAtAaAAaTGGCTATAATAGAGTTTCTATTATTCATATTAAtagCTACTCTA

—————————————————— 1 269

————————————————————— 1 269
G@AGEAATGTTTTTATGL(GTGUIAAEGATTTAAT"CTATCTATGTAGCTCCAGA 1 269
GARGEAATGTTTTTATGCGGTGCHAATGATTTAAT SRRt e 1 269

GaAGgAATGTTTTTATGCGGTGCaAAtGATTTAAT
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