Table S2. Prediction of epitopes of OprE, CupC2, PcrV proteins from BCPred, Bepipred server, and IEDB database, and Kolaskar and Tongaonkar option
	Database
	Protein
	Position
	Amino acid
	Epitope Probability

	BCPred
	OprE
	‎454          
	S
	‎2.495‎

	
	
	‎151          
	L
	‎2.462‎

	
	
	‎153          
	V
	‎2.452‎

	
	
	‎456          
	T
	‎2.393‎

	
	
	‎152          
	P
	‎2.340‎

	
	
	‎150          
	K
	‎2.309‎

	
	
	‎455          
	Y
	‎2.280‎

	
	
	‎154          
	V
	‎2.274‎

	
	
	‎234          
	Q
	‎2.252‎

	
	
	‎457          
	L
	‎2.239‎

	
	
	‎250          
	G
	‎2.160‎

	
	
	‎163          
	P
	‎2.151‎

	
	
	‎164          
	V
	‎2.126‎

	
	
	‎290          
	S
	‎2.087‎

	
	
	‎91          
	L
	‎2.075‎

	
	
	‎92          
	G
	‎2.075‎

	
	
	‎93         ‎
	V
	‎2.066‎

	
	
	‎453        
	V
	‎2.059‎

	
	
	‎249         
	L
	‎2.056‎

	
	
	‎378         
	V
	‎2.056‎

	
	
	‎379          
	P
	‎2.056‎

	
	
	‎350          
	T
	‎2.054‎

	
	
	‎351          
	D
	‎2.044‎

	
	
	‎313          
	Y
	‎2.030‎

	
	
	‎179          
	F
	‎1.988‎

	
	
	‎246          
	Q
	‎1.947‎

	
	
	‎113          
	V
	‎1.938‎

	
	
	‎233 ‎
	L          
	‎1.911‎

	
	
	‎259         
	P
	‎1.911‎

	
	
	‎452         
	I
	‎1.905‎

	
	
	‎162          
	L
	‎1.901‎

	
	PcrV
	‎145          
	Y
	‎2.673‎

	
	
	‎147          
	V
	‎2.496‎

	
	
	‎146          
	S
	‎2.401‎

	
	
	‎80          
	E
	‎2.365‎

	
	
	‎119          
	D
	‎2.346‎

	
	
	‎144          
	V
	‎2.325‎

	
	
	‎174          
	P
	‎2.224‎

	
	
	‎118          
	K
	‎2.183‎

	
	
	‎78          
	L
	‎2.176‎

	
	
	‎79         
	R
	‎2.176‎

	
	
	‎15         
	D
	‎2.138‎

	
	
	‎288          
	R
	‎2.112‎

	
	
	‎289          
	D
	‎2.112‎

	
	
	‎148          
	I
	‎2.071‎

	
	
	‎115          
	G
	‎2.069‎

	
	
	‎116          
	V
	‎2.069‎

	
	
	‎117          
	Y
	‎2.069‎

	
	
	‎149          
	Q
	‎2.060‎

	
	
	‎97          
	F
	‎2.024‎

	
	
	‎114          
	I
	‎1.978‎

	
	
	‎284          
	D
	‎1.917‎

	
	CupC2
	‎74          
	V
	‎2.413‎

	
	
	‎18          
	F
	‎2.373‎

	
	
	‎165          
	V
	‎2.306‎

	
	
	‎17          
	L
	‎2.260‎

	
	
	‎16         ‎
	L
	‎2.220‎

	
	
	‎73          
	F
	‎2.166‎

	
	
	‎164          
	V
	‎2.147‎

	
	
	‎166          
	E
	‎2.128‎

	
	
	‎72          
	P
	‎2.125‎

	
	
	‎109          
	L
	‎2.095‎

	
	
	‎108          
	R
	‎2.091‎

	
	
	‎15          
	L
	‎2.060‎

	
	
	‎33          
	V
	‎1.998‎

	
	
	‎57          
	Q
	‎1.971‎

	
	
	‎135          
	F
	‎1.960‎

	
	
	‎167          
	V
	‎1.960‎

	
	
	‎133          
	K
	‎1.903‎















	database
	protein
	N
	Start
	End
	Peptide
	Length

	Bepipred
	PcrV
	1
	5
	12
	NLNAAREL
	8

	
	
	2
	21
	31
	SAAPASAEQEE
	11

	
	
	3
	45
	54
	HAGQPLSEAQ
	10

	
	
	4
	65
	75
	ANPSAPPGQGL
	11

	
	
	5
	83
	93
	QARRQPGAQWD
	11

	
	
	6
	107
	111
	GRLDE
	5

	
	
	7
	122
	133
	QTQDGKRKALLD
	12

	
	
	8
	155
	268
	ALSAKQGIRIDAGGIDLVDPTLYGYAVGDPRWKDSPEYALLSNLDTFSGKLSIKDFLSGSPKQSGELKGLSDEYPFEKDNNPVGNFATTVSDRSRPLNDKVNEKTTLLNDTSSR
	114

	
	
	9
	285
	285
	S
	1

	
	OprE
	1
	26
	34
	QAVAAGFIE
	9

	
	
	2
	50
	65
	DNRNGTASPSKQEEWG
	16

	
	
	3
	73
	80
	QSGFTQGT
	8

	
	
	4
	96
	125
	DGGGRAGKSGLDRQPGTVFPLESNGEPVHD
	30

	
	
	5
	189
	215
	SKGRNSTDNRSLSIAGANGSSASSRDS
	27

	
	
	6
	226
	228
	KVN
	3

	
	
	7
	253
	260
	HNWQIGPG
	8

	
	
	8
	271
	302
	SSSDGKNGSRSGRADGYVSSGYYGSGVTKGEV
	32

	
	
	9
	315
	315
	V
	1

	
	
	10
	328
	349
	NGDSDFPFLNRGDGEGSTAYLI
	22

	
	
	11
	352
	361
	VQIGKFQRAG
	10

	
	
	12
	371
	378
	YDFATVGV
	8

	
	
	13
	391
	403
	DKIKTARGDQSEW
	13

	
	
	14
	416
	416
	G
	1

	
	
	15
	418
	418
	F
	1

	
	
	16
	433
	446
	GLPAAGSSNNQRDQ
	14

	
	CupC2
	1
	62
	70
	ADNGADKRE
	9

	
	
	2
	83
	85
	GGN
	3

	
	
	3
	87
	87
	Q
	1

	
	
	4
	96
	102
	GEGLPSD
	7

	
	
	5
	114
	121
	IPQKSASA
	8

	
	
	6
	139
	150
	DNLSGTSAEAPG
	12

	
	
	7
	155
	155
	R
	1

	
	
	8
	157
	160
	VRQG
	4

	
	
	9
	182
	195
	LKAGNASYVVDADM
	14

	
	
	10
	198
	199
	PK
	2

	
	
	11
	201
	201
	S
	1

	
	
	12
	203
	216
	RFEVKGTPPGVSGN
	14

	
	
	13
	224
	233
	DYGGLDKHSS
	10

	IEDB
	OprE
	1
	10
	17
	RLALAITA
	8

	
	
	2
	20
	31
	LGALAQQAVAAG
	12

	
	
	3
	39
	45
	SLTLRNF
	7

	
	
	4
	82
	94
	GFGVDALGLLGVR
	13

	
	
	5
	111
	116
	GTVFPL
	6

	
	
	6
	123
	132
	VHDFASLGLT
	10

	
	
	7
	145
	156
	GTLQPKLPVVTY
	12

	
	
	8
	178
	186
	DFTLVAGQL
	9

	
	
	9
	232
	238
	TLQYYYG
	7

	
	
	10
	245
	252
	KQHFLGLI
	8

	
	
	11
	258
	265
	GPGVLKTD
	8

	
	
	12
	285
	292
	DGYVSSGY
	8

	
	
	13
	308
	319
	SGLFTYTVSGHS
	12

	
	
	14
	321
	327
	GAGYQIL
	7

	
	
	15
	345
	355
	TAYLITDVQIG
	11

	
	
	16
	366
	381
	QVRYGYDFATVGVPGL
	16

	
	
	17
	384
	390
	NTIYLSG
	7

	
	
	18
	407
	415
	ISLAYVIPD
	9

	
	
	19
	431
	437
	RSGLPAA
	7

	
	PcrV
	1
	14
	24
	LDELLAASAAP
	11

	
	
	2
	38
	48
	SERIVLAHAGQ
	11

	
	
	3
	51
	66
	SEAQVLKALAWLLAAN
	16

	
	
	4
	74
	84
	GLEVLREVLQA
	11

	
	
	5
	96
	106
	EFLVSAYFSLH
	11

	
	
	6
	111
	123
	EDVIGVYKDVLQT
	13

	
	
	7
	137
	150
	ALTAELKVYSVIQS
	14

	
	
	8
	169
	182
	IDLVDPTLYGYAVG
	14

	
	
	9
	191
	197
	EYALLSN
	7

	
	CupC2
	1
	12
	20
	GGILLLFST
	9

	
	
	2
	31
	38
	TRVVLQAP
	8

	
	
	3
	42
	48
	AAILVRN
	7

	
	
	4
	71
	80
	VPFVITPALS
	10

	
	
	5
	106
	114
	VFRLNVQEI
	9

	
	
	6
	124
	129
	LQIALR
	6

	
	
	7
	131
	137
	RIKVFYR
	7

	
	
	8
	162
	167
	KSVVEV
	6

	
	
	9
	173
	183
	FHVSFANVKLK
	11

	
	
	10
	187
	194
	ASYVVDAD
	8



