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Additional file 1.  DNA sequences used for qRT-PCR primer design.
>MsSUS1_GenBank AF049487.1
TCCGCTTTACACCCCCCTTTCTTTTTTGCGTTCACTCTGTTTTCATAGTTGAAGATTTTCAATGGCTACAGAACGTTTGACTCGTGTTCATAGTCTCAAGGAGAGACTTGATGAAACCTTAACTGCTAATAGGAATGAAATTTTGGCCCTTCTTTCAAGGCTTGAAGCAAAGGGAAAGGGAATTTTGCAACACCATCAAGTGATTGCTGAGTTTGAGGAAATTCCTGAAGAGAGTAGACAGAAGCTGACTGATGGTGCATTTGGTGAAGTTTTGAGATCCACACAGGAAGCAATAGTTTTGCCACCATGGGTTGCACTTGCTGTTCGTCCAAGGCCAGGTATTTGGGAGTATCTGAGAGTGAATGTGCATGCTCTTGTTGTCGAAAATTTGCAACCTGCTGAGTTTCTCAAATTCAAAGAAGAACTTGTTGATGGAAGTGCTAATGGAAACTTTGTGCTTGAGTTGGACTTTGAACCATTTACTGCATCTTTCCCTCGTCCTACTCTCAACAAGTCAATTGGAAATGGTGTGCACTTCCTTAATCGCCATCTTTCTGCTAAACTCTTCCATGACAAGGAGAGTTTACATCCACTTTTGGAATTTCTCAGACTTCACAGCTACAAGGGAAAGACATTGATGTTGAATGACAGAATTCAAAACCCCGATTCTCTTCAACATGTTCTGAGGAAAGCTGAAGAGTATCTAAGCACAATTGATCCTGAAACACCATACTCAGAATTTGAACACAGGTTCCAGGAGATTGGTTTGG
AGAGAGGCTGGGGAGACACCGCAGAGCGCGTCCTCGAGTCTATCCAACTTCTCTTGGATCTTCTAGAGGCTCCTGACCCTTGCACCCTTGAGTCTTTCCTTGATAGAATCCCAATGGTCTTTAATGTTGTCATCCTTTCTCCTCATGGTTACTTTGCTCAAGATGATGTCTTGGGATACCCTGATACTGGAGGCCAGGTTGTTTACATCTTGGATCAAGTTCGTGCCTTGGAGAGCGAGATGCTCAGTCGCATTAAGAAACAAGGCTTGGATATCATCCCTCGCATTCTCATTATCACTCGTCTTCTCCCCGATGCAGTCGGAACTACTTGTGGCCAACGGCTTGAAAAGGTCTATGGAACTGAGCATTGCCACATTCTTCGAGTTCCCTTCAGAGATGAGAAGGGAATTGTTCGCAAGTGGATCTCACGATTTGAAGTCTGGCCATATCTAGAAACTTACACTGAGGATGTTGCTCATGAGCTTGCCAAAGAGTTGCAAAGCAAACCAGATCTGATTGTTGGAAACTACAGTGATGGAAACATTGTTGCCTCTTTGTTGGCACATAAATTAGGTGTCACTCAGTGTACCATTGCTCATGCACTCGAGAAGACTAAGTACCCCGAATCCGATATTTACTGGAAAAAATTCGAAGAGAAGTATCACTTCTCCTGCCAATTTACCGCTGATCTTTTCGCAATGAACCACACAGATTTCATCATCACTAGTACCTTCCAAGAGATTGCTGGAAGCAAGGATAAGGTTGGACAG
TATGAGAGTCACACTGCCTTTACTCTTCCAGGACTCTACCGTGTCGTGCACGGTATTGATGTCTTTGATCCAAAGTTCAACATTGTATCTCCAGGAGCTGATCAGACCATTTACTTCCCTTACACCGAAACTAGCCGCCGATTGACATCCTTCTACCCTGAAATCGAAGAGCTTCTTTACAGCTCAGTTGAGAATGAAGAGCACATATGTGTGCTGAAGGACCGCAACAAGCCAATTATCTTCACCATGGCAAGGTTGGACCGTGTGAAGAACATTACAGGACTTGTGGAGTGGTACGGCAAGAATGCCAAGCTTCGTGAGTTGGTGAACCTTGTTGTTGTGGCCGGAGACAGGAGGAAGGAGTCAAAGGACTTGGAAGAGATAGCTGAGATGAAGAAGATGTATGGCCTAATTGAGACCTACAAGTTGAATGGCCAATTCAGATGGATTTCCTCTCAGATGAACCGTGTCAGAAACGGAGAGCTGTACCGTGTGATTTGTGACACCAAGGGAGCTTTCGTGCAACCTGCCGTGTACGAAGCTTTCGGTTTGACAGTTGTTGAGGCCATGGCTACTGGATTGCCAACATTTGCAACTCTTAATGGTGGCCCTGCTGAGATCATTGTCCATGGCAAATCTGGATTCCACATTGATCCTTACCATGGTGACCGCGCTGCTGATCTCCTTGTTGAATTCTTTGAGAAGGTCAAAGCTGATCCATCTCACTGGGACAAGATCTCTCAAGGTGGTCTCCAACGTATTGAAGAGAA
GTATACATGGACAATTTACTCTCAGAGGCTTCTTACACTCACTGGTGTCTATGGCTTCTGGAAGCATGTGTCTAACCTCGACCGTCTTGAGAGCCGCCGCTATCTTGAGATGTTCTATGCTCTCAAGTACCGCAAATTGGCTGAGTCTGTGCCCCTAGCTGTTGAGTAATATTTGAGGCTTTGAAGAGTTAAATGAAGAAATGGAGAAACCGGCTTTGTTCTCTTATTTGGAGTCTTGTTTTGAGTTTTATAAATAAAAATGTCAATGATTTTGATTTTGTTAATTTAAGCTTTGGATAAAAAAATTGTCAATGTCTTTTTCTTTTGCATGATTTGAAATGTGATTGGGTGTTTTGCCCCATCAATTCAATTTTAAGCCGTGCCTTTATTGTTCATATTCTCCTTCAACTTTATTTTATCAAATTTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

>MsSUS2
AACCATTTTGTCTACGATTTTCCGTGGCTATAAGTCTCTGCTTTTGTGCTCTGCTCAACACGTCGCACTAATTATCACTCTCTTAACGTTTTGGTTTTATCCAACTTAGAAATTCCAATTCCAATTCCATTTGAGTCCAACTTCTGGTCAGTTCTGCAGTCTAGAAGAACAACACTGTGATCATCGTTATGTCTACGCAAGCTAAGTATGTTCGAGTTCCCAGTATCAGAGACAGAGTTCAAGATACTCTTTCTGCTCACCGTAACGAACTCATTTCTCTCCTTTCCAGGTATGTGGCTCAGGGGAAAGGGATCTTGCAACCTCATAATTTGATTGATGAGCTTGAAAACATCCTTGGTCAGGAGGATCATCTTAAAGATGGCCCCTTTGGTGAAATTATCAAGTCTGCACAGGAAGCCATAGTTTTGCCTCCTTTTGTGGCAATAGCAGTTCGTCCAAGACCTGGTGTTTGGGAATATGTCCGTGTTAATGTCTTTGAACTCAACGTCGAGCAATTGAGCATTTCTGAATATCTCAGCTTCAAAGAAGAACTTGTAGATGGAAAGATTAATGATAATTTTGTACTGGAGCTAGATTTAGAGCCATTTAATGCATCATTTCCTCGTCCAACCCGTTCATCATCCATTGGCAATGGTGTGCAATTTCTCAACCGCCACCTCTCGTCAAATATGTTTCGCAACAAAGATTGCTTGGAACCCTTGCTTGATTTCCTCCGTGCTCACACATATAAAGGCCATGCGCTGATGTTAAATGATAGACTACAAAACATTTCCAAACTTCAGTCTGCTTTGGTCAAGGCCGAGGATCATCTTTCTAAGCTTGCGCCTGATACACTCTATTCTGAATTTGAATACTTATTACAAGGAATGGGGTTTGAGAGAGGTTGGGGTGATACTGCTGCGCGGGTATTAGAGACGATGCATCTGCTGTTGGATATTCTTCATGCCCCTGATCCTTCTACACTAGAGACTTTTCTTGGGAGAGTACCAATGGTGTTCAATGTTGTTATATTGTCCCCACATGGCTTCTTTGGGCAAGCCAATGTCCTGGGATTACCTGATACTGGCGGACAGGTTGTTTATATACTCGATCAAGTGCGTGCCCTTGAGAATGAGATGCTCGCTCGGATCCAGAAACAAGGACTTGATTTCACTCCTAGAATTTTAATTGTTACTAGGTTAATACCTGATGCAAAGGGGACAACATGCAACCAGAGACTAGAAAGAGTCAGTGGCACTGATTATACACATATTTTGCGTGTTCCATTCAGATCAGAAAAAGGAATTCTCCGTAAATGGATCTCAAGGTTTGATGTCTGGCCTTTCCTGGAAACTTATGCAGAGGATGTTGCTAGTGAAATTTCTGCCGAGTTACAATGTTATCCTGATTTCATCATAGGAAACTACAGTGATGGGAATCTTGTTGCATCTTTATTGGCTTACAAAATGGGAGTTACCCAGTGCACAATCGCACATGCATTGGAGAAGACAAAATATCCAGATTCGGATATATATTGGAAGAAATTTGAGGACAAATACCATTTTTCATGTCAGTTCACTGCTGACCTAATAGCCATGAATAATGCTGATTTTATCATCACCAGTACATACCAAGAGATTGCAGGAACGAAGAATACTGTTGGCCAGTATGAGAGTCACACTGCTTTTACTCTTCCTGGACTTTATAGGGTTGTCCATGGCATTGATGTTTTTGATCCCAAGTTCAATATTGTCTCTCCTGGAGCAGATTTGACAATATATTTCCCCTATTCTGAAAAGGAGAAAAGACTCACAGCTCTGCATGGTTCAATTGAAAAGCTATTGTATGATACCGAGCAGACCGATGAGTACATCGGTTCTCTGGCAGACCGGTCAAAGCCTATAATCTTCTCCATGGCAAGGCTTGACAGAGTTAAAAACATAACTGGTTTGGTAGAAAGCTATGCTAAGAACAGCAAATTGAGGGAACTGGTCAACCTTGTCGTAGTAGCTGGTTATATTGATGTGAAGAAGTCCAGTGACAGAGAAGAAATTGCAGAGATTGAGAAGATGCATGATCTCATGAAGCAGTATAATTTGAATGGCGAGTTTCGGTGGCTTACTGCTCAAACAAATAGAGCACGTAACGGGGAGCTGTATCGTTACATAGCAGATACAAAAGGCGCTTTCGTTCAGCCTGCTTTCTATGAAGCTTTTGGACTTACGGTCGTAGAGGCCATGACTTGTGGGCTCCCTACATTTGCCACTTGCCATGGTGGTCCTGCTGAGATCATCGAGAATGGTGTATCAGGATTTCATATTGATCCTTATCATCCCGACAAAGCTTCAGAGCTATTACTTGAATTTTTCCAAAAAAGTAAGGAGGATCCAAACCATTGGAACAAAATATCTGATGGAGGTCTTCAAAGAATTTTTGAAAGGTACACATGGAAGATCTATTCTGAAAGGCTTATGACCTTGGCGGGTGTTTATAGTTTCTGGAAATATGTTTCCAAACTTGAAAGGCGCGAAACTCGACGGTATCTTGAGATGTTCTACATTCTTAAGTTCCGCGATTTGGCAAATTCTGTTCCACTAGCAACGGATGACGCAAATTAACCAGCTGATGTACGGCAGCTCTATGTTCTTATCAAGGACTGACAGCAGACAATAAGAGTCTTGTATGTATATAAAAGTCTGCTTCTTGTGTTGTAAATTAATGTTTTTCTGAGGACTTGAGGAATTTCATGGAAGCTTGTTTGTGTTAGCTTTCATTATATCAGAAATGCCGAGTACTGGGTTTTGATGTCTCTTGTATTGTTTTCCCTGAGACAAGCTTAATGAGATACGGGAATAAGATTGGTAAGAACAAACCATGCTAAATCTTTCACCTAACTTTGAACAAGTGAGTTCATTATCATGTGAAGGTGTATTTGGGTCACGGATTCTCTACTTTTAGGCCGGAAAAGTCACTTTGATGTTGTATAATCTCTCTCCCGTATTGCATGCATTTAGGGATGGGAATAGGCCAGGCCGGTTTACAGGGGCCTACGGCCTAGCCTAC

>MsSUS3
ATGGGGATAGAAACAGAAGAAATTAAAATATGAAGAAACATAGAATGAGGAACTCTTCAATCTTTCTCCAAATTTCA CTATAAAAAGGGGTTCCAAATTCTTCACTCTTCACACATTCATTCCCCATTTCATTTACTTGTGGCTTTATCATTCTTTTGCGTTTGGTTTCTACCTTGCTTTCCCTCATTCTTTGCCACCCTTTTCTTGTCTCATTCAATATTTGCTCTATTTCTTCATTAGGTTCTTGCATTTCAATTACAACAAGTTGAAGTTTTAAGCTTTTGAAGCAATGGCTAGTCTTACCCGTTCAACTTCTCTCCGTGAGAGGTTTGATGAATCTCTCACTGCTCACAGGATTGAAATTTTGGCCCTTTTGTCAAGGATTGAAGCAAAGGGGAAGGGAATCCTACAACACCATCAAGTAATTGCTGAGTTTGAAGAAATCCCTGAGGAGAAGAGGCAAAAACTAGTTAATGGAGCCTTTGGAGAAGTTTTGAGATCTACTCAGGAAGCTGTAGTGTTGCCACCATTTGTCGCTCTTGCTGTTCGTCCAAGGCCTGGTGTTTGGGAGTATCTGAGAGTTGATGTGCACAGCCTTGTTGTCGATGAACTTCGTGCTGCCGAGTATCTCAAGTTCAAGGAGGAACTTGTTGAAGGAAGTTCTAATGGTAACTTTGTGCTTGAGTTGGACTTTGAACCATTCAACGCCTCTTTTCCTCGACCAACTCTGAACAAGTCGATTGGAAATGGCGTCGAGTTCCTCAATCGTCATCTTTCTGCTAAGCTTTTCCATGGCAAAGAAAGCTTGCAGCCACTGTTGGAGTTCCTCAGGCTTCACAACTATAACGGAAAGACTATGATGGTGAATGACAGAATTCAAAATCTGAATTCTCTTCAACATGTTTTGAGAACTGCAGAAGATTATCTTCGCACAATTGCTCCCGAAACACCCTACTCGGAATTTGAACACAAATTCCAGGATAGTGGTTTGGAGAGAGGGTGGGGTGACACGGCCGAGCGTGTCCTTGAAATGATCCAGCTTCTGTTGGATCTTCTCGAGGCACCTGATCCTTTCACCCTCGAGAAATTCCTTGGAAGAATCCCTATGGTCTTTAATGTTGTCATCCTTTCTCCACATGGTTACTTCGCCCAAGATAATGTCTTGGGATACCCTGATACCGGTGGACAGGTTGTGTACATTTTGGACCAAGTTCGAGCCTTGGAGAACGAGATGCTCAGACGTATCAAGCAACAAGGCTTGGATATCAAGCCTCGCATTCTCATTATCACCCGTCTTCTCCCTGATGCAGTGGGAACTACTTGTGGTGAACGTCTTGAGAAAGTATACGATACCGAACATTGCCACATTCTTCGAGTTCCATTTAGAACAGAGAAGGGAATTGTTCGCAAATGGATCTCAAGATTCGAAGTCTGGCCCTACCTTGAGACTTTCAGTGAGGATGTTGCCAATGAACTTGCAAAGGAGTTGGAAGGAAAACCTGATCTGATCGTCGGAAACTACAGTGATGGAAACATCGTTGCCTCTTTGTTAGCTCATAAATTAGGCGTAACTCAGTGTACTATTGCTCATGCACTCGAGAAGACCAAGTACCCAGAGTCTGAACTTTACTGGAAAAAATTCGAAGACAAGTATCACTTCTCATGCCAATTTACTGCTGATCTTTTTGCAATGAACCACACGATTTTATTATCACAA

>MsSUS5
[bookmark: _GoBack]CTAGGATTGCCAGACACTGGAGGCCAGGTGGTATACATTCTTGATCAAGTAAGAGCATTCGAGGAAGAGTTACTCCAAAAGATTGAGTTGCAAGGCCTTAATGTGAAGCCTCAAATTCTTGTGGTTACACGTCTAATACCGAATGCAAAAGGGACAACATGTAACCAAGAACTTGAACCTATCATCAAAACTAAGCATTCACACATTCTTAGAGTCCCTTTCTGGACAGAGAAGGGAATTCTATCCCAATGGGTGTCGCGTTTCGATATCTATCCTTATTTAGAAAGATTTGCTCAGGATTCTACTACCAAGATTCTTGAACTTATGGATGGAAAACCTGACCTCATTATTGGAAATTATACTGATGGAAACTTGGTTTCATCCTTGATGGCTTCTAAACTTGGTGTAACTCAGGCAACCATTGCTCATGCTTTGGAGAAAACAAAATATGAAGATTCAGATGCTAAATGGAATAGTTTTGAAGAAAAGTATCACTTTTCAAGTCAGTTCACAGCTGATCTAATCGCAATGAATTCCGCTGATTTTATCATAACTAGTACTTACCAAGAAATTGCTGGAAGCAAGGATAGGCCAGGACAATATGAAACTCACACTGCATTTACCATGCCGGGACTTTGTCGCGTAGTCTCTGGCATCAATGTATTTGATCCAAAGTTCAACATTGCTGCTCCAGGAGCTGATCAATCTGTCTACTTCCCTTTCACCGAGAAGAAGCAAAGATTGACCACTTTTCAACCTGCCATTGAAGAATTACTTTATAGTAAGGTTGAAAATGAAGAACACATTGGATTTTTGGAAGACAAGAAGAAACCAATAATATTCTCAATGGCAAGGCTTGACAAAGTGAAAAACATCAGCGGCCTAGTCGAGTGGTTTGCGAAGAACAAGAGACTAAGAAGTTTGGTAAATCTTGTAATTGTTGGCGGATTCTTTGATCCGTCAAAATCCAAAGATAGAGAAGAAACAGAAGAAATCAAGAAAATGCATTACTTGATGAAAGAGTACAAACTGCAAGGTCAGTTCAGATGGATTGCGGCGCAAACTGATAGATATCGCAACGGAGAGCTTTACCGATGCATCGCGGATACAAAAGGAGCATTTGTTCAACCAGCATTGTATGAAGCTTTTGGTCTAACAGTGATTGAGGCAATGAACTGTGGATTACCAACTTTTGCAACAAACCAAGGTGGTCCAGCTGAAATTATAATTGATGGTGTCTCAGGTTTTCATATTGATCCTCATAATGGAGATGAATCAATCAACAAGGTTTCTGAATTTTTTGAGAAGTGCAAGACTAATCCTGAACATTGGAACATAGTTTCTAAAGCTGGTCTTCAAAGAATCAATGAATGCTATACATGGAAGATATATGCAAACAAAGTGTTGAATATGGGATCAATTTATGGGTTTTGGAGAAAGTTGAACAAAGAACAAAAGTTGGCAAAGGAAAGATACATACAAATGTTTTATAATCTTCAATTTAGGAACTTGGCAAGAAAGGTACCAATTCCTAAGGTACCCCAAGAACCTCAACCAATGTCAACAACTCCTGCCAAAAAAGCAGAAGTTACTTCCATGGGGCATGATGCAGTACAAGCAAAAGCTGAAGTACCTCAAACCCAGTTGTCATCATTACCACCCAAAATTGAATCTAAGCTAACATCAAGGGGTGAATCATCAAGTAAGGAACTAGCAGCAAAACAAAGTGGTGATCTTTATTCTGGATTACGTTGGTTGCTTCCAGGAATTGCTTTTATGTTCATCATTCATTATCTCTCAAAGTATTTGGAACATTTATTCACACGGGAGCAATAATCTCTAAGATGAAATCACAATCATATGTGGATGTAATTTTAGTTTTTACTTATTTGTATCTTTACCTTTTTATTTTAACTTTATTGTAAATGATTTCGGTGTACATAAGAAGTGTCATTTCCACAATACACATTTGGAATTAAATAGTGGCATTTGAAATCAATATATTA
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