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e
ZmPLATZ5  VVEF*—
ZmPLATZ15 MVEEF*
ZwPLATZ1 — ————
ZmPLATZ7T  TIVEL*—
ZmPLATZ11 IVEF*—
ZmPLATZ3  TVEY*—
ZmPLATZ13 IVEY*—
ZmPLATZ16 ——
ZmPLATZ4 ———
ZmPLATZ12 ——
ZmPLATZ10 ———
ZmPLATZ6 ~— ————
ZmPLATZ2 — ————
ZmPLATZ14 ——
ZmPLATZ9  ———
ZmPLATZ8  ————
ZmPLATZ1T ——

Supplemental Fig3 Amino Acid Sequence Alignment of ZmPLATZs.
Black shaded amino acids represent identical amino acid residues
and gray ones indicate the similar amino acid residues.



