Additional file 4. A summary of earlier studies that have identified two major Sect. Arachis lineages. The number of species, the genome type and the species belonging to the AA genome type are highlighted in bold.
	
	Number of species/genome type (species name)
	

	References
	Lineage II
	Lineage I
	Data type

	Gimenes et al., 2002a [1]
	5/AA (A. correntina, A. helodes, A. cardenasii, A. duranensis, A. kempff-mercadoi), 1/BB (A. ipaënsis), 1/AABB (A. hypogaea)
	1/BB (A. magna), 1/KK (A. batizocoi)
	RFLP 

	Jung et al., 2003 [2]
	2/AA (A. cardenasii, A. duranensis), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	1/BB (A. ipaënsis), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	Stearoyl-ACP desaturase gene sequence

	Jung et al., 2003 [2]
	2/AA (A. cardenasii, A. duranensis), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	1/BB (A. ipaënsis), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	Oleoyl-PC desaturase gene sequence

	Tallury et al., 2005 [3]
	5/AA (A. duranensis, A. kuhlmannii, A. hoehnei, A. kempff-mercadoi, A. herzogii), 1/DD (A. glandulifera), 1/FF (A. benensis), 2/KK (A. cruziana, A. batizocoi), 2/2n=18 (A. palustris, A. praecox)
	2/BB (A. williamsii, A. ipaënsis), 1/AABB (A. hypogaea)
	AFLP

	Tallury et al., 2005 [3]
	5/AA (A. duranensis, A. kuhlmannii, A. hoehnei, A. kempff-mercadoi, A. herzogii), 1/AABB (A. hypogaea)
	2/BB (A. williamsii, A. ipaënsis), 1/DD (A. glandulifera), 1/FF (A. benensis), 2/KK (A. cruziana, A. batizocoi), 2/2n=18 (A. palustris, A. praecox)
	trnT-F (chloroplast)

	da Cunha et al., 2008 [4]
	6/AA (A. hoehnei, A. schininii, A. kuhlmannii, A. cardenasii, A. microsperma, A. simpsonii)
	1/AA (A. duranensis), 2/BB (A. gregoryi, A. magna), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola), 1/KK (A. batizocoi)
	RAPD

	Bechara et al., 2010 [5]
	12/AA (A. simpsonii, A. hoehnei, A. correntina, A. villosa, A. cardenasii, A. duranensis, A. schininii, A. microsperman, A. stenosperma, A. kuhlmannii, A. linearifolia, A. helodes), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	4/BB (A. williamsii, A. ipaënsis, A. valida, A. magna), 1/DD (A. glandulifera), 2/KK (A. cruziana, A. batizocoi), 3/2n=18 (A. decora, A. palustris, A. praecox)
	ITS (1&2), 5.8s rDNA

	Friend et al., 2010 [6]
	8/AA (A. correntina, A. duranensis, A. herzogii, A. kempff-mercadoi, A. kuhlmannii, A. helodes, A. diogoi, A. hoehnei), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	4/BB (A. valida, A. magna, A. ipaënsis A. williamsii), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola), 1/DD (A. glandulifera), 2/FF (A. trinitensis, A. benensis), 2/KK (A. cruziana, A. batizocoi), 2/2n=18 (A. palustris, A. praecox)
	ITS

	Friend et al., 2010 [6]
	8/AA (A. correntina, A. duranensis, A. herzogii, A. kempff-mercadoi, A. kuhlmannii, A. helodes, A. diogoi, A. hoehnei), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	4/BB (A. valida, A. magna, A. ipaënsis, A. williamsii), 1/DD (A. glandulifera), 2/FF (A. trinitensis, A. benensis), 2/KK (A. cruziana, A. batizocoi), 2/2n=18 (A. palustris, A. praecox)
	trnT-F (chloroplast)

	Wang et al., 2011 [7]
	14/AA (A. hoehnei, A. diogoi, A. correntina, A. villosa, A. cardenasii, A. simpsonii, A. duranensis, A. schininii, A. microsperma, A. kempff-mercadoi, A. stenosperma, A. kuhlmannii, A. linearifolia, A. helodes), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola)
	4/BB (A. williamsii, A. ipaënsis, A. valida, A. magna), 1/DD (A. glandulifera), 2/KK (A. cruziana, A. batizocoi), 3/2n=18 (A. decora, A. palustris, A. praecox)
	ITS

	Moretzsohn et al., 2012 [8]
	14/AA (A. cardenasii, A. schininii, A. hoehnei, A. duranensis, A. kuhlmannii, A. microsperman, A. simpsonii, A. stenosperma, A. villosa, A. correntina, A. kempff-mercadoi, A. diogoi, A. helodes, A. linearifolia), 1/BB (A. valida), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola), 1/DD (A. glandulifera), 3/KK (A. cruziana, A. krapovickasii, A. batizocoi)
	4/BB (A. williamsii, A. gregoryi, A. magna, A. ipaënsis), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola), 3/2n=18 (A. decora, A. palustris, A. praecox)
	3 introns

	Moretzsohn et al., 2012 [8]
	14/AA (A. cardenasii, A. diogoi, A. linearifolia, A. kuhlmannii, A. helodes, A. kuhlmannii, A. stenosperma, A. kempff-mercadoi, A. microsperman, A. simpsonii, A. duranensis, A. villosa, A. correntina, A. hoehnei), 1/BB (A. valida), 1/DD (A. glandulifera), 1/FF (A. benensis), 3/KK (A. cruziana, A. krapovickasii, A. batizocoi), 3/2n=18 (A. decora, A. palustris, A. praecox)
	1/AA (A. schininii), 5/BB (A. gregoryi, A. magna, A. williamsii, A. ipaënsis, A. valida)
	SSRs

	He et al., 2014 [9]
	3/AA (A. diogoi, A. duranensis, A. stenosperma)
	1/BB (A. ipaënsis), 1/DD (A. glandulifera)
	7 gene-related sequences

	Leal-Bertioli et al., 2014 [10]
	2/AA (A. stenosperma, A. duranensis)
	2/BB (A. ipaënsis, A. magna), 1/KK (A. batizocoi)
	16 intron sequences

	Yin et al., 2017 [11]
	3/AA (A. helodes, A. diogoi, A. villosa), 1/AABB (A. hypogaea)
	1/KK (A. batizocoi) 
	Chloroplast genome

	The present study
	6/AA (A. correntina, A. stenosperma, A. villosa, A. duranensis, A. hoehnei, A. chacoensis [= A. diogoi]), 2/AABB (A. hypogaea, A. monticola), 1/KK (A. batizocoi)
	2/AA (A. cardenasii, A. helodes), 1/BB (A. ipaënsis)
	Chloroplast genome
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