
10 20 30 40 50 60 70

TTACATTCTTCGTTCCCGAAACGGATTCTATCAAATATTTTACATTTTCTATGATCATCTTTATTTCAGGTATTC

ACGGATTCTATCAAATATTTTACATTTTCTATGATCATCTTTATTTCAGGTATTCnad4L(1>303)

TTACATTCTTCGTTCCCGAAACGGATTCTATCAAATATTTTACATTTTCTATGATCATCTTTATTTCAGGTATTC

gDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

TTACATTCTTCGTTCCCGAAATGGATTCTATCAAATATTTTACATTTTCTATGATCATCTTTATTTTAGGTATTT

cDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

80 90 100 110 120 130 140 150

GGGGAATTCTCCTTAATAGACGAAATATTCTTATTATGTCAATGTCAATTGAATYAATGTTATTAGCTGTGAATT

GGGGAATTCTCCTTAATAGACGAAATATTCTTATTATGTCAATGTCAATTGAATCAATGTTATTAGCTGTGAATTnad4L(1>303)

GGGGAATTCTCCTTAATAGACGAAATATTCTTATTATGTCAATGTCAATTGAATCAATGTTATTAGCTGTGAATT

gDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

GGGGAATTCTCCTTAATAGACGAAATATTCTTATTATGTTAATGTCAATTGAATTAATGTTATTAGCTGTGAATT

cDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

160 170 180 190 200 210 220

TGAACTTTTTGGTCTTTTCTGTTTCTTCGGATGATATGATGGGTCAATTATTTGCTTTATTGGTCCCAACGGTGG

TGAACTTTTTGGTCTTTTCTGTTTCTTCGGATGATATGATGGGTCAATTATTTGCTTTATTGGTCCCAACGGTGGnad4L(1>303)

TGAACTTTTTGGTCTTTTCTGTTTCTTCGGATGATATGATGGGTCAATTATTTGCTTTATTGGTCCCAACGGTGG

gDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

TGAACTTTTTGGTCTTTTCTGTTTCTTTGGATGATATGATGGGTCAATTATTTGCTTTATTGGTCCTAACGGTGG

cDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

230 240 250 260 270 280 290 300

CAGCTGCGGAATCTGCTATTGGGTTAGCCATTTTCGTTATTACTTTCCGAGTCCGAGGGACTATTGCTGTAGAAT

CAGCTGCGGAATCTGCTATTGGGTTAGCCATTTTCGTTATTACTTTCCGAGTCCGAGGGACTATTGCTGTAGAATnad4L(1>303)

CAGCTGCGGAATCTGCTATTGGGTTAGCCATTTTCGTTATTACTTTCCGAGTCCGAGGG

gDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

CAGCTGCGGAATCTGCTATTGGGTTAGCCATTTTCGTTATTACTTTCCGAGTCCGAGGG

cDNA-nad4L-start.ab1(138>421) 

Supplementary 2. gDNA and cDNA sequence comparison of  editing site nad4L-2



310 320

CTATTAATAGCATTCAAGGTTAA

CTATTAATAGCATTCAAGGTTAAnad4L(1>303)




