
10 20 30 40 50 60 70

ATGGAGGGTTTCAAAGTCATCGGTGCTGGAACTGCTACAATTGCTTTAGCTGGAGCTGCTGTCGGTATTGGAAAGATA

ATGGAGGGTTTCAAAGTCATCGGTGCTGGAACTGCTACAATTGCTTTAGCTGGAGCTGCTGTCGGTATTGGAAAGATAatp9(1>222)

80 90 100 110 120 130 140 150

GACAGTTCGTTGATCCATTCATTAGCACGGAGTCCGGAATTGGATACGTCATTGTTTGGTTATGCTATTTTRGGCTTT

GACAGTTCGTTGATCCATTCATTAGCACGGAGTCCGGAATTGGATACGTCATTGTTTGGTTATGCTATTTTAGGCTTTatp9(1>222)

GGAGTCCGGAATTGGATACGTCATTGTTTGGTTATGCTATTTTGGGCTTT

gDNA-atp9-stop.ab1(25>161) 

GGAGTCCGGAATTGGATACGTCATTGTTTGGTTATGCTATTTTGGGCTTT

cDNA-atp9-stop.ab1(24>160) 

160 170 180 190 200 210 220 230

GCTCTAACCGAAGCTATTGCMTTGTTTGCCCTAATGATGGCCTTTTTGATTTCATTCGTATTCCGACCTCTTTTTCAG

GCTCTAACCGAAGCTATTGCCTTGTTTGCCCTAATGATGGCCTTTTTGATTTCATTCGTATTCCGAatp9(1>222)

GCTCTAACCGAAGCTATTGCATTGTTTGCCCTAATGATGGCCTTTTTGATTTCATTCGTATTCCGACCTCTTTTTCAG

gDNA-atp9-stop.ab1(25>161) 

GCTCTAACCGAAGCTATTGCATTGTTTGCCCTAATGATGGCCTTTTTGATTTCATTCGTATTCCGACCTCTTTTTCAG

cDNA-atp9-stop.ab1(24>160) 

240

GGATACCCC

GGATACCCC

gDNA-atp9-stop.ab1(25>161) 

GGATACCCC

cDNA-atp9-stop.ab1(24>160) 

Supplementary 3. gDNA and cDNA sequence comparison of  editing site atp9-223




