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TCD10:
CAGTTTTGATTATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTAAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACCAGATTTCCCAACCAAGGGCTGCAAAA
TCD17:
CAGTTTTGATTATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTGAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACCAGATTTCCCTAACAAGGCTGCGGAAAA
TCD27:
CAATTTTGATTATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTGAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACCAGATTTCCTAACACGGCTCTGCCAAAA
TCD28:
CATTTTGATTATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTAAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACCAGATTTCCCTAAACAAGCTGCAAAACACTC
TCD42：
CTTTTTGATATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTGAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCCAATACCTCCACATAATTTTAGCAGAAGTAATTGGATGCAACTGGTATATTTTGATAGATAATCCCAGAGTTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAGGGACAAAATTTCCTACCAAGGG
TCD53：
CAGTTTTGATTATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTGAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACCAGATTTCCCTAACAAGGCTGCGGAAAA
TCD54：
CTTTTTTGATATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTAAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACAAAATTTCCTAACCCAAGGGGTGCGGAAAAAATATAT
TCD58：
ATTTAGAATTTGATATTCGATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACCAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTGAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCATTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAAGGACCAGATTTCCC
TCD59：
CATTTTGATATTCATGAGTGTTATAGCTGGACGTGCTCTTCCTGATGTTAGAGATGGTTTAAAGCCAGTTCATAGAAGAATATTATATTCAATGAGTGAGTTAAATTTAACTCCAGATAAACCATACAGGAAGTCAGCTCGTATTGTTGGGGACGTTTTAGGTAAGTACCATCCTCATGGAGATATTGCTGTTTATTATGCTATGGTAAGAATGGCACAAGATTTTTCAACTAGAGCACTTTTAGTAGATGGTCATGGTAACTTTGGTTCTGTTGATGGGGATTCACCAGCTGCTATGCGTTATACAGAAGCTAAAATGAGTAAATTATCATTAGAACTACTGAGAGATATTGAAAAGGAAACTGTAGACTTTAAACCAAACTTTGATGAGTCGTTAAAAGAGCCTTCAGTATTGCCAGCTAGATATCCTAATTTATTAGTAAATGGCTCAAATGGTATAGCTGTTGGTATGGCAACTTCAATACCTCCACATAATTTAGCAGAAGTAATTGATGCAACTGTATATTTGATAGATAATCCAGAGTGTAGTGTAGATGATTTAATAAAATTTGTTCAG
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TCD58:
GGGGGCATTTGAGAGTTAGTTGATAGTGTAACAGTTGATGAACTGGGGTCTTTCCTAGAAGAAAACCCAGCAACAGCAAGAATAATAGTTGATAAAGCTTTAAGAGCACAAAGAGCTAGAGAAGCTGCAAAAAAAGCAAGAGAATTAACAAGAAGAAAAAGTGTATTGGAAAGTACATCTTTACCTGGAAAACTTGCAGATTGTGCAGAAAAAGATCCATCTAAAAGTGAAATATTCTTAGTCGAAGGGGATTCAGCGGGAGGTTCAGCTAAACAAGGTAGAGATAGAAATAGTCAAGCTATACTTCCATTAAGAGGTAAAATACTTAATGTTGAGAAATCAAGACTAGATAGGATATTATCTTCAGATGAAATAAAAAATATGATAACAGCTTATGGTTGTGGTATTGGAGAAGATTTTGATATAGATAAGGCTAGGTATCATAAAATTATAATTATGACCGATGCTGATGTAGAATGGGAGCCCCAACCAAAA
