ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp)

ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178
10767 bp




ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp)

ATAD-3 in pCFJ1178

10862 bp




maph-1.1::GFP repair template (10528 bp)

Q

=

(3]

L)

o

=

Q

=

| S

o

©

a 5

£ X
S

o

F1

(&)

-

-

1

=

=

1]

£

sgey getd <\

axo1 4

d1n, ¢ yg-oun

7500




Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp)

Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1
9407 bp




Pbeta actin DLG-1::

mCherry (9662 bp)

e

7500

Pbeta actin DLG-1::mCherry

9662 bp

5000

25'00




pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp)

pBT331 (Prgef-1::BirA)
8349 bp

BirA <\

Birh




pJJR50 (3425 bp)

fwg

M13-

P
P>,

C] LacZ alphg

009,

pJIR50
3425 bp

é@be

2500

1500




4000

PMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp)

()}
(W)
/

ote®

pMB37 (Prps-27::BirA) ‘

3909

5000

v M13-rev

5164 bp




pMB41 (N-term Avi-2xTEV-GFP) (5052 bp)

1
5000

pMB41 (N-term Avi-2xTEV-GFP)
5052 bp




05

4o, o

R

PMB43 (4876 bp)

v M13-rev
v LacO

pMB43
4876 bp

25.00




pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp)

1
6000

pMB71 (Pelt-2::BirA)
7993 bp

2%?0

elt-2 promoter

% %

D4

N, S

e @ i@
‘ MYC-tag ZQ

MYC-tag 1 4

4000




PMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi) (5052 bp)

1
5000

o
g&

4909

pMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi)
5052 bp




pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp)

LacO s
) M13-rev %

) pwre

Sgee
m‘bm\

OOISV

pMB73 (Pwrt-2::BirA)
5999 bp

0051




pMB76 (7778 bp)

'\“’“m
s
° 5
pMB76 - i
o S
7778 bp s S
o
1
“
«
koS
A
e 7P 4
APV
%y \W
(@\s‘v Grp Grp
Fp GFp G
Tsiteq GFPO ,bmq@

4%00




pPMB77 (5784 bp)

LacO
) M13-rev %9

ot

pMB77
5784 bp S-
(8
Q
&
le GFP Oé‘g é”&
Cosgum ] @
Avi tag<4
2 TEV sites

3
%00




ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp)

gcaaaagaccaggaaccgtaaaaaggecgegttgetggegtttttccataggetecgeccecctgacgagecatcacaaaaatcgacgetcaagtcagaggtggegaa
cgttttctggtecttggeatttttecggegecaacgaccgcaaaaaggtatecgaggeggggggactgetegtagtgtttttagetgegagttcagtetecacegett
ColEl origin

| | | | |
20 40 60 80 100

acccgacaggactataaagataccaggegtttcccectggaagetcectegtgegetetectgttecgaceetgecgettaccggatacctgtecgecttteteect
tgggctgtectgatatttctatggtccgcaaagggggaccttcgagggagecacgegagaggacaaggetgggacggegaatggectatggacaggeggaaagaggga
ColEl origin

| | | | |
120 140 160 180 200

tcgggaagegtggegetttctcatagetcacgetgtaggtatctcagtteggtgtaggtegttegetccaagetgggetgtgtgcacgaacccccegttcageecga
agcccttcgecaccgecgaaagagtatcgagtgegacatccatagagtcaagecacatccageaagegaggttcgacccgacacacgtgettggggggcaagteggget
ColEl origin

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

ccgectgegecttatcecggtaactatcgtettgagtccaaccecggtaagacacgacttatcgecactggeagecagecactggtaacaggattagecagagegaggtatg
ggcgacgcggaataggecattgatagcagaactcaggttgggecattetgtgetgaatageggtgaccgtegteggtgaccattgtectaategtctegetecatac
ColEl origin

| | | | |
340 360 380 400 420

taggcggtgctacagagttcttgaagtggtggectaactacggetacactagaaggacagtatttggtatetgegetctgetgaagecagttaccttecggaaaaaga
atccgccacgatgtctcaagaacttcaccaccggattgatgecgatgtgatcttectgtcataaaccatagacgegagacgactteggtcaatggaagectttttet
ColEl origin

| | | | |
440 460 480 500 520

gttggtagctcttgatccggcaaacaaaccaccgetggtageggtggtttttttgtttgcaagecagecagattacgegcagaaaaaaaggatctcaagaagatecttt
caaccatcgagaactaggccgtttgtttggtggegaccatcgecaccaaaaaaacaaacgttegtegtctaatgegegtetttttttecctagagttcttctaggaaa
ColEl origin

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

gatcttttctacggggtctgacgctcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatecttttaaattaaa
ctagaaaagatgccccagactgegagtcaccttgettttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttectagaagtggatctaggaaaatttaattt
ColEl origin

| | | | |
660 680 700 720 740

aatgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttggtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagegatctgtctatttcgttca
ttacttcaaaatttagttagatttcatatatactcatttgaaccagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagt
AmpR

760 780 800 820 840



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 857-1819 bp)

tccatagttgectgactccccgtegtgtagataactacgatacgggagggcttaccatctggecccagtgetgecaatgataccgegagacccacgetcaccggetcec
aggtatcaacggactgaggggcagcacatctattgatgctatgecctcccgaatggtagaccggggtcacgacgttactatggegetctgggtgegagtggecgagg
AmpR

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

agatttatcagcaataaaccagccagccggaagggecgagegcagaagtggtcectgecaactttatecgectccatccagtctattaattgttgecgggaagetagag
tctaaatagtcgttatttggtcggtcggecttcccggetegegtcttcaccaggacgttgaaataggeggaggtaggtcagataattaacaacggeccttcegatcete
AmpR

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

taagtagttcgccagttaatagtttgecgcaacgttgttgeccattgectacaggecatcgtggtgtcacgetegtegtttggtatggettcattcagetecggttcccaa
attcatcaagcggtcaattatcaaacgcgttgcaacaacggtaacgatgtccgtagcaccacagtgecgagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggecaagggtt
AmpR

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

cgatcaaggcgagttacatgatcccccatgttgtgcaaaaaageggttagetcecttceggtectecgategttgtcagaagtaagttggecgecagtgttatcactceat
gctagttccgctcaatgtactagggggtacaacacgttttttcgeccaatcgaggaageccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagta
AmpR

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

ggttatggcagcactgcataattctcttactgtcatgccatccgtaagatgettttctgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgegge
ccaataccgtcgtgacgtattaagagaatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgecg
AmpR

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

gaccgagttgctcttgecccggegtcaatacgggataataccgegeccacatagcagaactttaaaagtgetcatcattggaaaacgttctteggggcgaaaactctcea
ctggctcaacgagaacgggccgcagttatgecctattatggegeggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagecccgettttgagagt
AmpR

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

aggatcttaccgctgttgagatccagttcgatgtaacccactcgtgecacccaactgatcttcageatcttttactttcaccagegtttetgggtgagcaaaaacagg
tcctagaatggegacaactctaggtcaagctacattgggtgagecacgtgggttgactagaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgecaaagacccactegtttttgtece

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

aaggcaaaatgccgcaaaaaagggaataagggegacacggaaatgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctea
ttccgttttacggegttttttcecttattcccgetgtgectttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagt

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700

tgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgegecacatttcceccgaaaagtgecacctgacgtctaagaaaccattattateatg
actcgcctatgtataaacttacataaatctttttatttgtttatccccaaggegegtgtaaaggggettttcacggtggactgeagattctttggtaataatagtac

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 1820-2782 bp)

acattaacctataaaaataggcgtatcacgaggecctttegtctegegegttteggtgatgacggtgaaaacctetgacacatgecagetecceggagacggtcacage
tgtaattggatatttttatccgecatagtgectecgggaaagecagagegegcaaagecactactgecacttttggagactgtgtacgtegagggectetgecagtgteg

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

ttgtctgtaageggatgecgggagecagacaageccgtcagggegegtcagegggtgttggegggtgteggggetggettaactatgeggeatcagageagattgtac
aacagacattcgcctacggecctegtctgttegggeagtecegegecagtegeccacaaccgeccacagecccgaccgaattgatacgeegtagtetegtetaacatg

| | | | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

tgagagtgcaccatatgcecggtgtgaaataccgcacagatgegtaaggagaaaataccgcatcaggegecattcecgecattcaggetgegecaactgttgggaagggega
actctcacgtggtatacgccacactttatggegtgtctacgcattectecttttatggegtagtceccgeggtaageggtaagteccgacgegttgacaaccctteecget
< LacZ alpha <3

| | | | | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

tcggtgegggectettegetattacgecagetggegaaagggggatgtgetgecaaggegattaagttgggtaacgecagggttttcccagtcacgacgttgtaaaac
agccacgcecggagaagcegataatgeggtegaccgetttececctacacgacgttecgetaattcaacccattgeggtcccaaaagggtcagtgetgeaacattttg

3« LacZ alpha I
|

| | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

gacggccagtgaattatcaactatgtataataaagttgeggeccattaggtcagacaaaaatttctgatctttaaaccttattgattaaaactaatttttgeccgac
ctgccggtcacttaatagttgatacatattatttcaacgecgggtaatccagtctgtttttaaagactagaaatttggaataactaattttgattaaaaacgggetg

< rightrecombless2 =«

2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

ttttttgacacatgcactagacgcttgtactcaaaatttggaaaccttgectcaaatccactactcagatatgacagtagecatcgataattgaaccattatectgaaa
aaaaaactgtgtacgtgatctgcgaacatgagttttaaacctttggaacgagtttaggtgatgagtctatactgtcatcgtagetattaacttggtaataggacttt

| | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

tccectttectgteecggtteattttccaattttttcaacggtggaagaaggggcaaattttataccaaaacgtctecgtttatgacccaccccctatgeaaaataa
aggggaaaggacagggccaagtaaaaggttaaaaaagttgecaccttettececgtttaaaatatggttttgecagaggcaaatactgggtgggggatacgttttatt

| | | | |
2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

acggctctgggagaaatagtacagaaaacgeggagectgettgattecttctecgaggegacaaaaaacgcatcattegtattgtaagatgeatgtgtggetggecet
tgcegagaccctcetttatcatgtettttgegecteggacgaactaaggaagaggetecgetgttttttgegtagtaagecataacattctacgtacacaccgaccgga

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

cttttgaattttactggttttttatatttctactaatatttcgaaaaattttgtaagtaaatcattgattacgtttacaaaaatttagaaacatttcaaaatgatta
gaaaacttaaaatgaccaaaaaatataaagatgattataaagctttttaaaacattcatttagtaactaatgcaaatgtttttaaatctttgtaaagttttactaat

|
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 2783-3638 bp)

cttctaaattaattatatttacaggttagttcgagttacttatgaccttccaatccgecatateccgecaaggacgctccaattaattttttagaattattttttaac
gaagatttaattaatataaatgtccaatcaagctcaatgaatactggaaggttaggeggtataggeggttectgegaggttaattaaaaaatcttaataaaaaattyg

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

acatgtattattttttaacaataaattattcatgaaatcatcaaatgtatatgttctactataatatttaggtcaaactatagaaaagaaatccttgtttttggaac
tgtacataataaaaaattgttatttaataagtactttagtagtttacatatacaagatgatattataaatccagtttgatatcttttctttaggaacaaaaaccttg

2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

aaaggagttcagatcctgtgcatttgatcttggatccacatctttggtccatgggaaagettggecactgatcaagaaggattcttcaaatatctaaaattgecgget
tttcctcaagtctaggacacgtaaactagaacctaggtgtagaaaccaggtaccctttcgaaccgtgactagttcttcctaagaagtttatagattttaacggecga

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

gcecgtagaattccatcagttttccagagttttagtgaaaatttgecatcccgttagaaacaatctacacaacggtaaaaaggacccattatttttaccgtacegttt
cgggcatcttaaggtagtcaaaaggtctcaaaatcacttttaaacgtagggcaatctttgttagatgtgttgecatttttectgggtaataaaaatggecatggeaaa

| | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

tcctttatggeectctatgcaaaaaattatagegtggaggggcagtacagaataataaagtgtgagaaaaaaaactgetctgegagaaatagtacagcaaacgegga
aggaaataccgggagatacgttttttaatatcgcacctcccegteatgtettattatttcacactettttttttgacgagacgetetttatcatgtegtttgegect

3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

gcatgcttgattctatccactttgtacaagaaagectgggttaatacgactcactagtgggeagatcttegaatgecateGegegeaccgtacgggatgcacggaagat
cgtacgaactaagataggtgaaacatgttctttcgacccaattatgetgagtgatcacccgtctagaagettacgtagCgegegtggecatgecctacgtgecttcta

X atad-3 UTR «
| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

tctgaaattattgtttttcaggatttctgatattgaaaattgtggtttctagetttttattgttgettttetggaaatattaggectaaaagetcataaacgtttaat
agactttaataacaaaaagtcctaaagactataacttttaacaccaaagatcgaaaaataacaacgaaaagacctttataatccgattttcgagtatttgcaaatta
« atad-3 UTR «

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

ttcaattgatttcttattttctgaaaaaaccatatattgeccagetttttecttcttacctgtgcataaacagaaagacctctecggectcccgeaagttttttgttt
aagttaactaaagaataaaagacttttttggtatataacggtcgaaaaaggaagaatggacacgtatttgtctttctggagaggecggagggcgttcaaaaaacaaa
« atad-3 UTR <

| | | | |
3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 3639-4494 bp)

cagtatccatttgatcgttttaatcgaacatttgggctgaaaattattttttttgetttttctcttcagaagectttcaaaatatgaaaaattgaagtgcaacaaaag
gtcataggtaaactagcaaaattagcttgtaaacccgacttttaataaaaaaaacgaaaaagagaagtcttcgaaagttttatactttttaacttcacgttgttttc
atad-3 UTR

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

cgattattagttagtattacattaaaatgaagagtttctttattaacaaaaaaaaaacaataatctttcactctacttaaattactacacaaaaactaaataaaaat
gctaataatcaatcataatgtaattttacttctcaaagaaataattgttttttttttgttattagaaagtgagatgaatttaatgatgtgtttttgatttattttta
atad-3 UTR

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

gactgacctagaaaataaggggaaaacgaaaaaaaacaatagaaaaacaagggcctaattgaattatctaaaaaaattatattatcagcaaaatttctgattaagaa
ctgactggatcttttattccccttttgettttttttgttatetttttgttcccggattaacttaatagatttttttaatataatagtcgttttaaagactaattett
atad-3 UTR

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

tgaaattacgaaattaccggaagtttgaagatttcagaaaagaaaaaacaacaaaaaaacgtaaatagaaaacaatagagtatcatgaacaaggaaatgaatatttt
actttaatgctttaatggeccttcaaacttctaaagtcttttecttttttgttgtttttttgecatttatecttttgttatctcatagtacttgttectttacttataaaa
atad-3 UTR

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

gaaacgtacgttaTCTCTTCAACGTAGTTCCGAACTTGACTTCTTGGTTACGAGCTTTCAATTGCTCCTTCTCAAGCCATTCCATCTTATGTTCATGTTGAACCATT
ctttgcatgcaatAGAGAAGTTGCATCAAGGCTTGAACTGAAGAACCAATGCTCGAAAGTTAACGAGGAAGAGTTCGGTAAGGTAGAATACAAGTACAACTTGGTAA
atad-3

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

GCGTCAGCAGTATTACGATCAACGATAGCCTCGGTGAGCACTCCGGTTTCAGATGCATATGCAGAAGCTTGCCATCCGATGACAAGTTTACTCAATTCTCTTCCACT
CGCAGTCGTCATAATGCTAGTTGCTATCGGAGCCACTCGTGAGGCCAAAGTCTACGTATACGTCTTCGAACGGTAGGCTACTGTTCAAATGAGTTAAGAGAAGGTGA

atad-3
| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

CATTCCAGATGTCTTTTTGGCAACTTCATTACACTTAGCAACCCAATCAAAGTTATCGAGTTTCAGTCGTTGAGAACGAGATCCACTAGTTGCTGGAGTGACGATGT
GTAAGGTCTACAGAAAAACCGTTGAAGTAATGTGAATCGTTGGGTTAGTTTCAATAGCTCAAAGTCAGCAACTCTTGCTCTAGGTGATCAACGACCTCACTGCTACA
atad-3

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

GCTCGTTGAAGTATTGCAGAAGAATTCGTTCACGTTCTTCCATTCCTGGCAGTGTGAATTCGACAAGCTGATCGAAActgaaaagaataataaattctgttttttat
CGAGCAACTTCATAACGTCTTCTTAAGCAAGTGCAAGAAGGTAAGGACCGTCACACTTAAGCTGTTCGACTAGCTTTgacttttcttattatttaagacaaaaaata
atad-3

4,400 4,420 4,449 4,460 4,480



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 4495-5350 bp)

ttaaaaaaaaggattacCGATCGTTAACTGCCCAATCGAACTGCTCTGGCTGATTAGAAGCCACGACAAGCATGAACTTTCTCGACTGCTCTCCAGTTCTGAAGAGG
aattttttttcctaatgGCTAGCAATTGACGGGTTAGCTTGACGAGACCGACTAATCTTCGGTGCTGTTCGTACTTGAAAGAGCTGACGAGAGGTCAAGACTTCTCC
atad-3

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

AAAGCGTTGAGAGCTGCACGTGTGTCTTCAGACATTCCATTCTTTGATCTCTTTTGCAAAAAAGCGTCAGCTTCGTCAATAAAAACAATCAACCCTTTGCGACTTTT
TTTCGCAACTCTCGACGTGCACACAGAAGTCTGTAAGGTAAGAAACTAGAGAAAACGTTTTTTCGCAGTCGAAGCAGTTATTTTTGTTAGTTGGGAAACGCTGAAAA
atad-3

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

TGAAGCCCAGTCGAATACTTTATGAATTGCAGATACTCCATCACGTCCAAGTGGAGCAATATCTCCTCCAGTGAGAACTGCGTAATCGAGTCCGGAATGTTGAGCCA
ACTTCGGGTCAGCTTATGAAATACTTAACGTCTATGAGGTAGTGCAGGTTCACCTCGTTATAGAGGAGGTCACTCTTGACGCATTAGCTCAGGCCTTACAACTCGGT
atad-3

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

AACTCTTTGCGAAAAGTGTCTTTCCGGTTCCTGGTGGTCCGTAGAACATTACATTACGGAAAAGTCCATTATTTCTCTTTGTGTTTGAGGTGGTAATGGCAATATCA
TTGAGAAACGCTTTTCACAGAAAGGCCAAGGACCACCAGGCATCTTGTAATGTAATGCCTTTTCAGGTAATAAAGAGAAACACAAACTCCACCATTACCGTTATAGT
atad-3

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

CGAAGACGACGTTCCAAAGCAGGTGGTAATACAACTCCATTCAGTGGATCCTTCTTCTGACGAGTCATCATTTGAACACTTTTAATTGGGTGTTTGAGTACTTCAAG
GCTTCTGCTGCAAGGTTTCGTCCACCATTATGTTGAGGTAAGTCACCTAGGAAGAAGACTGCTCAGTAGTAAACTTGTGAAAATTAACCCACAAACTCATGAAGTTC
atad-3

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

TGGAGTGATTCTGGATGTTTCTCTTACAAGACTTGGTTTTCCGAGACGAGATTCGATGTATCTTGCGGTGACTCCAGTTCCTCGTTTAGCGGTATACCAGCCGACAG
ACCTCACTAAGACCTACAAAGAGAATGTTCTGAACCAAAAGGCTCTGCTCTAAGCTACATAGAACGCCACTGAGGTCAAGGAGCAAATCGCCATATGGTCGGCTGTC
atad-3

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

CCAAAGCAGTCAATCCTCCTACTGCAGCAGCGATTTTCGTTTTATCATTCAAAAATTGATTGAGTCCAGAACCGATAAGTTCTCCACTGGTTTTAATTTTTTCAATG
GGTTTCGTCAGTTAGGAGGATGACGTCGTCGCTAAAAGCAAAATAGTAAGTTTTTAACTAACTCAGGTCTTGGCTATTCAAGAGGTGACCAAAATTAAAAAAGTTAC
atad-3

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

ACAGTTTTTCGGTTCTCTTCTTCGTGAAGCTTCATTTGCTCTAAGTTTACATCTCTGTTATCTCGAGCAGCCTTTGCCCTGGCTCTGGTCTCTGCGTCAATTTTCTC
TGTCAAAAAGCCAAGAGAAGAAGCACTTCGAAGTAAACGAGATTCAAATGTAGAGACAATAGAGCTCGTCGGAAACGGGACCGAGACCAGAGACGCAGTTAAAAGAG
atad-3

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 5351-6206 bp)

GAGCTCGTATTTGTGTTTTAATGCTAACTCATGCTCAATAGTTTGCTTGCGAAGTTGTTCCTGCTTCTTGACAGACTCTTCTTGTTTTCGGAGGCTTTCTTCCTGCA
CTCGAGCATAAACACAAAATTACGATTGAGTACGAGTTATCAAACGAACGCTTCAACAAGGACGAAGAACTGTCTGAGAAGAACAAAAGCCTCCGAAAGAAGGACGT
atad-3

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

TTCTAGCTTTCATGGCAAGCTCCTCTTCGGCTCTCTTTCTGGCCAATTGATCTTGATATTCAGCACGctgaaattatttagttgttatgtattcagatgtttggaaa
AAGATCGAAAGTACCGTTCGAGGAGAAGCCGAGAGAAAGACCGGTTAACTAGAACTATAAGTCGTGCgactttaataaatcaacaatacataagtctacaaaccttt
atad-3

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

aattacCGAATGCGCATGTTTAGTCTCTTCTCCCAAAGTCTTCCTCCGTTCTTCTTCAGCAACACGAATGTGCTCTGATTTCATATTGGCCAATTGAGCTTCGATCT
ttaatgGCTTACGCGTACAAATCAGAGAAGAGGGTTTCAGAAGGAGGCAAGAAGAAGTCGTTGTGCTTACACGAGACTAAAGTATAACCGGTTAACTCGAAGCTAGA
atad-3

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

TCTTGGTCTCGTTCTCGACCTCTTTTTGGCGTGTAACTTCTTGCATTCTCGACAATTCAAGAGCTTCTTTGGCATTTGGAAATTTCTCTAGATCACGAGCAGCCTTG
AGAACCAGAGCAAGAGCTGGAGAAAAACCGCACATTGAAGAACGTAAGAGCTGTTAAGTTCTCGAAGAAACCGTAAACCTTTAAAGAGATCTAGTGCTCGTCGGAAC
atad-3

| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

GCGGCACGCTCCAAAGCTGTTGAGTCGAAGGAATATGCCATTTTGCTGTTTCCCTCTTGCCGTTGGCCTTGACCTGGTTGTTGTGGACCGCCAGGAGCAGCACCTGC
CGCCGTGCGAGGTTTCGACAACTCAGCTTCCTTATACGGTAAAACGACAAAGGGAGAACGGCAACCGGAACTGGACCAACAACACCTGGCGGTCCTCGTCGTGGACG
atad-3

| | | | | |
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

TTGAAAATCATCCGGAATCTGCGGAGTAGCGTTTTTTTGAACACCAAATAACCAAGACATctgaaagaatagattgaagettgggatggtgcaaaaatattctaagg
AACTTTTAGTAGGCCTTAGACGCCTCATCGCAAAAAAACTTGTGGTTTATTGGTTCTGTAgactttcttatctaacttcgaaccctaccacgtttttataagattcec
atad-3 Patad-3

| | | | |
5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

aatattgattaaaggaaatgatttatatatgtacttatgccaaagtatgaaacaataatttctttaaaggaatgaaattcggagagactttgtgtaateccttgaaga
ttataactaatttcctttactaaatatatacatgaatacggtttcatactttgttattaaagaaatttccttactttaagectctctgaaacacattaggaacttcet

Patad-3
| | | | |
6,000 6,020 6,040 6,060 6,080

aaacgtagtattaaaacagagttgcaaccttttcagtaaaattagatgatgcaaaacagattttccggetcattttccctgaatttaaaggacctgecgtcaaaaaa
tttgcatcataattttgtctcaacgttggaaaagtcattttaatctactacgttttgtctaaaaggeccgagtaaaagggacttaaatttectggacggecagtttttt
Patad-3

6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 6207-7062 bp)

gacctgccgtcgttataattcacgaatttctattttttgaaacacattctgcattgaaaaataaactttaaaaaattaaattaagattgttggaaaaaaacagaaat
ctggacggcagcaatattaagtgcttaaagataaaaaactttgtgtaagacgtaactttttatttgaaattttttaatttaattctaacaacctttttttgtcttta
Patad-3

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

cgctaaggcagattatgctccaatgacattttctgacgecatttctcgatatcgtaaagtgegecagegttcaaaggecacatctgaggecccacgaaaaggggagea
gcgattccgtctaatacgaggttactgtaaaagactgecgtaaagagetatageatttcacgeggtcgecaagttteccggtgtagactceecggggtgettttecectegt
Patad-3

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

gaacgaaaaggggatctgcaaaaaggggatctgcgaaaaggggagatacggaaaggggagatacgaaaaggggagcaacgaaaaggggatctggeactgtgecaaac
cttgecttttccectagacgtttttccectagacgetttteccectetatgectttecectetatgettttecectegttgettttececctagaccgtgacacggtttg
Patad-3

| | | | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

gctatttttctcgaagaaaacgatacaacgattgtcgegaatacgcagaatactgatgttccgecgatcacgactgagaaatgatattaatacccaggaaatgegte
cgataaaaagagcttcttttgctatgttgctaacagegettatgegtcttatgactacaaggeggetagtgetgactctttactataattatgggtectttacgeag
Patad-3

6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

aaggaaatattaaagaattattatgattattacgaagtctttccgtattctaaatgctcacgacaatccaccgaagtcatcaacaacgacaaagecgggaaactect
ttcctttataatttcttaataatactaataatgcttcagaaaggcataagatttacgagtgetgttaggtggcttcagtagttgttgetgttteggeectttgagga
Patad-3

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

gtttgaaagccgegccaaaagacacacacgtcacgagtgttacagtactaccacacatgcacatcaaaccccaacacgtcgacaccgegcaaggaaatcegtcactte
caaactttcggecgecggttttctgtgtgtgcagtgetcacaatgtcatgatggtgtgtacgtgtagtttggggttgtgcagetgtggegegttectttagecagtgaag
Patad-3

| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

ttcgttttactcccggaccggecaggtcgecatgttaaatatgagetttctcatttttatcattcaacggatttatcagtaataaattatataattctaccacttttga
aagcaaaatgagggcctggecgtccagegtacaatttatactcgaaagagtaaaaatagtaagttgectaaatagtcattatttaatatattaagatggtgaaaact
Patad-3

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940

acctataccgatccgaaacatggtgecatcggetcCCCGGGCCtagttctagacattctctaatgaaaaaatctttcagttgaaattgaaaatgagttaaagttggag
tggatatggctaggctttgtaccacgtagccgagGGGCCCGGatcaagatctgtaagagattacttttttagaaagtcaactttaacttttactcaatttcaaccte
Patad-3 C. briggsae unc-119(+) region

6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 7063-7918 bp)

tttttattgaaaacagatttccgtgtgattagtgtttttagegagtgtgacaggacagecgaaaaaatatagaaacaaggggggaactgaaaagettaggaatgeatt
aaaaataacttttgtctaaaggcacactaatcacaaaaatcgctcacactgtcctgtegettttttatatetttgttccccecttgacttttegaatecttacgtaa
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160

gaacatgagaaggggaaggggaaggaacaaactagacaggaattattggaatttaatcacatttggagttttttttctattcgacagaataattatccagaacattt
cttgtactcttccecttececttecttgtttgatectgtecttaataaccttaaattagtgtaaacctcaaaaaaaagataagetgtcttattaataggtettgtaaa
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

ttgtattaaatatttatgcatcatatgagtagtcggetttgttgtgcatgacgagtttgttatcgacgaaatagaagetgtcagaacgagtctegtttggattgttg
aacataatttataaatacgtagtatactcatcagccgaaacaacacgtactgctcaaacaatagetgetttatcttcgacagtcttgetcagagcaaacctaacaac
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

atcatgtcgtccactgaaaaagagattagtcttttgaattgtactttttagaataatgactcactgagttgttgagagagttgagggaactcatagatatgttcaca
tagtacagcaggtgactttttctctaatcagaaaacttaacatgaaaaatcttattactgagtgactcaacaactctctcaactcecttgagtatctatacaagtgt
C. briggsae unc-119(+) region

7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

gttgtttcgtgaattcggaatacagaatccgaattcaaagtcaaaacacttcagaaggegatctttgaagaagtgacgttcgatcattcggaaatgatggattggga
caacaaagcacttaagccttatgtcttaggcttaagtttcagttttgtgaagtcttccgetagaaacttettcactgecaagetagtaagectttactacctaacect
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

tgtctectactttgaattccacagttgectecgaccgttttgagtttcaaaaagtttggagcaaatctataacgecacgtatettgecgactectgtggegactcatea
acagaggatgaaacttaaggtgtcaacgaggctggcaaaactcaaagtttttcaaacctegtttagatattgegtgecatagaacggetgaggacaccgetgagtagt
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

ttctcetgategttctecggtttggegatctecgaaaageacttgetcagtgtccagatcacggatttggaacttggtgaactecgatgttatagatgttcgecagatgg
aagaggactagcaagaggccaaaccgctagagettttcgtgaacgagtcacaggtctagtgectaaaccttgaaccacttgagetacaatatctacaagegtctacc
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,720 7,740 7,760 7,780 7,800

ggagcataagaatcctaaatttatgttttaaactgaaatccaaagggagcaagataccttgagtgattcccggaagtgectaaaacgtegttcggagtgatttgaget
cctecgtattcttaggatttaaatacaaaatttgactttaggtttccctegttctatggaactcactaagggecttcacgattttgecagecaagectcactaaactega
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,820 7,840 7,860 7,880 7,900



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 7919-8774 bp)

ttcttecgcaagetccgattecgttgtgattecttgtteggtgettggtggtggecgtggecatctggaaatatggaaaagttcaacaaaaagaaaagagaaaagaatg
aagaagcgttcgaggctaaggcaacactaaggaacaagccacgaaccaccaccggecaccgtagacctttataccttttcaagttgtttttettttectettttettac
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
7,920 7,940 7,960 7,980 8,000 8,020

aaatcggatatcaagagttagttgageggtttctctagttttetgagtctcacctgegacgggaaggtecgecgagecgggtggaatcgatCgttgttgeteggettt
tttagcctatagttctcaatcaactcgccaaagagatcaaaagactcagagtggacgetgeccttecageggeteggeccaccttagetaGecaacaacgagecgaaa
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,040 8,060 8,080 8,100 8,120

catatcggtttggttggaageggctgaaaacggaaagaagtggaagaaggaaaagagtgtggtgtgacaggaaaatggtaattagagggtgeccaaataaccagetat
gtatagccaaaccaaccttcgecgacttttgectttecttcaccttettecttttetcacaccacactgtecttttaccattaatcteccacggtttattggtegata
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,140 8,160 8,180 8,200 8,220

attttgtttttttttgaaaacatttttaaaaagaaaaatacgataatgatatcagatggatttccggaaaactggtatgaaaaatttcaacctttttgagtacatgt
taaaacaaaaaaaaacttttgtaaaaatttttctttttatgctattactatagtctacctaaaggecttttgaccatactttttaaagttggaaaaactcatgtaca
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
8,240 8,260 8,280 8,300 8,320 8,340

aatcaaaatacactttgtaaattatcatttttattgaaactccaccatttttctatttataacgctaataatttgaaaaagaaacctAttgecgaaccgeggggtgaa
ttagttttatgtgaaacatttaatagtaaaaataactttgaggtggtaaaaagataaatattgegattattaaactttttctttggaTaacgettggegecccactt
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,360 8,380 8,400 8,420 8,440

tcccaaaaacgaatgegttttggtggagtgattgattcgaatcgaagaagaaaaagaagaagacgtggaatagagagcetcactcttaaccgagecagecacacaccgac
agggtttttgcttacgcaaaaccacctcactaactaagecttagettecttectttttcttecttectgecaccttatctectecgagtgagaattggetegtegtgtgtggetg
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
8,460 8,480 8,500 8,520 8,540 8,560

agaaaaaaaaatgaaatgaatgagggtcttcttcttcttcttcttcgaatgattgacagaaatgggaaaaagaggaagattgagaagggaaaaaggaaggagaaaag
tctttttttttactttacttactcccagaagaagaagaagaagaagettactaactgtctttaccetttttetecttctaactettecctttttecttectetttte
C. briggsae unc-119(+) region

8,580 8,600 8,620 8,640 8,660

aagcagaagaagacgtcagagaggagaggaacgagcggaaaagcagegggegcaagtcatagaagtageagagetggggagaagaagacactatccaagaaaggaat
ttcgtcttecttctgeagtetetectetecttgetegecttttegtegeecgegttcagtatettecategtetegaccectettettetgtgataggttetttectta
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,680 8,700 8,720 8,740 8,760



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 8775-9630 bp)

gacgagagagtatgcaaaggggtatagggtgcagacagaataggaacagaataacagatgatgagccaagaagagttgaaaagggcgatgaatttgtcatgtaactt
ctgctctetcatacgtttccccatatcccacgtetgtcttatecttgtettattgtetactacteggttettetcaactttteccgetacttaaacagtacattgaa
’ C. briggsae unc-119(+) region '
| | | | | |
8,780 8,800 8,820 8,840 8,860 8,880

aatttgggtcaatttgagcatgatgaattgaaatcatcccttgttgggagttaataaccggtttgttatcagaaaccctgtaatagaagggegecctaactttgage
ttaaacccagttaaactcgtactacttaactttagtagggaacaaccctcaattattggccaaacaatagtctttgggacattatcttcccgegggattgaaacteg
’ C. briggsae unc-119(+) region '

| | | | |
8,900 8,920 8,940 8,960 8,980

caattcatcccggtttctgtcaaatatatcaaaaagtggtcaactgacaaattgtttttgatattataataaacattttatccgttaacaattttcgaatacttttt
gttaagtagggccaaagacagtttatatagtttttcaccagttgactgtttaacaaaaactataatattatttgtaaaataggcaattgttaaaagcttatgaaaaa
’ C. briggsae unc-119(+) region '

| | | | |
9,000 9,020 9,040 9,060 9,080

acaaggacttggataaattggctcaaagagectgettttttgtacaaacttgaattcaaaaacgcagaactcgtactgttggatgectgtgtageggtectctattg
tgttcctgaacctatttaaccgagtttctcggacgaaaaaacatgtttgaacttaagtttttgegtcttgageatgacaacctacggacacatcgecaggagataac

| | | | | |
9,100 9,120 9,140 9,160 9,180 9,200

atttttgctattttttgataattttactgtaaattatgagttattccaattaacattcctagctaaatgtaagttagegaccaattttttagcaaccccattttatg
taaaaacgataaaaaactattaaaatgacatttaatactcaataaggttaattgtaaggatcgatttacattcaatcgetggttaaaaaatcgttggggtaaaatac

9,220 9,240 9,260 9,280 9,300

acttttcagaatatcgcctactgggtcaacgacacttgtttggaactaagggtcttcccaattttttttaaatcttcataggettgacagaatcagggttcttcaag
tgaaaagtcttatagcggatgacccagttgetgtgaacaaaccttgattcccagaagggttaaaaaaaatttagaagtatccgaactgtettagteccaagaagttce

| | | | |
9,320 9,340 9,360 9,380 9,400

cagctttgagagggaatcaattgcaacatttgatgttaaatttatattttttatagttctectggtgaaatggggaccaccgcaaagececttttatgtttttaactt
gtcgaaactctcccttagttaacgttgtaaactacaatttaaatataaaaaatatcaagagaccactttaccectggtggegtttcggggaaaatacaaaaattgaa

| | | | | |
9,420 9,440 9,460 9,480 9,500 9,520

gaataaaatcttgtattaaattgtgatttatagatctgtatgggtaatttgaaggaaaagaaagggagetcccaaaagtgecttacagatccaggeccaataaatgt
cttattttagaacataatttaacactaaatatctagacatacccattaaacttccttttctttccctecgagggttttcacggaatgtctaggtecgggttatttaca

9,540 9,560 9,580 9,600 9,620



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 9631-10486 bp)

aaactattgggcagtagtatggcaaaaatcgtgeggaatttgaaaaacctagaattaaaataaatattcaacacaaatgttcgagatattttaagttcggagtgtat
tttgataacccgtcatcataccgtttttagcacgecttaaactttttggatcttaattttatttataagttgtgtttacaagectctataaaattcaagectcacata

| | | | |
9,640 9,660 9,680 9,700 9,720

atctagaacatattgtacaagtaggtctacgggatcgtctacgggaaaatttgatttcctcgaagatgtatttaatgaattctctaatgttgecaggtetttgtattt
tagatcttgtataacatgttcatccagatgccctageagatgeccttttaaactaaaggagettctacataaattacttaagagattacaacgtccagaaacataaa

| | | | | |
9,740 9,760 9,780 9,800 9,820 9,840

gacagaatgttggtttttgaaacttattcgccataattgettggetactacatgtctecatgecattgacactatectgtactcgaaatttgttaagtaactacccac
ctgtcttacaaccaaaaactttgaataagcggtattaacgaaccgatgatgtacagagtacggtaactgtgataggacatgagetttaaacaattcattgatgggtyg

| | | | |
9,860 9,880 9,900 9,920 9,940

cgtccacttatgacgagagggtcaattaaggtcactccacaaaagtaaatttgaaaacacatgagaaaaagtgatctgaattcecttgaagtggetaaaacaaagea
gcaggtgaatactgctcteccagttaattccagtgaggtgttttcatttaaacttttgtgtactctttttcactagacttaagggaacttcaccgattttgtttegt

| | | | |
9,960 9,980 10,000 10,020 10,040

gatgagggatacgacgtatgcgactactgagagataaggtcgaaacttgataaggatgetgettacctgettagecaagtttcttegecacaggagaaagtgacaaget
ctactccctatgetgecatacgetgatgactctctattccagetttgaactattectacgacgaatggacgaatcgttcaaagaagegtgtectetttcactgttega

10,060 10,080 10,100 10,120 10,140 10,160

aaactatcaaattcatctaaaacctcaaaaaattattttggatgaaataatgttttattttgagcaacgcataaggcaaagaataaattaaaggegatcegettage
tttgatagtttaagtagattttggagttttttaataaaacctactttattacaaaataaaactcgttgegtattcegtttcttatttaatttecgetaggegaatceg

10,180 10,200 10,220 10,240 10,260

ggcgagttccgtectcgaagaagattectecatcgatggegeagtactttggacagattccacgetctectggggttectggtggtecgactggtectggetgtect
ccgctcaaggeaggagettettctaaggaggtagetaccgegtcatgaaacctgtctaaggtgegagaggaccccaaggaccaccaggetgaccaggaccgacagga

10,280 10,300 10,320 10,340 10,360

gggtttcegteggetectggettgecgtetggtectggtggteectttggtecaggttgtectgaaagatgtggtgattagatatggattgaaaaactatgaaatga
cccaaaggcagccgaggaccgaacggcagaccaggaccaccagggaaaccaggtccaacaggactttctacaccactaatctatacctaactttttgatactttact

10,400 10,420 10,440 10,460 10,480



ATAD-3 (-ETAV) in pCFJ1178 (10767 bp) (from 10487-10767 bp)

ttacctggggttccgtegtttectggttgtecggatggtectggtggtecgactggtectggetetecggtggatectggetecteccttttggactggetegeagac
aatggaccccaaggcagcaaaggaccaacaggcctaccaggaccaccaggetgaccaggaccgagaggecacctaggaccgagagggaaaacctgaccgagegtetg

| | | | |
10,500 10,520 10,540 10,560 10,580

agctggaagtcectccaactttctatacaaagttgatagettggegtaatcatggtcatagetgtttectgtgtgaaattgttatecgetggtatcagetcactcaa
tcgaccttcagggaggttgaaagatatgtttcaactatcgaaccgeattagtaccagtatcgacaaaggacacactttaacaataggcgaccatagtcegagtgagtt
s | ’ M13-rev |

| | | | | |
10,600 10,620 10,640 10,660 10,680 10,700

aggcggtaatacggttatccacagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggeca
tccgecattatgecaataggtgtcttagteccectattgegtectttettgtacactegttttecggt

| | | | | |
10,710 10,720 10,730 10,740 10,750 10,760



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp)

gcaaaagaccaggaaccgtaaaaaggcecgegttgetggegtttttccataggetecgeccecectgacgagecatcacaaaaatcgacgetcaagtcagaggtggegaa
cgttttctggtcecttggecatttttcecggegcaacgaccgcaaaaaggtatecgaggeggggggactgetegtagtgtttttagetgegagttcagtctecaccgett
ColEl origin

| | | | |
20 40 60 80 100

acccgacaggactataaagataccaggegtttcccectggaagetcectegtgegetetectgttecgaccectgecgettaccggatacctgtecgecttteteect
tgggctgtecctgatatttctatggtecgcaaagggggaccttecgagggagecacgegagaggacaaggetgggacggegaatggectatggacaggeggaaagaggga
ColEl origin

| | | | |
120 140 160 180 200

tcgggaagegtggegetttectcatagetcacgetgtaggtatctcagtteggtgtaggtegttecgeteccaagetgggetgtgtgecacgaacceecccgttcageccga
agcccttcgecaccgecgaaagagtatcgagtgegacatccatagagtcaagecacatccagecaagegaggttcgacccgacacacgtgettggggggcaagteggget
ColEl origin

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

ccgetgegecttatecggtaactategtettgagtccaaccecggtaagacacgacttatcgecactggecagecagecactggtaacaggattagecagagegaggtatg
ggcgacgeggaataggecattgatagecagaactcaggttgggecattetgtgetgaatageggtgaccgtegteggtgaccattgtectaategtctegetcecatac
ColEl origin

| | | | |
340 360 380 400 420

taggcggtgctacagagttcttgaagtggtggectaactacggectacactagaaggacagtatttggtatectgegetetgetgaagecagttaccttecggaaaaaga
atccgccacgatgtctcaagaacttcaccaccggattgatgecgatgtgatcttectgtcataaaccatagacgegagacgactteggtcaatggaagectttttet
ColEl origin

| | | | |
440 460 480 500 520

gttggtagctcttgatccggcaaacaaaccaccgetggtageggtggtttttttgtttgcaagecagecagattacgegcagaaaaaaaggatctcaagaagatecttt
caaccatcgagaactaggeccgtttgtttggtggegaccatcgeccaccaaaaaaacaaacgttegtegtctaatgegegtetttttttectagagttcttctaggaaa
ColEl origin

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

gatcttttctacggggtctgacgctcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatccttttaaattaaa
ctagaaaagatgccccagactgcegagtcaccttgettttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttcctagaagtggatctaggaaaatttaattt
ColEl origin

| | | | |
660 680 700 720 740

aatgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttggtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagegatctgtctatttcgttca
ttacttcaaaatttagttagatttcatatatactcatttgaaccagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgectagacagataaagcaagt
AmpR

760 780 800 820 840



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 857-1819 bp)

tccatagttgectgactccccgtegtgtagataactacgatacgggagggcttaccatctggecccagtgetgecaatgataccgegagacccacgetcaccggetcec
aggtatcaacggactgaggggcagcacatctattgatgctatgecctcccgaatggtagaccggggtcacgacgttactatggegetctgggtgegagtggecgagg
AmpR

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

agatttatcagcaataaaccagccagccggaagggecgagegcagaagtggtcectgecaactttatecgectccatccagtctattaattgttgecgggaagetagag
tctaaatagtcgttatttggtcggtcggecttcccggetegegtcttcaccaggacgttgaaataggeggaggtaggtcagataattaacaacggeccttcegatcete
AmpR

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

taagtagttcgccagttaatagtttgecgcaacgttgttgeccattgectacaggecatcgtggtgtcacgetegtegtttggtatggettcattcagetecggttcccaa
attcatcaagcggtcaattatcaaacgcgttgcaacaacggtaacgatgtccgtagcaccacagtgecgagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggecaagggtt
AmpR

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

cgatcaaggcgagttacatgatcccccatgttgtgcaaaaaageggttagetcecttceggtectecgategttgtcagaagtaagttggecgecagtgttatcactceat
gctagttccgctcaatgtactagggggtacaacacgttttttcgeccaatcgaggaageccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagta
AmpR

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

ggttatggcagcactgcataattctcttactgtcatgccatccgtaagatgettttctgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgegge
ccaataccgtcgtgacgtattaagagaatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgecg
AmpR

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

gaccgagttgctcttgecccggegtcaatacgggataataccgegeccacatagcagaactttaaaagtgetcatcattggaaaacgttctteggggcgaaaactctcea
ctggctcaacgagaacgggccgcagttatgecctattatggegeggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagecccgettttgagagt
AmpR

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

aggatcttaccgctgttgagatccagttcgatgtaacccactcgtgecacccaactgatcttcageatcttttactttcaccagegtttetgggtgagcaaaaacagg
tcctagaatggegacaactctaggtcaagctacattgggtgagecacgtgggttgactagaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgecaaagacccactegtttttgtece

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

aaggcaaaatgccgcaaaaaagggaataagggegacacggaaatgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctea
ttccgttttacggegttttttcecttattcccgetgtgectttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagt

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700

tgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgegecacatttcceccgaaaagtgecacctgacgtctaagaaaccattattateatg
actcgcctatgtataaacttacataaatctttttatttgtttatccccaaggegegtgtaaaggggettttcacggtggactgeagattctttggtaataatagtac

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 1820-2782 bp)

acattaacctataaaaataggcgtatcacgaggecctttegtctegegegttteggtgatgacggtgaaaacctetgacacatgecagetecceggagacggtcacage
tgtaattggatatttttatccgecatagtgectecgggaaagecagagegegcaaagecactactgecacttttggagactgtgtacgtegagggectetgecagtgteg

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

ttgtctgtaageggatgecgggagecagacaageccgtcagggegegtcagegggtgttggegggtgteggggetggettaactatgeggeatcagageagattgtac
aacagacattcgcctacggecctegtctgttegggeagtecegegecagtegeccacaaccgeccacagecccgaccgaattgatacgeegtagtetegtetaacatg

| | | | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

tgagagtgcaccatatgcecggtgtgaaataccgcacagatgegtaaggagaaaataccgcatcaggegecattcecgecattcaggetgegecaactgttgggaagggega
actctcacgtggtatacgccacactttatggegtgtctacgcattectecttttatggegtagtceccgeggtaageggtaagteccgacgegttgacaaccctteecget
< LacZ alpha <3

| | | | | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

tcggtgcgggectcttegetattacgecagetggegaaagggggatgtgetgecaaggegattaagttgggtaacgecagggtttteccagtcacgacgttgtaaaac
agccacgcccggagaagegataatgeggtcgaccgetttcccecctacacgacgttecgetaattcaacccattgeggtcccaaaagggtcagtgetgeaacattttg
3« LacZ alpha |

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

gacggccagtgaattatcaactatgtataataaagttgeggeccattaggtcagacaaaaatttctgatctttaaaccttattgattaaaactaatttttgeccgac
ctgccggtcacttaatagttgatacatattatttcaacgecgggtaatccagtctgtttttaaagactagaaatttggaataactaattttgattaaaaacgggetg

U

S»
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

ttttttgacacatgcactagacgcttgtactcaaaatttggaaaccttgectcaaatccactactcagatatgacagtagecatcgataattgaaccattatectgaaa
aaaaaactgtgtacgtgatctgcgaacatgagttttaaacctttggaacgagtttaggtgatgagtctatactgtcatcgtagetattaacttggtaataggacttt

| | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

tccectttectgteecggtteattttccaattttttcaacggtggaagaaggggcaaattttataccaaaacgtctecgtttatgacccaccccctatgeaaaataa
aggggaaaggacagggccaagtaaaaggttaaaaaagttgecaccttettececgtttaaaatatggttttgecagaggcaaatactgggtgggggatacgttttatt

| | | | |
2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

acggctctgggagaaatagtacagaaaacgeggagectgettgattecttctecgaggegacaaaaaacgcatcattegtattgtaagatgeatgtgtggetggecet
tgcegagaccctcetttatcatgtettttgegecteggacgaactaaggaagaggetecgetgttttttgegtagtaagecataacattctacgtacacaccgaccgga

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

cttttgaattttactggttttttatatttctactaatatttcgaaaaattttgtaagtaaatcattgattacgtttacaaaaatttagaaacatttcaaaatgatta
gaaaacttaaaatgaccaaaaaatataaagatgattataaagctttttaaaacattcatttagtaactaatgcaaatgtttttaaatctttgtaaagttttactaat

|
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 2783-3638 bp)

cttctaaattaattatatttacaggttagttcgagttacttatgaccttccaatccgecatateccgecaaggacgctccaattaattttttagaattattttttaac
gaagatttaattaatataaatgtccaatcaagctcaatgaatactggaaggttaggeggtataggeggttectgegaggttaattaaaaaatcttaataaaaaattyg

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

acatgtattattttttaacaataaattattcatgaaatcatcaaatgtatatgttctactataatatttaggtcaaactatagaaaagaaatccttgtttttggaac
tgtacataataaaaaattgttatttaataagtactttagtagtttacatatacaagatgatattataaatccagtttgatatcttttctttaggaacaaaaaccttg

2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

aaaggagttcagatcctgtgcatttgatcttggatccacatctttggtccatgggaaagettggecactgatcaagaaggattcttcaaatatctaaaattgecgget
tttcctcaagtctaggacacgtaaactagaacctaggtgtagaaaccaggtaccctttcgaaccgtgactagttcttcctaagaagtttatagattttaacggecga

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

gcecgtagaattccatcagttttccagagttttagtgaaaatttgecatcccgttagaaacaatctacacaacggtaaaaaggacccattatttttaccgtacegttt
cgggcatcttaaggtagtcaaaaggtctcaaaatcacttttaaacgtagggcaatctttgttagatgtgttgecatttttectgggtaataaaaatggecatggeaaa

| | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

tcctttatggeectctatgcaaaaaattatagegtggaggggcagtacagaataataaagtgtgagaaaaaaaactgetctgegagaaatagtacagcaaacgegga
aggaaataccgggagatacgttttttaatatcgcacctcccegteatgtettattatttcacactettttttttgacgagacgetetttatcatgtegtttgegect

3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

gcatgcttgattctatccactttgtacaagaaagectgggttaatacgactcactagtgggeagatcttegaatgeateGegegeaccgtacgtetegaggaattect
cgtacgaactaagataggtgaaacatgttctttcgacccaattatgetgagtgatcacccgtctagaagettacgtagCgegegtggecatgeagagetecttaagga

| | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

gcaggatatctggatccacgaagecttcccatggtgacgtcaccggttctagatacctaggtgagetetggtaccggatgcacggaagattctgaaattattgttttt
cgtcctatagacctaggtgettcgaagggtaccactgeagtggccaagatctatggatccactcgagaccatggectacgtgecttctaagactttaataacaaaaa
atad-3 UTR «

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

caggatttctgatattgaaaattgtggtttctagctttttattgttgecttttctggaaatattaggctaaaagectcataaacgtttaatttcaattgatttcttatt
gtcctaaagactataacttttaacaccaaagatcgaaaaataacaacgaaaagacctttataatccgattttcgagtatttgcaaattaaagttaactaaagaataa
« atad-3 UTR <

| | | | |
3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 3639-4494 bp)

ttctgaaaaaaccatatattgccagectttttecttcttacctgtgcataaacagaaagacctctecggecteccgeaagttttttgtttcagtatccatttgategt
aagacttttttggtatataacggtcgaaaaaggaagaatggacacgtatttgtctttctggagaggecggagggcgttcaaaaaacaaagtcataggtaaactagea
atad-3 UTR

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

tttaatcgaacatttgggctgaaaattattttttttgetttttctecttcagaagectttcaaaatatgaaaaattgaagtgcaacaaaagegattattagttagtatt
aaattagcttgtaaacccgacttttaataaaaaaaacgaaaaagagaagtcttcgaaagttttatactttttaacttcacgttgttttcgctaataatcaatcataa
atad-3 UTR

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

acattaaaatgaagagtttctttattaacaaaaaaaaaacaataatctttcactctacttaaattactacacaaaaactaaataaaaatgactgacctagaaaataa
tgtaattttacttctcaaagaaataattgttttttttttgttattagaaagtgagatgaatttaatgatgtgtttttgatttatttttactgactggatcttttatt
atad-3 UTR

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

ggggaaaacgaaaaaaaacaatagaaaaacaagggcctaattgaattatctaaaaaaattatattatcagcaaaatttctgattaagaatgaaattacgaaattacc
ccccttttgettttttttgttatetttttgttcccggattaacttaatagatttttttaatataatagtcgttttaaagactaattcttactttaatgetttaatgg
atad-3 UTR

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

ggaagtttgaagatttcagaaaagaaaaaacaacaaaaaaacgtaaatagaaaacaatagagtatcatgaacaaggaaatgaatattttgaaaTTAAACAGCAGTTT
ccttcaaacttctaaagtcttttcttttttgttgtttttttgcatttatecttttgttatctcatagtacttgttectttacttataaaactttAATTTGTCGTCAAA
atad-3 UTR atad-3

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

CTCTCTTCAACGTAGTTCCGAACTTGACTTCTTGGTTACGAGCTTTCAATTGCTCCTTCTCAAGCCATTCCATCTTATGTTCATGTTGAACCATTGCGTCAGCAGTA
GAGAGAAGTTGCATCAAGGCTTGAACTGAAGAACCAATGCTCGAAAGTTAACGAGGAAGAGTTCGGTAAGGTAGAATACAAGTACAACTTGGTAACGCAGTCGTCAT
atad-3

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

TTACGATCAACGATAGCCTCGGTGAGCACTCCGGTTTCAGATGCATATGCAGAAGCTTGCCATCCGATGACAAGTTTACTCAATTCTCTTCCACTCATTCCAGATGT
AATGCTAGTTGCTATCGGAGCCACTCGTGAGGCCAAAGTCTACGTATACGTCTTCGAACGGTAGGCTACTGTTCAAATGAGTTAAGAGAAGGTGAGTAAGGTCTACA
atad-3

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

CTTTTTGGCAACTTCATTACACTTAGCAACCCAATCAAAGTTATCGAGTTTCAGTCGTTGAGAACGAGATCCACTAGTTGCTGGAGTGACGATGTGCTCGTTGAAGT
GAAAAACCGTTGAAGTAATGTGAATCGTTGGGTTAGTTTCAATAGCTCAAAGTCAGCAACTCTTGCTCTAGGTGATCAACGACCTCACTGCTACACGAGCAACTTCA
atad-3

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 4495-5350 bp)

ATTGCAGAAGAATTCGTTCACGTTCTTCCATTCCTGGCAGTGTGAATTCGACAAGCTGATCGAAActgaaaagaataataaattctgttttttatttaaaaaaaagg
TAACGTCTTCTTAAGCAAGTGCAAGAAGGTAAGGACCGTCACACTTAAGCTGTTCGACTAGCTTTgacttttcttattatttaagacaaaaaataaattttttttcc
atad-3

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

attacCGATCGTTAACTGCCCAATCGAACTGCTCTGGCTGATTAGAAGCCACGACAAGCATGAACTTTCTCGACTGCTCTCCAGTTCTGAAGAGGAAAGCGTTGAGA
taatgGCTAGCAATTGACGGGTTAGCTTGACGAGACCGACTAATCTTCGGTGCTGTTCGTACTTGAAAGAGCTGACGAGAGGTCAAGACTTCTCCTTTCGCAACTCT
atad-3

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

GCTGCACGTGTGTCTTCAGACATTCCATTCTTTGATCTCTTTTGCAAAAAAGCGTCAGCTTCGTCAATAAAAACAATCAACCCTTTGCGACTTTTTGAAGCCCAGTC
CGACGTGCACACAGAAGTCTGTAAGGTAAGAAACTAGAGAAAACGTTTTTTCGCAGTCGAAGCAGTTATTTTTGTTAGTTGGGAAACGCTGAAAAACTTCGGGTCAG
atad-3

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

GAATACTTTATGAATTGCAGATACTCCATCACGTCCAAGTGGAGCAATATCTCCTCCAGTGAGAACTGCGTAATCGAGTCCGGAATGTTGAGCCAAACTCTTTGCGA
CTTATGAAATACTTAACGTCTATGAGGTAGTGCAGGTTCACCTCGTTATAGAGGAGGTCACTCTTGACGCATTAGCTCAGGCCTTACAACTCGGTTTGAGAAACGCT
atad-3

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

AAAGTGTCTTTCCGGTTCCTGGTGGTCCGTAGAACATTACATTACGGAAAAGTCCATTATTTCTCTTTGTGTTTGAGGTGGTAATGGCAATATCACGAAGACGACGT
TTTCACAGAAAGGCCAAGGACCACCAGGCATCTTGTAATGTAATGCCTTTTCAGGTAATAAAGAGAAACACAAACTCCACCATTACCGTTATAGTGCTTCTGCTGCA
atad-3

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

TCCAAAGCAGGTGGTAATACAACTCCATTCAGTGGATCCTTCTTCTGACGAGTCATCATTTGAACACTTTTAATTGGGTGTTTGAGTACTTCAAGTGGAGTGATTCT
AGGTTTCGTCCACCATTATGTTGAGGTAAGTCACCTAGGAAGAAGACTGCTCAGTAGTAAACTTGTGAAAATTAACCCACAAACTCATGAAGTTCACCTCACTAAGA
atad-3

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

GGATGTTTCTCTTACAAGACTTGGTTTTCCGAGACGAGATTCGATGTATCTTGCGGTGACTCCAGTTCCTCGTTTAGCGGTATACCAGCCGACAGCCAAAGCAGTCA
CCTACAAAGAGAATGTTCTGAACCAAAAGGCTCTGCTCTAAGCTACATAGAACGCCACTGAGGTCAAGGAGCAAATCGCCATATGGTCGGCTGTCGGTTTCGTCAGT
atad-3

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

ATCCTCCTACTGCAGCAGCGATTTTCGTTTTATCATTCAAAAATTGATTGAGTCCAGAACCGATAAGTTCTCCACTGGTTTTAATTTTTTCAATGACAGTTTTTCGG
TAGGAGGATGACGTCGTCGCTAAAAGCAAAATAGTAAGTTTTTAACTAACTCAGGTCTTGGCTATTCAAGAGGTGACCAAAATTAAAAAAGTTACTGTCAAAAAGCC
atad-3

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 5351-6206 bp)

TTCTCTTCTTCGTGAAGCTTCATTTGCTCTAAGTTTACATCTCTGTTATCTCGAGCAGCCTTTGCCCTGGCTCTGGTCTCTGCGTCAATTTTCTCGAGCTCGTATTT
AAGAGAAGAAGCACTTCGAAGTAAACGAGATTCAAATGTAGAGACAATAGAGCTCGTCGGAAACGGGACCGAGACCAGAGACGCAGTTAAAAGAGCTCGAGCATAAA
atad-3

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

GTGTTTTAATGCTAACTCATGCTCAATAGTTTGCTTGCGAAGTTGTTCCTGCTTCTTGACAGACTCTTCTTGTTTTCGGAGGCTTTCTTCCTGCATTCTAGCTTTCA
CACAAAATTACGATTGAGTACGAGTTATCAAACGAACGCTTCAACAAGGACGAAGAACTGTCTGAGAAGAACAAAAGCCTCCGAAAGAAGGACGTAAGATCGAAAGT
atad-3

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

TGGCAAGCTCCTCTTCGGCTCTCTTTCTGGCCAATTGATCTTGATATTCAGCACGctgaaattatttagttgttatgtattcagatgtttggaaaaattacCGAATG
ACCGTTCGAGGAGAAGCCGAGAGAAAGACCGGTTAACTAGAACTATAAGTCGTGCgactttaataaatcaacaatacataagtctacaaacctttttaatgGCTTAC
atad-3

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

CGCATGTTTAGTCTCTTCTCCCAAAGTCTTCCTCCGTTCTTCTTCAGCAACACGAATGTGCTCTGATTTCATATTGGCCAATTGAGCTTCGATCTTCTTGGTCTCGT
GCGTACAAATCAGAGAAGAGGGTTTCAGAAGGAGGCAAGAAGAAGTCGTTGTGCTTACACGAGACTAAAGTATAACCGGTTAACTCGAAGCTAGAAGAACCAGAGCA
atad-3

| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

TCTCGACCTCTTTTTGGCGTGTAACTTCTTGCATTCTCGACAATTCAAGAGCTTCTTTGGCATTTGGAAATTTCTCTAGATCACGAGCAGCCTTGGCGGCACGCTCC
AGAGCTGGAGAAAAACCGCACATTGAAGAACGTAAGAGCTGTTAAGTTCTCGAAGAAACCGTAAACCTTTAAAGAGATCTAGTGCTCGTCGGAACCGCCGTGCGAGG
atad-3

| | | | | |
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

AAAGCTGTTGAGTCGAAGGAATATGCCATTTTGCTGTTTCCCTCTTGCCGTTGGCCTTGACCTGGTTGTTGTGGACCGCCAGGAGCAGCACCTGCTTGAAAATCATC
TTTCGACAACTCAGCTTCCTTATACGGTAAAACGACAAAGGGAGAACGGCAACCGGAACTGGACCAACAACACCTGGCGGTCCTCGTCGTGGACGAACTTTTAGTAG
atad-3

| | | | |
5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

CGGAATCTGCGGAGTAGCGTTTTTTTGAACACCAAATAACCAAGACATctgaaagaatagattgaagcecttgggatggtgcaaaaatattctaaggaatattgattaa
GCCTTAGACGCCTCATCGCAAAAAAACTTGTGGTTTATTGGTTCTGTAgactttcttatctaacttcgaaccctaccacgtttttataagattccttataactaatt

atad-3 Patad-3
| | | | |
6,000 6,020 6,040 6,060 6,080

aggaaatgatttatatatgtacttatgccaaagtatgaaacaataatttctttaaaggaatgaaattcggagagactttgtgtaatccttgaagaaaacgtagtatt
tcctttactaaatatatacatgaatacggtttcatactttgttattaaagaaatttccttactttaagectctctgaaacacattaggaacttcttttgcatcataa
Patad-3

6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 6207-7062 bp)

aaaacagagttgcaaccttttcagtaaaattagatgatgcaaaacagattttccggectcattttcecctgaatttaaaggacctgecgtcaaaaaagacctgeegteg
ttttgtctcaacgttggaaaagtcattttaatctactacgttttgtctaaaaggecgagtaaaagggacttaaatttcctggacggecagttttttctggacggeage
Patad-3

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

ttataattcacgaatttctattttttgaaacacattctgcattgaaaaataaactttaaaaaattaaattaagattgttggaaaaaaacagaaatcgctaaggceaga
aatattaagtgcttaaagataaaaaactttgtgtaagacgtaactttttatttgaaattttttaatttaattctaacaacctttttttgtctttagegattccgtcet
Patad-3

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

ttatgctccaatgacattttctgacgcatttctcgatatcgtaaagtgecgecagegttcaaaggeccacatctgaggecccacgaaaaggggagcagaacgaaaagegg
aatacgaggttactgtaaaagactgcgtaaagagctatagecatttcacgeggtcgecaagtttecggtgtagacteccggggtgettttecectegtettgettttece
Patad-3

| | | | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

gatctgcaaaaaggggatctgcgaaaaggggagatacggaaaggggagatacgaaaaggggagcaacgaaaaggggatctggecactgtgecaaacgetatttttete
ctagacgtttttcccctagacgcttttccectctatgectttecectetatgettttececctegttgetttteccctagaccgtgacacggtttgegataaaaagag
Patad-3

6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

gaagaaaacgatacaacgattgtcgcgaatacgcagaatactgatgttccgecgatcacgactgagaaatgatattaatacccaggaaatgegtcaaggaaatatta
cttcttttgctatgttgctaacagegettatgegtcttatgactacaaggeggetagtgetgactctttactataattatgggtectttacgecagttectttataat
Patad-3

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

aagaattattatgattattacgaagtctttccgtattctaaatgctcacgacaatccaccgaagtcatcaacaacgacaaagecgggaaactectgtttgaaagecg
ttcttaataatactaataatgcttcagaaaggcataagatttacgagtgetgttaggtggecttcagtagttgttgetgttteggecctttgaggacaaactttegge

Patad-3
| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

cgccaaaagacacacacgtcacgagtgttacagtactaccacacatgcacatcaaaccccaacacgtcgacaccgegcaaggaaatcgtcacttcttegttttacte
gcggttttectgtgtgtgecagtgectcacaatgtcatgatggtgtgtacgtgtagtttggggttgtgecagetgtggegegttectttagecagtgaagaagcaaaatgag
Patad-3

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940

ccggaccggcaggtcgecatgttaaatatgagetttctcatttttatcattcaacggatttatcagtaataaattatataattctaccacttttgaacctataccgat
ggcctggecgtccagegtacaatttatactcgaaagagtaaaaatagtaagttgectaaatagtcattatttaatatattaagatggtgaaaacttggatatggeta
Patad-3

6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 7063-7918 bp)

ccgaaacatggtgcatcggctcCCCGGGCCtagttctagacattctctaatgaaaaaatctttcagttgaaattgaaaatgagttaaagttggagtttttattgaaa
ggctttgtaccacgtagccgagGGGCCCGGatcaagatctgtaagagattacttttttagaaagtcaactttaacttttactcaatttcaacctcaaaaataacttt
Patad-3 C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160

acagatttccgtgtgattagtgtttttagcgagtgtgacaggacagecgaaaaaatatagaaacaaggggggaactgaaaagecttaggaatgecattgaacatgagaag
tgtctaaaggcacactaatcacaaaaatcgctcacactgtcctgtcgettttttatatctttgttcccececttgacttttcgaatecttacgtaacttgtactette
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

gggaaggggaaggaacaaactagacaggaattattggaatttaatcacatttggagttttttttctattcgacagaataattatccagaacatttttgtattaaata
ccctteccecttecttgtttgatectgtecttaataaccttaaattagtgtaaacctcaaaaaaaagataagetgtcttattaataggtcttgtaaaaacataatttat
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

tttatgcatcatatgagtagtcggetttgttgtgcatgacgagtttgttatcgacgaaatagaagetgtcagaacgagtctegtttggattgttgatcatgtegtec
aaatacgtagtatactcatcagccgaaacaacacgtactgctcaaacaatagetgetttatcttcgacagtcttgetcagagcaaacctaacaactagtacageagg

unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

actgaaaaagagattagtcttttgaattgtactttttagaataatgactcactgagttgttgagagagttgagggaactcatagatatgttcacagttgtttcgtga
tgactttttctctaatcagaaaacttaacatgaaaaatcttattactgagtgactcaacaactctctcaactcccttgagtatctatacaagtgtcaacaaagcact
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

attcggaatacagaatccgaattcaaagtcaaaacacttcagaaggecgatctttgaagaagtgacgttcgatcattcggaaatgatggattgggatgtctectactt
taagccttatgtcttaggcttaagtttcagttttgtgaagtcttccgetagaaacttcttcactgecaagetagtaagectttactacctaaccctacagaggatgaa
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

tgaattccacagttgctccgaccgttttgagtttcaaaaagtttggagcaaatctataacgcacgtatcttgecgactectgtggegactcatcattetectgateg
acttaaggtgtcaacgaggctggcaaaactcaaagtttttcaaacctcgtttagatattgegtgecatagaacggetgaggacaccgetgagtagtaagaggactage
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,720 7,740 7,760 7,780 7,800

ttctccggtttggegatctegaaaagecacttgetcagtgteccagatcacggatttggaacttggtgaactegatgttatagatgttecgecagatggggagecataagaa
aagaggccaaaccgctagagcttttcgtgaacgagtcacaggtctagtgectaaaccttgaaccacttgagetacaatatctacaagegtctacecctegtattett

unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
7,820 7,840 7,860 7,880 7,900



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 7919-8774 bp)

tcctaaatttatgttttaaactgaaatccaaagggagcaagataccttgagtgattcccggaagtgctaaaacgtegtteggagtgatttgagetttettegeaage
aggatttaaatacaaaatttgactttaggtttccctcgttctatggaactcactaagggecttcacgattttgcagcaagectcactaaactcgaaagaagegtteg
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
7,920 7,940 7,960 7,980 8,000 8,020

tccgattccgttgtgattecttgtteggtgettggtggtggecgtggeatctggaaatatggaaaagttcaacaaaaagaaaagagaaaagaatgaaateggatatce
aggctaaggcaacactaaggaacaagccacgaaccaccaccggecaccgtagacctttataccttttcaagttgtttttettttctettttcttactttagectatag
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,040 8,060 8,080 8,100 8,120

aagagttagttgagcggtttctctagttttctgagtctcacctgecgacgggaaggtcgecgagecgggtggaatcegatCgttgttgeteggetttcatateggtttg
ttctcaatcaactcgccaaagagatcaaaagactcagagtggacgctgeccttccageggetcggeccaccttagetaGcaacaacgagecgaaagtatagecaaac
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,140 8,160 8,180 8,200 8,220

gttggaagcggctgaaaacggaaagaagtggaagaaggaaaagagtgtggtgtgacaggaaaatggtaattagagggtgeccaaataaccagetatattttgtttttt
caaccttcgeccgacttttgectttecttcaccttcttecttttctcacaccacactgtecttttaccattaatctcccacggtttattggtcgatataaaacaaaaaa
unc-119 CDS
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
8,240 8,260 8,280 8,300 8,320 8,340

tttgaaaacatttttaaaaagaaaaatacgataatgatatcagatggatttccggaaaactggtatgaaaaatttcaacctttttgagtacatgtaatcaaaataca
aaacttttgtaaaaatttttctttttatgctattactatagtctacctaaaggecttttgaccatactttttaaagttggaaaaactcatgtacattagttttatgt
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,360 8,380 8,400 8,420 8,440

ctttgtaaattatcatttttattgaaactccaccatttttctatttataacgctaataatttgaaaaagaaacctAttgegaaccgeggggtgaatcccaaaaacga
gaaacatttaatagtaaaaataactttgaggtggtaaaaagataaatattgcgattattaaactttttctttggaTaacgettggegecccacttagggtttttget
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | | |
8,460 8,480 8,500 8,520 8,540 8,560

atgcgttttggtggagtgattgattcgaatcgaagaagaaaaagaagaagacgtggaatagagagetcactcttaaccgagecagecacacaccgacagaaaaaaaaat
tacgcaaaaccacctcactaactaagcttagcttcttctttttcttcttctgcaccttatctctcgagtgagaattggetegtegtgtgtggetgtettttttttta
C. briggsae unc-119(+) region

8,580 8,600 8,620 8,640 8,660

gaaatgaatgagggtcttcttcttcttcttcttcgaatgattgacagaaatgggaaaaagaggaagattgagaagggaaaaaggaaggagaaaagaagcagaagaag
ctttacttactcccagaagaagaagaagaagaagcttactaactgtctttaccctttttctecttctaactctteectttttecttectettttettegtettette
C. briggsae unc-119(+) region

| | | | |
8,680 8,700 8,720 8,740 8,760



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 8775-9630 bp)

acgtcagagaggagaggaacgagcggaaaagcagegggcgcaagtcatagaagtageagagetggggagaagaagacactatccaagaaaggaatgacgagagagta
tgcagtctctectetecttgetegecttttegtegeccgegttcagtatettecategtetegaccectettettetgtgataggttetttecttactgeteteteat
’ C. briggsae unc-119(+) region '

| | | | | |
8,780 8,800 8,820 8,840 8,860 8,880

tgcaaaggggtatagggtgcagacagaataggaacagaataacagatgatgagccaagaagagttgaaaagggcgatgaatttgtcatgtaacttaatttgggtcaa
acgtttccccatatcccacgtctgtcttatecttgtcttattgtctactacteggttcttctcaacttttcccgetacttaaacagtacattgaattaaacccagtt
' C. briggsae unc-119(+) region '

| | | | |
8,900 8,920 8,940 8,960 8,980

tttgagcatgatgaattgaaatcatcecttgttgggagttaataaccggtttgttatcagaaaccctgtaatagaagggegecctaactttgagecaattecateeeg
aaactcgtactacttaactttagtagggaacaaccctcaattattggccaaacaatagtctttgggacattatctteccgegggattgaaacteggttaagtaggge
’ C. briggsae unc-119(+) region '

| | | | |
9,000 9,020 9,040 9,060 9,080

gtttctgtcaaatatatcaaaaagtggtcaactgacaaattgtttttgatattataataaacattttatccgttaacaattttcgaatactttttacaaggacttgg
caaagacagtttatatagtttttcaccagttgactgtttaacaaaaactataatattatttgtaaaataggcaattgttaaaagcttatgaaaaatgttcectgaace
’ C. briggsae unc-119(+) region 4

| | | | | |
9,100 9,120 9,140 9,160 9,180 9,200

ataaattggctcaaagagcctgettttttgtacaaacttgaattcaaaaacgcagaactcgtactgttggatgectgtgtageggtectctattgatttttgetatt
tatttaaccgagtttctcggacgaaaaaacatgtttgaacttaagtttttgegtcttgagecatgacaacctacggacacatcgecaggagataactaaaaacgataa

| | | | |
9,220 9,240 9,260 9,280 9,300

ttttgataattttactgtaaattatgagttattccaattaacattcctagectaaatgtaagttagegaccaattttttagcaaccccattttatgacttttcagaat
aaaactattaaaatgacatttaatactcaataaggttaattgtaaggatcgatttacattcaatcgetggttaaaaaatcgttggggtaaaatactgaaaagtctta

| | | | |
9,320 9,340 9,360 9,380 9,400

atcgcctactgggtcaacgacacttgtttggaactaagggtctteccaattttttttaaatcttcataggettgacagaatcagggttcttcaagecagetttgagag
tagcggatgacccagttgetgtgaacaaaccttgattcccagaagggttaaaaaaaatttagaagtatccgaactgtcttagtcccaagaagttegtegaaactcte

| | | | | |
9,420 9,440 9,460 9,480 9,500 9,520

ggaatcaattgcaacatttgatgttaaatttatattttttatagttctctggtgaaatggggaccaccgcaaagecccttttatgtttttaacttgaataaaatctt
ccttagttaacgttgtaaactacaatttaaatataaaaaatatcaagagaccactttacccetggtggegtttcggggaaaatacaaaaattgaacttattttagaa

9,540 9,560 9,580 9,600 9,620



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 9631-10486 bp)

gtattaaattgtgatttatagatctgtatgggtaatttgaaggaaaagaaagggagctcccaaaagtgecttacagatccaggeccaataaatgtaaactattggge
cataatttaacactaaatatctagacatacccattaaacttccttttctttcecctegagggttttcacggaatgtctaggtcegggttatttacatttgataacceg

| | | | |
9,640 9,660 9,680 9,700 9,720

agtagtatggcaaaaatcgtgcggaatttgaaaaacctagaattaaaataaatattcaacacaaatgttcgagatattttaagttcggagtgtatatctagaacata
tcatcataccgtttttagcacgecttaaactttttggatcttaattttatttataagttgtgtttacaagetctataaaattcaagectcacatatagatettgtat

| | | | | |
9,740 9,760 9,780 9,800 9,820 9,840

ttgtacaagtaggtctacgggatcgtctacgggaaaatttgatttcctcgaagatgtatttaatgaattctctaatgttgecaggtctttgtatttgacagaatgttg
aacatgttcatccagatgccctagecagatgeccttttaaactaaaggagettctacataaattacttaagagattacaacgtccagaaacataaactgtettacaac

| | | | |
9,860 9,880 9,900 9,920 9,940

gtttttgaaacttattcgecataattgettggetactacatgtctcatgecattgacactatectgtactcgaaatttgttaagtaactacccaccgtecacttatg
caaaaactttgaataagcggtattaacgaaccgatgatgtacagagtacggtaactgtgataggacatgagetttaaacaattcattgatgggtggecaggtgaatac

| | | | |
9,960 9,980 10,000 10,020 10,040

acgagagggtcaattaaggtcactccacaaaagtaaatttgaaaacacatgagaaaaagtgatctgaattcccttgaagtggctaaaacaaagcagatgagggatac
tgctcteccagttaattccagtgaggtgttttcatttaaacttttgtgtactctttttcactagacttaagggaacttcaccgattttgtttegtctactecctatg

10,060 10,080 10,100 10,120 10,140 10,160

gacgtatgcgactactgagagataaggtcgaaacttgataaggatgetgettacctgettageaagtttcttegecacaggagaaagtgacaagetaaactatcaaat
ctgcatacgctgatgactctctattccagetttgaactattecctacgacgaatggacgaatcgttcaaagaagegtgtectctttcactgttecgatttgatagttta

10,180 10,200 10,220 10,240 10,260

tcatctaaaacctcaaaaaattattttggatgaaataatgttttattttgagcaacgcataaggcaaagaataaattaaaggegatcecgettageggegagttecgt
agtagattttggagttttttaataaaacctactttattacaaaataaaactcgttgegtattcegtttcttatttaatttecgetaggegaategecgetcaaggea

10,280 10,300 10,320 10,340 10,360

cctcgaagaagattcctccatcgatggegeagtactttggacagattccacgetetectggggttectggtggtecgactggtectggetgtectgggttteegteg
ggagcttcttctaaggaggtagectaccgegtcatgaaacctgtctaaggtgegagaggaccccaaggaccaccaggetgaccaggaccgacaggacccaaaggeage

10,400 10,420 10,440 10,460 10,480



ATAD-3 in pCFJ1178 (10862 bp) (from 10487-10862 bp)

gctectggettgeegtetggtectggtggtecctttggtecaggttgtectgaaagatgtggtgattagatatggattgaaaaactatgaaatgattacctggggtt
cgaggaccgaacggcagaccaggaccaccagggaaaccaggtccaacaggactttctacaccactaatctatacctaactttttgatactttactaatggaccccaa

10,500 10,520 10,540 10,560 10,580

ccgtegtttectggttgtecggatggtectggtggtecgactggtectggetetecggtggatectggetecteccttttggactggetegecagacagetggaagtec
ggcagcaaaggaccaacaggcctaccaggaccaccaggetgaccaggaccgagaggccacctaggaccgagagggaaaacctgaccgagegtctgtegacctteagg

10,600 10,620 10,640 10,660 10,680 10,700

ctccaactttctatacaaagttgatagcttggegtaatcatggtcatagetgtttectgtgtgaaattgttatccgetggtatcagetcactcaaaggeggtaatac
gaggttgaaagatatgtttcaactatcgaaccgcattagtaccagtatcgacaaaggacacactttaacaataggcgaccatagtcgagtgagtttecgecattatg

= < M13-rev |

| | | | |
10,720 10,740 10,760 10,780 10,800

ggttatccacagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggeca
ccaataggtgtcttagtccectattgegtectttettgtacactegttttecggt

| | | | | |
10,810 10,820 10,830 10,840 10,850 10,860



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp)

tcgegegttteggtgatgacggtgaaaacctetgacacatgeageteecggagacggtcacagettgtctgtaageggatgecgggagecagacaageecgtcaggge
agcgcgcaaagecactactgecacttttggagactgtgtacgtegagggectetgecagtgtegaacagacattegectacggecctegtetgttegggeagteeeg

| | | | |
20 40 60 80 100

gcgtcagegggtgttggegggtgteggggctggettaactatgeggeatcagageagattgtactgagagtgcaccatatgeggtgtgaaatacecgecacagatgegt
cgcagtcgeccacaaccgeccacagecccgaccgaattgatacgecgtagtctegtctaacatgactctcacgtggtatacgecacactttatggegtgtctacgea

| | | | |
120 140 160 180 200

aaggagaaaataccgcatcaggecgecattcgecattcaggetgegecaactgttgggaagggcgateggtgegggectettegetattacgecagetggegaaagggg
ttcctecttttatggegtagtecgeggtaageggtaagtecgacgegttgacaaccctteccgetagecacgeecggagaagegataatgeggtegacegetttecee

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

gatgtgctgcaaggegattaagttgggtaacgecagggtttteccagtcacgacgttgtaaaacgacggecagtegeeggcateccacteattttegetetcacaca
ctacacgacgttccgetaattcaacccattgeggtcccaaaagggtcagtgetgcaacattttgetgecggtcageggecgtagggtgagtaaaagegagagtgtgt
M13-fwd [ »3

| | | | |
340 360 380 400 420

ctcacacacacacaaaacgagaccaacacactctagatgcccgctcacaaccacatttgetececttctcatgattggetaaatggtttttttttggtatttgtttgg
gagtgtgtgtgtgttttgetctggttgtgtgagatctacgggegagtgttggtgtaaacgagggaagagtactaaccgatttaccaaaaaaaaaccataaacaaacc

3» LeftHomologyArm maph-1.1 »2

| | | | |
440 460 480 500 520

acactaggcaacaaccaactattcgtctggattctttcattttccctagatgtttectegtttegtteccagtaacttttccaaaaagtatcataagtaatategtaa
tgtgatccgttgttggttgataagcagacctaagaaagtaaaagggatctacaaagagcaaagcaagggtcattgaaaaggtttttcatagtattcattatageatt

3» LeftHomologyArm maph-1.1 »2

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

aatagtttattgctgtgtttcggactagatttgagacttatttcaactttacaaggaagactgctatcacaaaactatctgaacctttttcattaaatttcatcatt
ttatcaaataacgacacaaagcctgatctaaactctgaataaagttgaaatgttccttctgacgatagtgttttgatagacttggaaaaagtaatttaaagtagtaa

S» LeftHomologyArm maph-1.1 »$

| | | | |
660 680 700 720 740

ttttaacagaagatacggtacctgctctegtcacgactgtaaattttcaactttagtgtgecatttttgeccagaagecatgaatettttttactctattttecctata
aaaattgtcttctatgccatggacgagagecagtgetgacatttaaaagttgaaatcacacgtaaaaacggtcttcggtacttagaaaaaatgagataaaagggatat

3» LeftHomologyArm maph-1.1 »

| | | | |
760 780 800 820 840

ttttttgacgttattttgacatttttgattggttttggecacctttttagtcattaatatggttcttttactgaaaaatgaagtctacagaaaagegtgaaaaactct
aaaaaactgcaataaaactgtaaaaactaaccaaaaccgtggaaaaatcagtaattataccaagaaaatgactttttacttcagatgtcttttcgecactttttgaga

74

3» LeftHomologyArm maph-1.1 »S

| | | | | |
860 880 900 920 940 960



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 964-1819 bp)

gaaattagggtttttgtagtcattttgacataaaattcgecctaatttaateccttcagegttgtttttcattttatacgtatacgegtttaaaactcttgaaaagaa
ctttaatcccaaaaacatcagtaaaactgtattttaagcgggattaaattaggaagtcgcaacaaaaagtaaaatatgcatatgecgcaaattttgagaacttttctt
> LeftHomologyArm maph-1.1 s

| | | | |
980 1,000 1,020 1,040 1,060

cattttttccagATGAGTAAAGGAGAAGAATTGTTCACTGGAGTTGTCCCAATCCTCGTCGAGCTCGACGGAGACGTCAACGGACACAAGTTCTCCGTCTCCGGAGA
gtaaaaaaggtcTACTCATTTCCTCTTCTTAACAAGTGACCTCAACAGGGT TAGGAGCAGCTCGAGCTGCCTCTGCAGTTGCCTGTGTTCAAGAGGCAGAGGCCTCT
» GFP

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

GGGAGAGGGAGACGCCACCTACGGAAAGCTCACCCTCAAGTTCATCTGCACCACCGGAAAGCTCCCAGTCCCATGGCCAACCCTCGTCACCACCTTCTGCTACGGAG
CCCTCTCCCTCTGCGGTGGATGCCTTTCGAGTGGGAGTTCAAGTAGACGTGGTGGCCTTTCGAGGGTCAGGGTACCGGT TGGGAGCAGTGGTGGAAGACGATGCCTC
GFP

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

TCCAATGCTTCTCCCGTTACCCAGACCACATGAAGCGTCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCAGAGGGATACGTCCAAGAGCGTACCATCTTCTTCAAGgtaagt
AGGTTACGAAGAGGGCAATGGGTCTGGTGTACTTCGCAGTGCTGAAGAAGTTCAGGCGGTACGGTCTCCCTATGCAGGTTCTCGCATGGTAGAAGAAGT TCcattca
GFP

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

ttaaacatatatatactaactactgattatttaaattttcagGACGACGGAAACTACAAGACCCGTGCCGAGGTCAAGTTCGAGGGAGACACCCTCGTCAACCGTAT
aatttgtatatatatgattgatgactaataaatttaaaagtcCTGCTGCCTTTGATGTTCTGGGCACGGCTCCAGTTCAAGCTCCCTCTGTGGGAGCAGTTGGCATA
GFP

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

CGAGCTCAAGgtaagtttaaacagttcggtactaactaaccatacatatttaaattttcagGGAATCGACTTCAAGGAGGACGGAAACATCCTCGGACACAAGCTCG
GCTCGAGTTCcattcaaatttgtcaagccatgattgattggtatgtataaatttaaaagtcCCTTAGCTGAAGTTCCTCCTGCCTTTGTAGGAGCCTGTGTTCGAGC
GFP GFP

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

AGTACAACTACAACTCCCACAACGTCTACATCATGGCCGACAAGCAAAAGAACGGAATCAAGGTCAACTTCAAGgtaagtttaaacatgattttactaactaactaa
TCATGTTGATGTTGAGGGTGTTGCAGATGTAGTACCGGCTGTTCGTTTTCTTGCCTTAGTTCCAGTTGAAGTTCcattcaaatttgtactaaaatgattgattgatt

GFP
| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700

tctgatttaaattttcagATCCGTCACAACATCGAGGACGGATCCGTCCAACTCGCCGACCACTACCAACAAAACACCCCAATCGGAGACGGACCAGTCCTCCTCCC
agactaaatttaaaagtcTAGGCAGTGTTGTAGCTCCTGCCTAGGCAGGTTGAGCGGCTGGTGATGGTTGTTTTGTGGGGTTAGCCTCTGCCTGGTCAGGAGGAGGG
GFP

1,720 1,740 1,760 1,780 1,800



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 1820-2675 bp)

AGACAACCACTACCTCTCCACCCAATCCGCCCTCTCCAAGGACCCAAACGAGAAGCGTGACCACATGGTCCTCCTCGAGTTCGTCACCGCCGCCGGAATCACCCACG
TCTGTTGGTGATGGAGAGGTGGGTTAGGCGGGAGAGGTTCCTGGGTTTGCTCTTCGCACTGGTGTACCAGGAGGAGCTCAAGCAGTGGCGGCGGCCTTAGTGGGTGC
’ GFP '

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

GAATGGACGAGCTCTACAAGGAGAATCTGTACTTTCAATCCGGAAAGgtaagtttaaaATAACTTCGTATAGCATACATTATACGAAGTTATtttcagGGAGAGCAA
CTTACCTGCTCGAGATGTTCCTCTTAGACATGAAAGTTAGGCCTTTCcattcaaatttTATTGAAGCATATCGTATGTAATATGCTTCAATAaaagtcCCTCTCGTT

GFP | TEV site ) | ToxP D> =

| | | | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

AAGCTTATCTCCGAGGAGGACCTCTAAGGATGATCGACGCCaACGTCGTTGAATTTTCAAATTTTAAATACTGAATATTTGTTTTTTTTCCTATTATTTATTTATTC
TTCGAATAGAGGCTCCTCCTGGAGATTCCTACTAGCTGCGGtTGCAGCAACTTAAAAGTTTAAAATTTATGACTTATAAACAAAAAAAAGGATAATAAATAAATAAG

| | | | | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

TCTTTGTGTTTTTTTTCTTGCTTTCTAAAAAATTAATTCAATCCAAATCTAAacatttttttttctctttecgtcteccaattegtattecgetectctcatctgaa
AGAAACACAAAAAAAAGAACGAAAGATTTTTTAATTAAGTTAGGTTTAGATTtgtaaaaaaaaagagaaaggcagagggttaagcataaggegaggagagtagactt

| |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

cacaatgtgcaagtttatttatcttctcgectttcatttcattaggacgtggggggaattggtggaagggggaaacacacaaaaggatgatggaaatgaaataaggac
gtgttacacgttcaaataaatagaagagcgaaagtaaagtaatcctgcaccceccttaaccacctteccectttgtgtgttttectactacctttactttattectg

2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

acacaatatgcaacaacattcaattcagaaatatggaggaaggtttaaaagaaaacataaaaatatatagaggaggaaggaaactagectgeectegattgtctatcet
tgtgttatacgttgttgtaagttaagtctttatacctccttccaaattttettttgtatttttatatatectectecttectttgategacgggagectaacagataga

> let-8s8 Terminator > Psqt1

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

tccattctcaccaagtttcaacaactttattcagtcattcttctetggttcatttcccaaccaatcttcccgaataaageccatetgtecttteggecacattecte
aggtaagagtggttcaaagttgttgaaataagtcagtaagaagagaccaagtaaagggttggttagaagggettatttcgggtagacaggaaagecggtgtaaggag
> Psqtl $
| | | | |
2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

acctacatccgtactccttatctcecgttcttatccagtcttttategtetetgegtetegeacactgtetegteggtaatgtaaaaaaaaaacaaaaaaaacttga
tggatgtaggcatgaggaatagagggcaagaataggtcagaaaatagcagagacgcagagegtgtgacagageagecattacattttttttttgttttttttgaact
> Psqtl 4

2,580 2,600 2,620 2,640 2,660



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 2676-3531 bp)

aaacttgcggaaagatttcctaataaaaggagacgaatccggtaggaaatcgacaagtctctgettctcgaagactaggtgagttacatttctttggecgaattatt
tttgaacgcctttctaaaggattattttcctctgettaggecatectttagetgttcagagacgaagagettctgatccactcaatgtaaagaaaccggettaataa
Psqtl

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

ttgaaatcctaaatttgataatttcagagATGTCTGTAAAACTTGCGTGTTATGTGACGGCTTCGGTCACTGTCGCCACTCTTATGGTATGCTTCATGACCATGTCA
aactttaggatttaaactattaaagtctcTACAGACATTTTGAACGCACAATACACTGCCGAAGCCAGTGACAGCGGTGAGAATACCATACGAAGTACTGGTACAGT
Psqtl SQT-1

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

ACCATCTACTCGGAGGTTGATGGATTCAGAGAGAAGCTTGATACCGAGATGAATGTGTTCAGAgtgagttaaattatattttgaattttaaataatttttaattttc
TGGTAGATGAGCCTCCAACTACCTAAGTCTCTCTTCGAACTATGGCTCTACTTACACAAGTCTcactcaatttaatataaaacttaaaatttattaaaaattaaaag
SQT-1

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

tagCAATCTACCAATGGATTGTGGAAGGACATAGTTGTCATCGGAAGATCTAGCAAGCGTGTCCGTTGTCAATATGAAGAGACCAACGCTACCCCAACTCCACATGC
atcGTTAGATGGTTACCTAACACCTTCCTGTATCAACAGTAGCCTTCTAGATCGTTCGCACAGGCAACAGTTATACTTCTCTGGTTGCGATGGGGTTGAGGTGTACG

>
SQT-1

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

TGATGGATCCCCATCTGCTCCACCAGGTCAACCACCAGCAGTTCCACCAGTCTTCAACCAGCCAAAGACTCCAAATGGAGCCAATGGAAATGGACCAACCTGCAACT
ACTACCTAGGGGTAGACGAGGTGGTCCAGTTGGTGGTCGTCAAGGTGGTCAGAAGTTGGTCGGTTTCTGAGGTTTACCTCGGTTACCTTTACCTGGTTGGACGTTGA
SQT-1

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

GCAATGCTGATAACAAGTGCCCAGCTGGACCATCCGGACCAAAGGGAGTTCCAGGAGTTCCAGGACTCGACGGAGTTCCAGGACTTGACGGTGTTCCAGGAGTTGGA
CGTTACGACTATTGTTCACGGGTCGACCTGGTAGGCCTGGTTTCCCTCAAGGTCCTCAAGGTCCTGAGCTGCCTCAAGGTCCTGAACTGCCACAAGGTCCTCAACCT
SQT-1

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

GCTGATGATATCGCTCCACAACGCGAGTCTGTCGGATGCTTCACTTGCCCACAAGGACCAGTTGGACCACCAGGAGCTCTTGGAAGACCAGGACCACGTGGACTTCC
CGACTACTATAGCGAGGTGTTGCGCTCAGACAGCCTACGAAGTGAACGGGTGTTCCTGGTCAACCTGGTGGTCCTCGAGAACCTTCTGGTCCTGGTGCACCTGAAGG
SQT-1

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

AGGACCAAGAGGACAAAATGGAAACCCAGGAAGAGATGGACAACCAGGACATCCAGGAGAGCAAGGATCATCCGGTCAAATCGGAAAGATCGGAGAGCCAGGACCAC
TCCTGGTTCTCCTGTTTTACCTTTGGGTCCTTCTCTACCTGTTGGTCCTGTAGGTCCTCTCGTTCCTAGTAGGCCAGTTTAGCCTTTCTAGCCTCTCGGTCCTGGTG
SQT-1

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 3532-4387 bp)

CAGGAGAGAAGGGACGCGACGCCGAGCATCCAATCGGAAGACCAGGACCAAAGGGACCAAGAGGAGATCAAGGACCAACAGGACCAGCTGGACAGAACGGTCTTCAC
GTCCTCTCTTCCCTGCGCTGCGGCTCGTAGGTTAGCCTTCTGGTCCTGGTTTCCCTGGTTCTCCTCTAGTTCCTGGTTGTCCTGGTCGACCTGTCTTGCCAGAAGTG
3» SQT-1 »$

| | | | |
3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

GGACCACCAGGAGAGCCAGGAACCGTTGGACCAGAAGGACCATCTGGAAAGCAAGGACGTCAAGGACCAGACGGAACCCAGGGAGAGACTGGACCAGACGGAAGACC
CCTGGTGGTCCTCTCGGTCCTTGGCAACCTGGTCTTCCTGGTAGACCTTTCGTTCCTGCAGTTCCTGGTCTGCCTTGGGTCCCTCTCTGACCTGGTCTGCCTTCTGG
S» SQT-1 »%

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

AGGAAAGGATGCCGAGTACTGCCAGTGCCCAGACAAGTCTCCACCATCAGAGGCTGTCAACGCCAACCGTGGATACAGAAATATCTAAattgttggtgttttctaat
TCCTTTCCTACGGCTCATGACGGTCACGGGTCTGTTCAGAGGTGGTAGTCTCCGACAGTTGCGGTTGGCACCTATGTCTTTATAGATTtaacaaccacaaaagatta
3» SQT-1

| | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

aaaatatttgagattcagtgagacttttttcttggeggecacaataaagtttectetttttgttgggtcactcaacgaacacaatacaaatatttgagegetegeatt
ttttataaactctaagtcactctgaaaaaagaaccgecgtgttatttcaaaggagaaaaacaacccagtgagttgettgtgttatgtttataaactcgegagegtaa

| | | | |
3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

tttctcaacctttcgggtttaaagcacttcaaaatggaattgaagagagattgtgaaagtacatcagacagaatcacattttgatagcattcacttcactcagatge
aaagagttggaaagcccaaatttcgtgaagttttaccttaacttctctctaacactttcatgtagtetgtcttagtgtaaaactatcgtaagtgaagtgagtctacg

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

aaacttttcagtgactataaaaagtcataaaataataacattaaaaaagcaaataaattagcgagagaattttttgacaaaaagaaagaagagtgatagagaagaag
tttgaaaagtcactgatatttttcagtattttattattgtaattttttcgtttatttaatcgectctcttaaaaaactgtttttctttcttctcactatctettettce

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

ggaatgcttgaaaggattttgcatttatcttaATCACCGTCTTCGAGAAGACGAACCATGGCGCCAGTTTCAGAATCCAAGTTTCTAATATAGTTCATCACAATGTT
ccttacgaactttcctaaaacgtaaatagaatTAGTGGCAGAAGCTCTTCTGCTTGGTACCGCGGTCAAAGTCTTAGGTTCAAAGATTATATCAAGTAGTGTTACAA

e thb-23WUTR ] Cre <

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

GACGTTGGTCCAACCTCCGGCTTGCATAATCTCTGGGATGGAAACTCCAGCGCGAGCCATGTCACGGGCAGCTCCGACACGGGCGGAATGTCCAGACCAAGCCAAGT
CTGCAACCAGGTTGGAGGCCGAACGTATTAGAGACCCTACCTTTGAGGTCGCGCTCGGTACAGTGCCCGTCGAGGCTGTGCCCGCCTTACAGGTCTGGTTCGGTTCA
S Cre <%

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 4388-5243 bp)

AACGTTGTCCGGAATCATCCTTGGCTCCGTAGATGAGACGGTGGGTAGCTTCGAAGATTCctgaaaatttattttcagettattcttagectaatatgttgtttaaac
TTGCAACAGGCCTTAGTAGGAACCGAGGCATCTACTCTGCCACCCATCGAAGCTTCTAAGgacttttaaataaaagtcgaataagaatcgattatacaacaaatttg

3K Cre |

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480

ttacCTTCAAGAGCTCGAGTCGAGAGTTGTGATGTTGCACTCGGGGCAGCAACTCCGTTCTTGCGAACACGACAGAACAGGTAGTTGTTTGGATCATCGGCGACTCC
aatgGAAGTTCTCGAGCTCAGCTCTCAACACTACAACGTGAGCCCCGTCGTTGAGGCAAGAACGCTTGTGCTGTCTTGTCCATCAACAAACCTAGTAGCCGCTGAGG
Cre <%

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

GGAAACCGAAATCCAGCGCTCAACGAGCTTGGTAACTCCAAGGGAGAGCGCTTTTTCGACTCCGGCAGTCGAGACCAGCGTTTTTGTACGTCCGATGTGGATGAGCA
CCTTTGGCTTTAGGTCGCGAGTTGCTCGAACCATTGAGGTTCCCTCTCGCGAAAAAGCTGAGGCCGTCAGCTCTGGTCGCAAAAACATGCAGGCTACACCTACTCGT

SK Cre «$

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

TTCTTCCTCCGTCTGTGCGACTAATATCCTTGACGCGAATGCGGGCAATTTCGGCGATACGGAGAAGTGTGTTGTAAGCAATTCCGAGGAAGGCGAGGTTTCGGATG
AAGAAGGAGGCAGACACGCTGATTATAGGAACTGCGCTTACGCCCGTTAAAGCCGCTATGCCTCTTCACACAACATTCGTTAAGGCTCCTTCCGCTCCAAAGCCTAC

K Cre K

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

TCCTGGCAACGATCGGAATTTTCCATAAGAGAACGGACCTGATCGAAGTCGGTTctgaaaatttcgtcaagtcttaggattgaatacattaatatttaaacttacCT
AGGACCGTTGCTAGCCTTAAAAGGTATTCTCTTGCCTGGACTAGCTTCAGCCAAgacttttaaagcagttcagaatcctaacttatgtaattataaatttgaatgGA

pS\S Cre | &

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

TTCGAAGGCGAGGGCTTGCTTGGCTCTCTCTCCAGCATCAACATTTTCCTTGCGGATACGTCTCATTACGAGAGATACGGCATTAGAATCTGATGGGCGTGGAAGTC
AAGCTTCCGCTCCCGAACGAACCGAGAGAGAGGTCGTAGTTGTAAAAGGAACGCCTATGCAGAGTAATGCTCTCTATGCCGTAATCTTAGACTACCCGCACCTTCAG

3K Cre «$

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

CAGATCGGCGATGGAGCATATTGAGCTGTCCGAGATGTTGTTGGATCGTCTTCACCGCCAATCCACGAGCTTGGAGGTAGAGCAAGTAGTCACGAACGTCTTCTGGC
GTCTAGCCGCTACCTCGTATAACTCGACAGGCTCTACAACAACCTAGCAGAAGTGGCGGTTAGGTGCTCGAACCTCCATCTCGTTCATCAGTGCTTGCAGAAGACCG

3K Cre «$

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

TCGGCTGGGAACCACTTGCGGTTGTTAAGCTTGCACCAGGCAGCCCAAGAACGGCACACTGAGAGAAGCATCTTCCAGGTGTGCTCGGAGAAGGCTTGTCTGTCACG
AGCCGACCCTTGGTGAACGCCAACAATTCGAACGTGGTCCGTCGGGTTCTTGCCGTGTGACTCTCTTCGTAGAAGGTCCACACGAGCCTCTTCCGAACAGACAGTGC

S Cre <

5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 5244-6099 bp)

GAACATATCCATGAGGTTCTTGCGAACTTCATCACTTGTCGCGTCAACTGGAAGTGCTGGAAGATTTTGATGAACAGTGAGAAGATTTGACATattttcgaagtttt
CTTGTATAGGTACTCCAAGAACGCTTGAAGTAGTGAACAGCGCAGTTGACCTTCACGACCTTCTAAAACTACTTGTCACTCTTCTAAACTGTAtaaaagcttcaaaa

< Cre

MV

| | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

ttagatgcactagaacaaagcgtgttggettectetgageccgetttecttatataccegeattetgeagecttacagaatgttctagaaggtectagatgeatteg
aatctacgtgatcttgtttcgcacaaccgaaggagactcgggcgaaaggaatatatgggegtaagacgtcggaatgtettacaagatcttccaggatctacgtaage

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

tttgaaaatactccecggtgggtgcaaagagacgcagacggaaaatgtatctgggtetetttattgtgtacactacttttccatgtaccgaatgtgagtegecctect
aaacttttatgagggccacccacgtttctctgegtetgecttttacatagacccagagaaataacacatgtgatgaaaaggtacatggettacactcagegggagga

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

tttgcaacaagcagctcgaatgttctagaaaaaggtggaaaatagtataaataccgttgaaaataaataccgaacaacatttgetctaattgtgaaattagaaatct
aaacgttgttcgtcgagcttacaagatctttttccaccttttatcatatttatggecaacttttatttatggettgttgtaaacgagattaacactttaatctttaga

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

tcaaactataatcatgtcactttaccactatttccgtccagectcaacgttccgtttttggtgatcATTTTTGCTTTCGTCGTAAATCTACACACGCGTCTCTTCCGT
agtttgatattagtacagtgaaatggtgataaaggcaggtcgagttgcaaggcaaaaaccactagTAAAAACGAAAGCAGCATTTAGATGTGTGCGCAGAGAAGGCA

5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

GCGAGAGTCCAAGCCAGCAGCCAAATTCGTTGACTGAGTATTCAACGTTTATACGTTGTCGGCAACGAGAAATAGGAAAATGCATCGGGAAATGTTCTTTTTTCGAT
CGCTCTCAGGTTCGGTCGTCGGTTTAAGCAACTGACTCATAAGTTGCAAATATGCAACAGCCGTTGCTCTTTATCCTTTTACGTAGCCCTTTACAAGAAAAAAGCTA

5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

TTTTTCCAAGGTTTTGACAAATTTTACCACGAATTTTGCTATGTTTTCAATTAAAAAATATGTTATTCAACTGTTTCTATGAGGAAAATAAGGCTTTGCATGTAATT
AAAAAGGTTCCAAAACTGTTTAAAATGGTGCTTAAAACGATACAAAAGTTAATTTTTTATACAATAAGTTGACAAAGATACTCCTTTTATTCCGAAACGTACATTAA

5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

TTCTTATTCAGCATAATTTTTAATTAATTTGAATTTTCTGTCCTAACGTTTATTTTGTTTTCTTGGTTATGACTGATCTGAAATTAATTTTTGAATTTTAAGGTAAT
AAGAATAAGTCGTATTAAAAATTAATTAAACTTAAAAGACAGGATTGCAAATAAAACAAAAGAACCAATACTGACTAGACTTTAATTAAAAACTTAAAATTCCATTA

6,000 6,020 6,040 6,060 6,080



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 6100-6955 bp)

ATGTCAGGCGGTGCCGCAAGTTTGTACAAAAAAGCAGGCTCCATGAAAAAGCCTGAACTCACCGCGACGTCTGTCGAGAAGTTTCTGATCGAAAAGTTCGACAGCGT
TACAGTCCGCCACGGCGTTCAAACATGTTTTTTCGTCCGAGGTACTTTTTCGGACTTGAGTGGCGCTGCAGACAGCTCTTCAAAGACTAGCTTTTCAAGCTGTCGCA

| | | | | |
6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200

CTCCGACCTGATGCAGCTCTCGGAGGGCGAAGAATCTCGTGCTTTCAGCTTCGATGTAGGAGGGCGTGGATATGTCCTGCGGGTAAATAGCTGCGCCGATGGTTTCT
GAGGCTGGACTACGTCGAGAGCCTCCCGCTTCTTAGAGCACGAAAGTCGAAGCTACATCCTCCCGCACCTATACAGGACGCCCATTTATCGACGCGGCTACCAAAGA

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

ACAAAGATCGTTATGTTTATCGGCACTTTGCATCGGCCGCGCTCCCGATTCCGGAAGTGCTTGACATTGGGGAATTCAGCGAGAGCCTGACCTATTGCATCTCCCGC
TGTTTCTAGCAATACAAATAGCCGTGAAACGTAGCCGGCGCGAGGGCTAAGGCCTTCACGAACTGTAACCCCTTAAGTCGCTCTCGGACTGGATAACGTAGAGGGCG

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

CGTGCACAGGGTGTCACGTTGCAAGACCTGCCTGAAACCGAACTGCCCGCTGTTCTGCAGCCGGTCGCGGAGGCCATGGATGCGATCGCTGCGGCCGATCTTAGCCA
GCACGTGTCCCACAGTGCAACGTTCTGGACGGACTTTGGCTTGACGGGCGACAAGACGTCGGCCAGCGCCTCCGGTACCTACGCTAGCGACGCCGGCTAGAATCGGT

| | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

GACGAGCGGGTTCGGCCCATTCGGACCGCAAGGAATCGGTCAATACACTACATGGCGTGATTTCATATGCGCGATTGCTGATCCCCATGTGTATCACTGGCAAACTG
CTGCTCGCCCAAGCCGGGTAAGCCTGGCGTTCCTTAGCCAGTTATGTGATGTACCGCACTAAAGTATACGCGCTAACGACTAGGGGTACACATAGTGACCGTTTGAC

| | | | |
6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

TGATGGACGACACCGTCAGTGCGTCCGTCGCGCAGGCTCTCGATGAGCTGATGCTTTGGGCCGAGGACTGCCCCGAAGTCCGGCACCTCGTGCACGCGGATTTCGGC
ACTACCTGCTGTGGCAGTCACGCAGGCAGCGCGTCCGAGAGCTACTCGACTACGAAACCCGGCTCCTGACGGGGCTTCAGGCCGTGGAGCACGTGCGCCTAAAGCCG

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

TCCAACAATGTCCTGACGGACAATGGCCGCATAACAGCGGTCATTGACTGGAGCGAGGCGATGTTCGGGGATTCCCAATACGAGGTCGCCAACATCTTCTTCTGGAG
AGGTTGTTACAGGACTGCCTGTTACCGGCGTATTGTCGCCAGTAACTGACCTCGCTCCGCTACAAGCCCCTAAGGGTTATGCTCCAGCGGTTGTAGAAGAAGACCTC

| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

GCCGTGGTTGGCTTGTATGGAGCAGCAGACGCGCTACTTCGAGCGGAGGCATCCGGAGCTTGCAGGATCGCCGCGGCTCCGGGCGTATATGCTCCGCATTGGTCTTG
CGGCACCAACCGAACATACCTCGTCGTCTGCGCGATGAAGCTCGCCTCCGTAGGCCTCGAACGTCCTAGCGGCGCCGAGGCCCGCATATACGAGGCGTAACCAGAAC

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 6956-7811 bp)

ACCAACTCTATCAGAGCTTGGTTGACGGCAATTTCGATGATGCAGCTTGGGCGCAGGGTCGATGCGACGCAATCGTCCGATCCGGAGCCGGGACTGTCGGGCGTACA
TGGTTGAGATAGTCTCGAACCAACTGCCGTTAAAGCTACTACGTCGAACCCGCGTCCCAGCTACGCTGCGTTAGCAGGCTAGGCCTCGGCCCTGACAGCCCGCATGT

| | | | | |
6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060

CAAATCGCCCGCAGAAGCGCGGCCGTCTGGACCGATGGCTGTGTAGAAGTACTCGCCGATAGTGGAAACCGACGCCCCAGCACTCGTCCGAGGGCAAAGGAATAGAC
GTTTAGCGGGCGTCTTCGCGCCGGCAGACCTGGCTACCGACACATCTTCATGAGCGGCTATCACCTTTGGCTGCGGGGTCGTGAGCAGGCTCCCGTTTCCTTATCTG

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160

CCAGCTTTCTTGTACAAAGTGGGTCCAATTACTCTTCAACATCCCTACATGCTCTTTCTCCCTGTGCTCCCACCCCCTATTTTTGTTATTATCAAAAAACTTCTCTT
GGTCGAAAGAACATGTTTCACCCAGGTTAATGAGAAGTTGTAGGGATGTACGAGAAAGAGGGACACGAGGGTGGGGGATAAAAACAATAATAGTTTTTTGAAGAGAA

|
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

AATTTCTTTGTTTTTTAGCTTCTTTTAAGTCACCTCTAACAATGAAATTGTGTAGATTCAAAAATAGAATTAATTCGTAATAAAAAGTCGAAAAAAATTGTGCTCCC
TTAAAGAAACAAAAAATCGAAGAAAATTCAGTGGAGATTGTTACTTTAACACATCTAAGTTTTTATCTTAATTAAGCATTATTTTTCAGCTTTTTTTAACACGAGGG

|
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

TCCCCCCATTAATAATAATTCTATCCCAAAATCTACACAATGTTCTGTGTACACTTCTTATGTTTTTTACTTCTGATAAATTTTTTTGAAACATCATAGAAAAAACC
AGGGGGGTAATTATTATTAAGATAGGGTTTTAGATGTGTTACAAGACACATGTGAAGAATACAAAAAATGAAGACTATTTAAAAAAACTTTGTAGTATCTTTTTTGG

7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

GCACACAAAATACCTTATCATATGTTACGTTTCAGTTTATGACCGCAATTTTTAATAACTTCGTATAGCATACATTATACGAAGTTATtttcagGGAGCCGGATCTG
CGTGTGTTTTATGGAATAGTATACAATGCAAAGTCAAATACTGGCGTTAAAAATTATTGAAGCATATCGTATGTAATATGCTTCAATAaaagtcCCTCGGCCTAGAC

> uneh43WUm. > LoxP >

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

A

ATTATAAAGACGATGACGATAAGCGTGACTACAAGGACGACGACGACAAGCGTGATTACAAGGATGACGATGACAAGAGAATGCCGGAGGAATATATCATGTCGTCA
TAATATTTCTGCTACTGCTATTCGCACTGATGTTCCTGCTGCTGCTGTTCGCACTAATGTTCCTACTGCTACTGTTCTCTTACGGCCTCCTTATATAGTACAGCAGT
» Flag tags 1 RightHomolArm maph-1.1  »2

7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

AAGGCcTGtATaTAtGTCcTcGGCGGTGCGGCCAACACGGCCGCCCTGTTTGATTTCGACGGCGTCTACATTCTCGATGGGGGATTCGCCGAAAAGAACCCGGGATT
TTCCGgACaTAtATaCAGgAgCCGCCACGCCGGTTGTGCCGGCGGGACAAACTAAAGCTGCCGCAGATGTAAGAGCTACCCCCTAAGCGGCTTTTCTTGGGCCCTAA
3» RightHomolArm maph-1.1 »

7,720 7,740 7,760 7,780 7,800



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 7812-8774 bp)

TGTGGCTCACGTCAGGGACGTCTCTGCCGTTCTGCTCGCCGCTCCGACGCTGGGAAATCTTGGAACCACATCTGCTCTGTTGGAACAGgtttgtagecacctttagtg
ACACCGAGTGCAGTCCCTGCAGAGACGGCAAGACGAGCGGCGAGGCTGCGACCCTTTAGAACCTTGGTGTAGACGAGACAACCTTGT Ccaaacatcgtggaaatcac
> RightHomolArm maph-1.1 s

| | | | |
7,820 7,840 7,860 7,880 7,900

caattttttgataatatttttttcagGGAAAACCGTTGCCGGTGTTCACCAACACGAAGCCGTTCAAGACTGCAAAGCCAGGAAGCAGTGGAGAGATTGCCAAAGCA
gttaaaaaactattataaaaaaagtcCCTTTTGGCAACGGCCACAAGTGGTTGTGCTTCGGCAAGTTCTGACGTTTCGGTCCTTCGTCACCTCTCTAACGGTTTCGT
> RightHomolArm maph-1.1 $

| | | | | |
7,920 7,940 7,960 7,980 8,000 8,020

ATTCAAGAAGCCAACTCGAAAATCCTCTCCGTGGCTCCACCACTGTTCAATCCAAAATACCCGGCAAACATCATATACCAGTCAGCTGCAAAAGGAGTTCTCTCACT
TAAGTTCTTCGGTTGAGCTTTTAGGAGAGGCACCGAGGTGGTGACAAGTTAGGTTTTATGGGCCGTTTGTAGTATATGGTCAGTCGACGTTTTCCTCAAGAGAGTGA
’ RightHomolArm maph-1.1 4

| | | | |
8,040 8,060 8,080 8,100 8,120

GTATATTCTGGCTGGTGACGTCAAGGATGCCGAAGTGATCACAAAGGCGTTGGCTGGAGGAAACGAGGCTGAAGTGGAGAAGGCGGCCGCTGAGCATGGAACCATCG
CATATAAGACCGACCACTGCAGTTCCTACGGCTTCACTAGTGTTTCCGCAACCGACCTCCTTTGCTCCGACTTCACCTCTTCCGCCGGCGACTCGTACCTTGGTAGC

| | | | |
8,140 8,160 8,180 8,200 8,220

GCGTCCTGCTCTGGAGACCTGCGATGACTGATCAATCGGTGGTCAGAGTGCTCATTTCGataacatggtcatagectgtttcctgtgtgaaattgttatccgetcaca
CGCAGGACGAGACCTCTGGACGCTACTGACTAGTTAGCCACCAGTCTCACGAGTAAAGCtattgtaccagtatcgacaaaggacacactttaacaataggecgagtgt
M13-rev

| | | | | |
8,240 8,260 8,280 8,300 8,320 8,340

attccacacaacatacgagccggaagcataaagtgtaaagectggggtgectaatgagtgagetaactcacattaattgegttgegeteactgeecgetttecagtce
taaggtgtgttgtatgcteggecttegtatttcacattteggaccccacggattactcactegattgagtgtaattaacgcaacgegagtgacgggegaaaggtcag

| | | | |
8,360 8,380 8,400 8,420 8,440

gggaaacctgtegtgecagetgeattaatgaatcggecaacgegeggggagaggeggtttgegtattgggegetettecgettectegetcactgactegetgeget
ccctttggacagcacggtcgacgtaattacttageeggttgegegecectetecgecaaacgcataaccecgegagaaggegaaggagegagtgactgagegacgega

| | | | | |
8,460 8,480 8,500 8,520 8,540 8,560

cggtecgtteggetgeggegageggtatcagetcactcaaaggeggtaatacggttatccacagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagecaaaaggecag
gccagcaagccgacgeegetcgecatagtegagtgagtttecgecattatgecaataggtgtettagteccctattgegtectttettgtacactegttttecggte

| | | | |
8,580 8,600 8,620 8,640 8,660

caaaaggccaggaaccgtaaaaaggecgegttgetggegttttteccataggetecgecccecctgacgagecatcacaaaaatcgacgetcaagtcagaggtggegaaa
gttttccggtecttggecatttttccggegcaacgaccgcaaaaaggtateccgaggeggggggactgetegtagtgtttttagetgegagttcagtetecacegettt
ColEl origin

| | | | |
8,680 8,700 8,720 8,740 8,760



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 8775-9630 bp)

cccgacaggactataaagataccaggegtttccccctggaagetcectegtgegetetectgttecgacecctgecgettaccggatacctgtecgectttetecectt
gggctgtectgatatttctatggteccgecaaagggggaccttecgagggagecacgegagaggacaaggetgggacggegaatggectatggacaggeggaaagagggaa
ColEl origin

| | | | | |
8,780 8,800 8,820 8,840 8,860 8,880

cgggaagegtggegetttctcatagetcacgetgtaggtatctcagtteggtgtaggtegttegetccaagetgggetgtgtgecacgaacceccecgttcageccgac
gcecttecgeaccgegaaagagtatcgagtgegacatccatagagtcaagecacatccagecaagegaggttcgacccgacacacgtgettggggggcaagtegggetg
ColEl origin

8,900 8,920 8,940 8,960 8,980

cgctgegecttatecggtaactategtcttgagtccaacccggtaagacacgacttatcgecactggecagecagecactggtaacaggattagecagagegaggtatgt
gcgacgeggaataggeccattgatagecagaactcaggttgggeccattetgtgetgaatageggtgaccgtegteggtgaccattgtectaategtetegetecataca
ColEl origin

| | | | |
9,000 9,020 9,040 9,060 9,080

aggcggtgctacagagttcttgaagtggtggecctaactacggectacactagaagaacagtatttggtatetgegetetgetgaagecagttacctteggaaaaagag
tccgecacgatgtctcaagaacttcaccaccggattgatgecgatgtgatcttettgtcataaaccatagacgegagacgactteggtcaatggaagectttttcete
ColEl origin

| | | | | |
9,100 9,120 9,140 9,160 9,180 9,200

ttggtagctcttgatccggcaaacaaaccaccgetggtageggtggtttttttgtttgcaagecagecagattacgegcagaaaaaaaggatctcaagaagatectttg
aaccatcgagaactaggccgtttgtttggtggegaccatcgeccaccaaaaaaacaaacgttegtegtctaatgegegtctttttttectagagttecttctaggaaac
ColEl origin

| | | | |
9,220 9,240 9,260 9,280 9,300

atcttttctacggggtctgacgctcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatccttttaaattaaaa
tagaaaagatgccccagactgegagtcaccttgettttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttectagaagtggatctaggaaaatttaatttt
ColEl origin

| | | | |
9,320 9,340 9,360 9,380 9,400

atgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttggtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagegatctgtctatttcgttcat
tacttcaaaatttagttagatttcatatatactcatttgaaccagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagta
AmpR
| I I I | |
9,420 9,440 9,460 9,480 9,500 9,520

ccatagttgcctgactccccgtcgtgtagataactacgatacgggagggcttaccatcetggecccagtgetgecaatgataccgegagacccacgetcaccggetceca
ggtatcaacggactgaggggcagcacatctattgatgctatgecctcccgaatggtagaccggggtcacgacgttactatggegetetgggtgcgagtggccgaggt
AmpR

9,540 9,560 9,580 9,600 9,620



maph-1.1::GFP repair template (10528 bp) (from 9631-10528 bp)

gatttatcagcaataaaccagccagccggaagggccgagegcagaagtggtcectgecaactttatecgectccatccagtctattaattgttgecgggaagetagagt
ctaaatagtcgttatttggtcggtcggecttcccggetcgegtcttcaccaggacgttgaaataggeggaggtaggtcagataattaacaacggeccttcgatcetca
AmpR

| | | | |
9,640 9,660 9,680 9,700 9,720

aagtagttcgccagttaatagtttgcgcaacgttgttgccattgectacaggcatcgtggtgtcacgetcgtcgtttggtatggettcattcagetccggttcccaac
ttcatcaagcggtcaattatcaaacgecgttgcaacaacggtaacgatgtccgtagcaccacagtgegagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggecaagggttg
AmpR

| | | | | |
9,740 9,760 9,780 9,800 9,820 9,840

gatcaaggcgagttacatgatcccccatgttgtgcaaaaaageggttagetcecttcggtcectcecgatcgttgtcagaagtaagttggecgecagtgttatcactcatg
ctagttccgctcaatgtactagggggtacaacacgttttttcgccaatcgaggaagccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagtac
AmpR

9,860 9,880 9,900 9,920 9,940

gttatggcagcactgcataattctcttactgtcatgccatccgtaagatgecttttctgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgeggeg
caataccgtcgtgacgtattaagagaatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgecge
AmpR

| | | | |
9,960 9,980 10,000 10,020 10,040

accgagttgctcttgecccggegtcaatacgggataataccgegeccacatagcagaactttaaaagtgectcatcattggaaaacgttctteggggcgaaaactctcaa
tggctcaacgagaacgggecgcagttatgecctattatggegeggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagecccgettttgagagtt
AmpR

| | | | | |
10,060 10,080 10,100 10,120 10,140 10,160

ggatcttaccgetgttgagatccagttcgatgtaacccactegtgecacccaactgatcttcageatettttactttcaccagegtttctgggtgagcaaaaacagga
cctagaatggcgacaactctaggtcaagctacattgggtgagcacgtgggttgactagaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgecaaagacccactegtttttgtect

| | | | |
10,180 10,200 10,220 10,240 10,260

aggcaaaatgccgcaaaaaagggaataagggcgacacggaaatgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagecatttatcagggttattgtetcat
tccgttttacggegtttttteccttatteccgetgtgectttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagta

| | | | |
10,280 10,300 10,320 10,340 10,360

gagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgegecacatttecccgaaaagtgecacctgacgtctaagaaaccattattatcatga
ctcgectatgtataaacttacataaatctttttatttgtttatccccaaggegegtgtaaaggggettttcacggtggactgecagattetttggtaataatagtact

| | | | | |
10,400 10,420 10,440 10,460 10,480

cattaacctataaaaataggcgtatcacgaggccctttegtce

gtaattggatatttttatccgcatagtgctccgggaaageag

| | | |
10,490 10,500 10,510 10,520



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp)

gagcacaaacgttaattaattccccagcaggcaggtaattaacagtgtgactecctttttgetgegagtggggctgatacagagagatgtggecactatggageccac
ctcgtgtttgcaattaattaaggggtcgtecgtecattaattgtcacactgagggaaaaacgacgectcaccecgactatgtctectetacaccgtgatacctegggtg

| | | | |
20 40 60 80 100

ggggtcctggecactgggtgeccacggaggtccccatgtgetgeagtgtcaccgectecgaggtgacagtattgtecctgeggtgteectgeagetcagetetgteca
ccccaggaccgtgacccacgggtgectccaggggtacacgacgtcacagtggeggaggetccactgtcataacagggacgecacagggacgtegagtcegagacaggt
Beta-actin promoter

| | | | |
120 140 160 180 200

cagggccacctccagtttggaggggacacaatgcagecccgatgecaacccatectecgeageatcccagggacaaagaccccactgcaagaccgeacacagggetggg
gtcececggtggaggtcaaacctecectgtgttacgteggggctacgttgggtaggagegtegtagggtecctgtttetggggtgacgttetggegtgtgtecegacce
Beta-actin promoter

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

tcccgetcccctaatatctacagtgettttgecatggecccttaatcaatgecagttaatcageatgegetcatgecaccgetetggagetgecaaageccctegeagegce
agggcgaggggattatagatgtcacgaaaacgtaccggggaattagttacgtcaattagtcgtacgegagtacgtggegagacctegacgttteggggagegtegeg
Beta-actin promoter

| | | | |
340 360 380 400 420

tgctcaccaacaccgegcaccgecccggeccagectgeagecacgegetgcaaacaggaaagaaacaaaatattgeccaaatgtaggecaaaggeatteggetgecttg
acgagtggttgtggecgegtggeggggecgggteggacgtegtgegegacgtttgtectttetttgttttataacgggtttacatecgtttecgtaagecgacggaac
Beta-actin promoter

| | | | |
440 460 480 500 520

acctccgeegggecgggecctgectgactcagetecttactcagegetegettecteectecggetgecaccgecgecagegecacaccctgacaaagagtggecectta
tggaggeggeecggeccgggacggactgagtcgaggaatgagtegegagegaaggagggaggecgacggtggeggegtegegtgtgggactgtttectcaccgggaat
Beta-actin promoter

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

acgggctctgaggtgcacccagecagtgecactcagecagtccaagggecggectggaggtttgeaccgetacgtgetgacattageattgaacttggeectgggtagtg
tgcccgagactccacgtgggtegtcacgtgagtegtcaggttcecggecggacctccaaacgtggegatgeacgactgtaategtaacttgaaccgggacccatcac
Beta-actin promoter

| | | | |
660 680 700 720 740

ctgcaggccgggeggggtgggtgtagagagtgecagegegegttgecacceggtgececttecccteccttgeatecccagecaggetgeaccccageaccaggeecgtge
gacgtccggeccgecccacccacatctcetcacgtegegegecaacgtgggecacggggaaggggagggaacgtagggtegtecgacgtggggtegtggtecgggeacg
Beta-actin promoter

| | | | |
760 780 800 820 840



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 857-1712 bp)

atgcatgctcctggtgttattgeagectggtgeatgeatgegtettagtggtgecagegetgtgeatgeatectecttggtgtgtageagettagtgeatgeataccec
tacgtacgaggaccacaataacgtcggaccacgtacgtacgcagaatcaccacgtcgegacacgtacgtaggaggaaccacacatcgtcgaatcacgtacgtatggg

Beta-actin promoter

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

ctcggtgttattgetgetetgtgecaggeacgeteattgtatcacttcatecccagtgeatgeactcacactggagegattgetgeteggtgeacgeacactecattgta
gagccacaataacgacgagacacgtccgtgegagtaacatagtgaagtagggtcacgtacgtgagtgtgacctegetaacgacgagecacgtgegtgtgagtaacat

Beta-actin promoter

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

tcacgtcagctcagtggctgecacgcacaccggtgttattgetgeteggtgegtgecatgecacatcagtgtegetgeagetcagtgeatgeacgetcattgeccatege
agtgcagtcgagtcaccgacgtgegtgtggccacaataacgacgagecacgcacgtacgtgtagtcacagegacgtcegagtcacgtacgtgegagtaacgggtageg
Beta-actin promoter

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

tatccctgectctectgetggegetecccgggaggtgacttcaaggggaccgeaggaccacctegggggtggggggagggetgcacacgeggaccecgeteceectce
atagggacggagaggacgaccgcgaggggccctccactgaagttecectggegtectggtggageccccaccececteccgacgtgtgegectggggegagggggag
Beta-actin promoter

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

cccaacaaagcactgtggaatcaaaaaggggggaggggggatggaggggegegtcacacceccgecccacaccctcacctegaggtgagecccacgttetgettecac
gggttgtttcgtgacaccttagtttttcccececteccecectaccteccegegeagtgtgggggeggggtgtgggagtggageteccacteggggtgcaagacgaagtg
Beta-actin promoter

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

tcteccccatctecceccectecccacccccaattttgtatttatttattttttaattattttgtgcagegatgggggcgggggggegggggggcgegegccaggcges
agaggggtagaggggggggaggggtgggggttaaaacataaataaataaaaaattaataaaacacgtcgetacceccgececcecccceccegegegeggteegeec

Beta-actin promoter

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

geggggeggggegaggggeggggrggggcegaggeggagaggtgeggeggeagecaatcagageggegegetecgaaagtttecttttatggegaggeggeggeggeg
cgeeccegeeccgetececgeccegeccegetecgectetecacgecgecgteggttagtetegecgegegaggetttcaaaggaaaataccgetecgecgecgecge

Beta-actin promoter

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

gcggecctataaaaagegaagegegeggegggegggagtegetgegttgecttegececgtgececgeteegegeegectegegecgeeccgeeccggetctgactga
cgccgggatatttttegettegegegeecgeeccgecctcagegacgcaacggaageggggeacggggegaggegeggeggagegeggegggeggggecgagactgact
Beta-actin promoter

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 1713-2568 bp)

ccgegttactcccacaggtgagegggegggacggeccttetectecgggetgtaattagegettggtttaatgacggetegtttettttetgtggetgegtgaaage
ggcgcaatgagggtgtccactegeecgecctgecgggaagaggaggeccgacattaatcgegaaccaaattactgecgagcaaagaaaagacaccgacgeacttteg
Beta-actin promoter

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

cttaaagggctcegggagggecctttgtgegggggggageggeteggggggtgegtgegtgtgtgtgtgegtggggagegecgegtgeggeeegegetgeecggegg
gaatttcccgaggecctceccgggaaacacgecccccctegecgagecccccacgecacgcacacacacacgeaccectegeggegecacgeegggegegacgggecgee
Beta-actin promoter

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

ctgtgagegetgegggegeggegeggggetttgtgegetecgegtgtgegegaggggagegeggeegggggeggtgeceegeggtgegggggggetgegaggggaac
gacactcgcgacgecccgegecgegecccgaaacacgegaggegeacacgegeteccctegegeeggeccccgecacggggegecacgeccccccgacgeteeecttg
Beta-actin promoter

| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

aaaggctgegtgeggggtetgtgegtggeegggegteagecagggggtegtgggcgeggcggtegggctgtaacceccccctgeaccecccteccegagttgetgageacg
tttccgacgcacgccccacacacgcacccccccactegtcccccacacccgegecgecageccgacattggggggggacgtggggggaggggctcaacgactegtge
Beta-actin promoter

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

gceeggettegggtgeggggetecgtgeggggegtggegeggggetegeegtgeegggeggggggtggeggeaggtgggggtgeegggeggggeggggeegeetegg
cgggcegaageccacgeccegaggeacgececgeaccgegeeccgageggeacggeccgeeccecaccgecgtecacccccacggeccgececgecccggeggagec

Beta-actin promoter

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

gceggggagggetegggggaggggegeggeggeccecggagegecggeggetgtegaggegeggegagecgeagecattgecttttatggtaategtgegagagggeg
cggceccteeccgagecccctecccgegecgeecggggectegeggecgecgacagetecgegecgeteggegteggtaacggaaaataccattageacgeteteecge
Beta-actin promoter

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

cagggacttcctttgtcccaaatctggeggagecgaaatcetgggaggegecgecgecacceectctagegggegegggegaageggtgeggegecggecaggaaggaaa
gtccctgaaggaaacagggtttagaccgecteggetttagaccctecgeggeggegtgggggagategecegegeecgettegecacgecgeggecgtecttecttt
Beta-actin promoter

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

tgggcggggagggecttegtgegtegecgegecgecgteeccttetecatetecagecteggggetgecgeagggggacggetgecttegggggggacggggcageg
acccgeccctececggaageacgeageggegeggeggcaggggaagaggtagaggteggageccegacggegtececctgecgacggaagececcectgeeccgteec

Beta-actin promoter

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 2569-3424 bp)

cggggttcggettctggegtgtgaccggeggggtttatatctteccttctetgttcctecgecageccccaagetagegetaagcttATGGTGAGCAAGGGCGAGGAG
gccccaagcecgaagaccgceacactggecgecccaaatatagaagggaagagacaaggaggegtegggggttcegategegattcgaaTACCACTCGTTCCCGCTCCTC
Beta-actin promoter eGFP

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

CTGTTCACCGGGGTGGTGCCCATCCTGGTCGAGCTGGACGGCGACGTAAACGGCCACAAGTTCAGCGTGTCCGGCGAGGGCGAGGGCGATGCCACCTACGGCAAGCT
GACAAGTGGCCCCACCACGGGTAGGACCAGCTCGACCTGCCGCTGCATTTGCCGGTGTTCAAGTCGCACAGGCCGCTCCCGCTCCCGCTACGGTGGATGCCGTTCGA
eGFP

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

GACCCTGAAGTTCATCTGCACCACCGGCAAGCTGCCCGTGCCCTGGCCCACCCTCGTGACCACCCTGACCTACGGCGTGCAGTGCTTCAGCCGCTACCCCGACCACA
CTGGGACTTCAAGTAGACGTGGTGGCCGTTCGACGGGCACGGGACCGGGTGGGAGCACTGGTGGGACTGGATGCCGCACGTCACGAAGTCGGCGATGGGGCTGGTGT
eGFP

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

TGAAGCAGCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCCGAAGGCTACGTCCAGGAGCGCACCATCTTCTTCAAGGACGACGGCAACTACAAGACCCGCGCCGAGGTGAAG
ACTTCGTCGTGCTGAAGAAGTTCAGGCGGTACGGGCTTCCGATGCAGGTCCTCGCGTGGTAGAAGAAGTTCCTGCTGCCGTTGATGTTCTGGGCGCGGCTCCACTTC
eGFP

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

TTCGAGGGCGACACCCTGGTGAACCGCATCGAGCTGAAGGGCATCGACTTCAAGGAGGACGGCAACATCCTGGGGCACAAGCTGGAGTACAACTACAACAGCCACAA
AAGCTCCCGCTGTGGGACCACTTGGCGTAGCTCGACTTCCCGTAGCTGAAGTTCCTCCTGCCGTTGTAGGACCCCGTGTTCGACCTCATGTTGATGTTGTCGGTGTT
eGFP

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

CGTCTATATCATGGCCGACAAGCAGAAGAACGGCATCAAGGTGAACTTCAAGATCCGCCACAACATCGAGGACGGCAGCGTGCAGCTCGCCGACCACTACCAGCAGA
GCAGATATAGTACCGGCTGTTCGTCTTCTTGCCGTAGTTCCACTTGAAGTTCTAGGCGGTGTTGTAGCTCCTGCCGTCGCACGTCGAGCGGCTGGTGATGGTCGTCT
eGFP

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

ACACCCCCATCGGCGACGGCCCCGTGCTGCTGCCCGACAACCACTACCTGAGCACCCAGTCCAAGCTGAGCAAAGACCCCAACGAGAAGCGCGATCACATGGTCCTG
TGTGGGGGTAGCCGCTGCCGGGGCACGACGACGGGCTGTTGGTGATGGACTCGTGGGTCAGGTTCGACTCGTTTCTGGGGTTGCTCTTCGCGCTAGTGTACCAGGAC
eGFP

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

CTGGAGTTCGTGACCGCCGCCGGGATCACTCTCGGCATGGACGAGCTGTACAAGggcgcgccaATGCCGGAGGAATATATCATGTCGTCAAAGGCGTGCATCTACGT
GACCTCAAGCACTGGCGGCGGCCCTAGTGAGAGCCGTACCTGCTCGACATGTTCccgegecggt TACGGCCTCCTTATATAGTACAGCAGTTTCCGCACGTAGATGCA
eGFP [ MAPH-1.1 »%

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 3425-4280 bp)

CTTGGGCGGTGCGGCCAACACGGCCGCCCTGTTTGATTTCGACGGCGTCTACATTCTCGATGGGGGATTCGCCGAAAAGAACCCGGGATTTGTGGCTCACGTCAGGG
GAACCCGCCACGCCGGTTGTGCCGGCGGGACAAACTAAAGCTGCCGCAGATGTAAGAGCTACCCCCTAAGCGGCTTTTCTTGGGCCCTAAACACCGAGTGCAGTCCC

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

ACGTCTCTGCCGTTCTGCTCGCCGCTCCGACGCTGGGAAATCTTGGAACCACATCTGCTCTGTTGGAACAGGGAAAACCGTTGCCGGTGTTCACCAACACGAAGCCG
TGCAGAGACGGCAAGACGAGCGGCGAGGCTGCGACCCTTTAGAACCTTGGTGTAGACGAGACAACCTTGTCCCTTTTGGCAACGGCCACAAGTGGTTGTGCTTCGGC

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

TTCAAGACTGCAAAGCCAGGAAGCAGTGGAGAGATTGCCAAAGCAATTCAAGAAGCCAACTCGAAAATCCTCTCCGTGGCTCCACCACTGTTCAATCCAAAATACCC
AAGTTCTGACGTTTCGGTCCTTCGTCACCTCTCTAACGGTTTCGTTAAGTTCTTCGGTTGAGCTTTTAGGAGAGGCACCGAGGTGGTGACAAGTTAGGTTTTATGGG

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

GGCAAACATCATATACCAGTCAGCTGCAAAAGGAGTTCTCTCACTGTATATTCTGGCTGGTGACGTCAAGGATGCCGAAGTGATCACAAAGGCGTTGGCTGGAGGAA
CCGTTTGTAGTATATGGTCAGTCGACGTTTTCCTCAAGAGAGTGACATATAAGACCGACCACTGCAGTTCCTACGGCTTCACTAGTGTTTCCGCAACCGACCTCCTT

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

ACGAGGCTGAAGTGGAGAAGGCGGCCGCTGAGCATGGAACCATCGGCGTCCTGCTCTGGAGACCTGCGATGACTGATCAATCGGTGGTCAGAGTGCTCATTTCGGGA
TGCTCCGACTTCACCTCTTCCGCCGGCGACTCGTACCTTGGTAGCCGCAGGACGAGACCTCTGGACGCTACTGACTAGTTAGCCACCAGTCTCACGAGTAAAGCCCT

| | | | |
3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

ACTAGTTCACTTTCGAGGATCCAGCAATCGCTTGACAAGGCAGCGAAATCACTTCCATTCCTCAACGTGCCTACCGTGAAGTCGAAGGATGCGCTGTCGGATATTCC
TGATCAAGTGAAAGCTCCTAGGTCGTTAGCGAACTGTTCCGTCGCTTTAGTGAAGGTAAGGAGTTGCACGGATGGCACTTCAGCTTCCTACGCGACAGCCTATAAGG

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

TGCTCCTGCTGTGCCACGACCTGTTGCCGGAAAACCATCGGCGAGACCTGCAACCACAACAGGCACCGCAACTCGTCCAACTCGTCCAGCAGTCCCTGCAGCCAGTG
ACGAGGACGACACGGTGCTGGACAACGGCCTTTTGGTAGCCGCTCTGGACGTTGGTGTTGTCCGTGGCGTTGAGCAGGTTGAGCAGGTCGTCAGGGACGTCGGTCAC

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

CTCCCAGAGCTTTGACTTCTCGTGCTCCAGCAGGCCCATCTCGTCCGACGACTACACGAAATGCAGCTCCTGCTCCCAGAACAGCTGTCCCATCGCGAGCAACTGTA
GAGGGTCTCGAAACTGAAGAGCACGAGGTCGTCCGGGTAGAGCAGGCTGCTGATGTGCTTTACGTCGAGGACGAGGGTCTTGTCGACAGGGTAGCGCTCGTTGACAT

4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 4281-5136 bp)

CTCACAAAGACTGCTCCAGCATCGAAGGCTCCAACGAGAGCTCCAGTCCCAGCGAGATCTGCACCAGCGCCACCACGAGGAGCCCCTGCGAAGCCGGCCGCGAACAC
GAGTGTTTCTGACGAGGTCGTAGCTTCCGAGGTTGCTCTCGAGGTCAGGGTCGCTCTAGACGTGGTCGCGGTGGTGCTCCTCGGGGACGCTTCGGCCGGCGCTTGTG

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

AGCCAAGGCCGAACCAATAGCTCAGAAGAAGACCGTTGGAAAAGTTCAAGGAACTGCTCCATCAAAACCTGCTCCGGCGGCTCCAGCTTCGGCAGCCACGTCTCCAG
TCGGTTCCGGCTTGGTTATCGAGTCTTCTTCTGGCAACCTTTTCAAGTTCCTTGACGAGGTAGTTTTGGACGAGGCCGCCGAGGTCGAAGCCGTCGGTGCAGAGGTC

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,440 4,460 4,480

CTCCAGCTCCAGAAGCTCCTCGAAGGGATCCGAACAACGTCACCATCGTTCTCGACGATTCGCTCTCTCCAGAAGATTTCAACCAAGGGTCGGCTCCGATGGATATT
GAGGTCGAGGTCTTCGAGGAGCTTCCCTAGGCTTGTTGCAGTGGTAGCAAGAGCTGCTAAGCGAGAGAGGTCTTCTAAAGTTGGTTCCCAGCCGAGGCTACCTATAA

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

GTCGTGATTCCACCAACACCGGAGCCACCACGTCATGAGGTGGCTCAGGCCACGCATCCAGAGGAGTCGATAATTGACGCGGAGGACTTGGCAAAGGCTCCACTGGA
CAGCACTAAGGTGGTTGTGGCCTCGGTGGTGCAGTACTCCACCGAGTCCGGTGCGTAGGTCTCCTCAGCTATTAACTGCGCCTCCTGAACCGTTTCCGAGGTGACCT

| | | | |
4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

AGTCGATGATGTCGCAAATCTGGCTGACGTCGAAGACGAAATTCCGCCACCAGTTGACGCGTTCAAGAAGCCAGAGCCACATCCAGAGCCGAATGTTTCTGGCGGTT
TCAGCTACTACAGCGTTTAGACCGACTGCAGCTTCTGCTTTAAGGCGGTGGTCAACTGCGCAAGTTCTTCGGTCTCGGTGTAGGTCTCGGCTTACAAAGACCGCCAA

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

CCGAGGAAGACAAGATACCAGAGCCAGTCGATGCTTTCAAGAAGCCAGATCCAGTTGAGCTGGACGATTTCGATCCACTAAAGCCATCGCATCCCGAGCCATCTGCG
GGCTCCTTCTGTTCTATGGTCTCGGTCAGCTACGAAAGTTCTTCGGTCTAGGTCAACTCGACCTGCTAAAGCTAGGTGATTTCGGTAGCGTAGGGCTCGGTAGACGC

4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

CCAGTTGTGCCAAGTGACCATATCATCATCGCTACACCTGATCCAGAGCTCCCCGACATTGTTGCTGCTGTTCCATTCGTTTCTCCATCACCAAAAGGTCCAAATGA
GGTCAACACGGTTCACTGGTATAGTAGTAGCGATGTGGACTAGGTCTCGAGGGGCTGTAACAACGACGACAAGGTAAGCAAAGAGGTAGTGGTTTTCCAGGTTTACT

4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

TGGACTTGTGAAGTTGGACGATGAGCTGGAGAAGATTGCTCCAGGATTTGAGGAACCACTGATCCCACAAGCTCCACGTGACGATGGCACTCTTGCCGAATGCAGTG
ACCTGAACACTTCAACCTGCTACTCGACCTCTTCTAACGAGGTCCTAAACTCCTTGGTGACTAGGGTGTTCGAGGTGCACTGCTACCGTGAGAACGGCTTACGTCAC

5,040 5,060 5,080 5,100 5,120



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 5137-5992 bp)

AAGAAGTGTCCAAATTGGTTGAGATCAGCATGGATACTGATAACAGCGCTGAAGTTGCAGCGGATCTTGCCAAGGCCGTTGGAGAAGTCACTCAGTTGTCGGCAGAT
TTCTTCACAGGTTTAACCAACTCTAGTCGTACCTATGACTATTGTCGCGACTTCAACGTCGCCTAGAACGGTTCCGGCAACCTCTTCAGTGAGTCAACAGCCGTCTA

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

CTTCAGAATCTGGGTCTCGACGAGAAGACGGATGAGTATGTGCGAAAGCTGAGCAATCAGATGATTGAAGACGCCACACTGCCATTCACCAGTGCACTTGCCAGCAG
GAAGTCTTAGACCCAGAGCTGCTCTTCTGCCTACTCATACACGCTTTCGACTCGTTAGTCTACTAACTTCTGCGGTGTGACGGTAAGTGGTCACGTGAACGGTCGTC

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

TATTGTCACTTCGAACGGATCGGAAACAAACGGCCACGGGGAACAAGCACATGCAGCACAAAATGGAGGAATCGATCATCAGAAGGAGATTCCGAAGCATGATTTAA
ATAACAGTGAAGCTTGCCTAGCCTTTGTTTGCCGGTGCCCCTTGTTCGTGTACGTCGTGTTTTACCTCCTTAGCTAGTAGTCTTCCTCTAAGGCTTCGTACTAAATT

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

TGCAATCGCGCTCCAGTGTGATTGAGAATGGAGCTGCTGTGCAGTACGAGAAGACTGATCCAGCATTGGATGATGTGCTCAATGCATGTGCTCAGGAGAGTGAAAAG
ACGTTAGCGCGAGGTCACACTAACTCTTACCTCGACGACACGTCATGCTCTTCTGACTAGGTCGTAACCTACTACACGAGTTACGTACACGAGTCCTCTCACTTTTC

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

ATCGATGCTTCCCATCCAGATAATCTTCACATGCCAGCTGCTCCAGGATCCGCCGCCCCAGCGAAGCCAGTCAAGTTCGCGCGCCCATATTATTTCGACGTGGTGAC
TAGCTACGAAGGGTAGGTCTATTAGAAGTGTACGGTCGACGAGGTCCTAGGCGGCGGGGTCGCTTCGGTCAGTTCAAGCGCGCGGGTATAATAAAGCTGCACCACTG

5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

AGTGCCAAGGAACGAGAAATTGGAGACCTCTGTTGCAGCAGACGGCCTTCAAGAGTTCATCTCAAAAGTTCGCTCCAGAAATGTGATCCTCGCGTCGAAGGATATCT
TCACGGTTCCTTGCTCTTTAACCTCTGGAGACAACGTCGTCTGCCGGAAGTTCTCAAGTAGAGTTTTCAAGCGAGGTCTTTACACTAGGAGCGCAGCTTCCTATAGA

5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

CCGGAGAGCAGCTGCAGGCGATTCTTTGCGGAAAGCAAACATGGTGTGATAGTGCTCACCCATGCAACGTGATCCCGACGCATTCCTCTCCGATGCTACTCGATTTC
GGCCTCTCGTCGACGTCCGCTAAGAAACGCCTTTCGTTTGTACCACACTATCACGAGTGGGTACGTTGCACTAGGGCTGCGTAAGGAGAGGCTACGATGAGCTAAAG

5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

CGCCAAAAGAACGAGGAACAGTTTGCCGCGAATAATCTGCAATTTTCGATTCCCGTGGAGAAGCAACGGACCACAGTGAGCTCGGACGCCGGAGCCATCGAGTATGA
GCGGTTTTCTTGCTCCTTGTCAAACGGCGCTTATTAGACGTTAAAAGCTAAGGGCACCTCTTCGTTGCCTGGTGTCACTCGAGCCTGCGGCCTCGGTAGCTCATACT

5,900 5,920 5,940 5,960 5,980



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 5993-7062 bp)

GTTGGCCAGAGTCGATTTGCTCTAAgcggccgceccatatgcatcctaggectattaatattccggagtatacgtagecggetaacaaccggtacctctagataagtaa
CAACCGGTCTCAGCTAAACGAGATTcgccggeggtatacgtaggatccggataattataaggectcatatgecatcggecgattgttggecatggagatctattcatt
3» MAPH-1.1 )

| | | | |
6,000 6,020 6,040 6,060 6,080

tgatcataatcagccatatcacatctgtagaggttttacttgctttaaaaaacctecccacacctececccctgaacctgaaacataaaatgaatgecaattgttgttgtt
actagtattagtcggtatagtgtagacatctccaaaatgaacgaaattttttggagggtgtggagggggacttggactttgtattttacttacgttaacaacaacaa
SV40 late polyA

| | | |
6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200

aacttgtttattgcagcttataatggttacaaataaagcaatagcatcacaaatttcacaaataaagcatttttttcactgecattctagttgtggtttgtccaaact
ttgaacaaataacgtcgaatattaccaatgtttatttcgttatcgtagtgtttaaagtgtttatttcgtaaaaaaagtgacgtaagatcaacaccaaacaggtttga
SV40 late polyA

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

catcaatgtatcttatcatgtctggatcaattcgtaatcatggtcatagetgtttcctgtgtgaaattgttatecgetcacaattccacacaacatacgagecggaa
gtagttacatagaatagtacagacctagttaagcattagtaccagtatcgacaaaggacacactttaacaataggecgagtgttaaggtgtgttgtatgeteggectt
SV40 late polyA M13-rev LacO

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

gcataaagtgtaaagcctggggtgectaatgagtgagetaactcacattaattgegttgegetcactgeecgetttecagtegggaaacctgtegtgecagetgeat
cgtatttcacatttcggaccccacggattactcactcgattgagtgtaattaacgcaacgegagtgacgggegaaaggtcageectttggacagecacggtcgacgta

| | | | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

taatgaatcggccaacgegeggggagaggeggtttgegtattgggegetettecgettectegetcactgactegetgegeteggtegtteggetgeggegageggt
attacttagccggttgegegecectetecgecaaacgcataaccecgegagaaggegaaggagegagtgactgagegacgegagecagcaagecgacgecgetegecea

| | | | |
6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

atcagctcactcaaaggcggtaatacggttatccacagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggccagcaaaaggcecaggaaccgtaaaaagg
tagtcgagtgagtttccgeccattatgeccaataggtgtcttagteccectattgegtectttettgtacactegttttecggtegttttecggtecttggecatttttee

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

ccgegttgetggegtttttecataggetecgececectgacgageatcacaaaaatcgacgctcaagtcagaggtggegaaacccgacaggactataaagataccag
ggcgcaacgaccgcaaaaaggtatcecgaggeggggggactgetegtagtgtttttagetgegagttcagtctecaccgetttgggetgtectgatatttetatggtce

| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

gecgtttccecctggaagetecctegtgegetctectgttecgacectgeegettaccggatacetgtecgectttcteccttegggaagegtggegetttcteatag
cgcaaagggggaccttcgagggageacgcgagaggacaaggetgggacggcgaatggectatggacaggeggaaagagggaageccttegeaccgegaaagagtatce

| | | | |
6,860 6,880 6,900 6,920 6,940

ctcacgctgtaggtatctcagttcggtgtaggtegttegeteccaagetgggetgtgtgecacgaacceccegttcageecgaccgetgegecttatecggtaactatce
gagtgcgacatccatagagtcaageccacatccagcaagegaggttcgacccgacacacgtgettggggggcaagtegggetggegacgeggaataggecattgatag

| | | | | |
6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 7063-8025 bp)

gtcttgagtccaacccggtaagacacgacttatcgecactggecagecagecactggtaacaggattagcagagegaggtatgtaggeggtgetacagagttcttgaag
cagaactcaggttgggeccattctgtgetgaatageggtgacegtegteggtgaccattgtectaategtetegetecatacatecgecacgatgtctcaagaacttce

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160

tggtggectaactacggetacagtagaaggacagtatttggtatetgegetctgetgaagecagttaccttcggaaaaagagttggtagetettgatecggeaaaca
accaccggattgatgccgatgtcatcttectgtcataaaccatagacgegagacgacttcggtcaatggaagectttttctcaaccatcgagaactaggecgtttgt

| | | | |
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

aaccaccgctggtageggtggtttttttgtttgcaagcagcagattacgegcagaaaaaaaggatctcaagaagatectttgatcttttctacggggtctgacgetce
ttggtggcgaccatcgecaccaaaaaaacaaacgttegtegtctaatgegegtetttttttectagagttettctaggaaactagaaaagatgecccagactgegag

| | | | | |
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

agtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatccttttaaattaaaaatgaagttttaaatcaatctaaagt
tcaccttgcttttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttcctagaagtggatctaggaaaatttaatttttacttcaaaatttagttagatttcea

| | | | |
7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

atatatgagtaaacttggtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagecgatctgtctatttcgttcatccatagttgectgactccecgtegt
tatatactcatttgaaccagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagtaggtatcaacggactgaggggcagea
AmpR

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

gtagataactacgatacgggagggcttaccatctggccccagtgectgcaatgataccgegagacccacgetcaccggetccagatttatcagcaataaaccagecag
catctattgatgctatgccctcccgaatggtagaccggggtcacgacgttactatggegetctgggtgegagtggecgaggtctaaatagtegttatttggteggtce
AmpR

| | | | | |
7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

ccggaagggcecgagegcagaagtggtcctgecaactttatcecgectccatccagtctattaattgttgecgggaagetagagtaagtagttcgecagttaatagtttg
ggccttcccggetcgegtcttcaccaggacgttgaaataggeggaggtaggtcagataattaacaacggeccttcgatctcattcatcaageggtcaattatcaaac
AmpR

| | | | |
7,720 7,740 7,760 7,780 7,800

cgcaacgttgttgccattgctacaggcatcgtggtgtcacgectcgtcgtttggtatggettcattcagetccggttcccaacgatcaaggegagttacatgatccce
gcgttgcaacaacggtaacgatgtccgtagcaccacagtgcgagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggccaagggttgetagttccgetcaatgtactagggg
AmpR

| | | | |
7,820 7,840 7,860 7,880 7,900

catgttgtgcaaaaaagcggttagctccttcggtcctccgatcgttgtcagaagtaagttggecgecagtgttatcactcatggttatggcagecactgeataattcte
gtacaacacgttttttcgccaatcgaggaagccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagtaccaataccgtcgtgacgtattaagag
AmpR

7,920 7,940 7,960 7,980 8,000 8,020



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 8026-9095 bp)

ttactgtcatgccatccgtaagatgettttctgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgeggegaccgagttgetettgeccggegtca
aatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgccgetggctcaacgagaacgggecgeagt
AmpR

| | | | |
8,040 8,060 8,080 8,100 8,120

atacgggataataccgcgccacatagcagaactttaaaagtgctcatcattggaaaacgttcttcggggcgaaaactctcaaggatcttaccgetgttgagatccag
tatgccctattatggegeggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagecccgettttgagagttcctagaatggegacaactctaggtce
AmpR

| | | | |
8,140 8,160 8,180 8,200 8,220

ttcgatgtaacccactcgtgcacccaactgatcttcageatcttttactttcaccagegtttctgggtgagcaaaaacaggaaggcaaaatgecgcaaaaaagggaa
aagctacattgggtgagcacgtgggttgactagaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgcaaagacccactegtttttgtecttecgttttacggegttttttecctt

| | | | | |
8,240 8,260 8,280 8,300 8,320 8,340

taagggcgacacggaaatgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagecatttatcagggttattgtctcatgageggatacatatttgaatgtatt
attcccgetgtgectttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagtactcgectatgtataaacttacataa

| | | | |
8,360 8,380 8,400 8,420 8,440

tagaaaaataaacaaataggggttccgcgecacatttccccgaaaagtgecacctgacgtctaagaaaccattattatcatgacattaacctataaaaataggegtat
atctttttatttgtttatccccaaggegegtgtaaaggggettttcacggtggactgecagattectttggtaataatagtactgtaattggatatttttatecgeata

| | | | | |
8,460 8,480 8,500 8,520 8,540 8,560

cacgaggcectttegtetegegegttteggtgatgacggtgaaaacctctgacacatgeageteccggagacggtcacagettgtetgtaageggatgeegggagea
gtgctecgggaaagcagagegegcaaagecactactgecacttttggagactgtgtacgtegagggectetgecagtgtegaacagacattegectacggecctegt

| | | | |
8,580 8,600 8,620 8,640 8,660

gacaagcccgtcagggegegtcagegggtgttggegggtgteggggttggettaactatgeggeatcagagecagattgtactgagagtgcaccatatgeggtgtgaa
ctgttegggcagteccgegeagtcgeccacaaccgeccacagecccaaccgaattgatacgecgtagtetegtctaacatgactctcacgtggtatacgecacactt

| | | | |
8,680 8,700 8,720 8,740 8,760

ataccgcacagatgcgtaaggagaaaataccgcatcaggegecattcgecattcaggetgegcaactgttgggaagggegateggtgegggectettegetattacg
tatggcgtgtctacgcattcctcttttatggegtagtccgeggtaageggtaagtccgacgegttgacaaccctteccgetagecacgeccggagaagegataatge
LacZ alpha

| | | | | |
8,780 8,800 8,820 8,840 8,860 8,880

ccagctggegaaagggggatgtgectgecaaggegattaagttgggtaacgecagggttttcccagtcacgacgttgtaaaacgacggecagtgecaagttgggatcett
ggtcgaccgettteccectacacgacgttecgetaattcaacccattgeggteccaaaagggtcagtgetgeaacattttgetgeeggtcacggttcaaccctagaa
> M13-fwd

8,900 8,920 8,940 8,960 8,980

tgcattggeccacggetetcaggatggggatgetececttcageacceggtteeccttggaaactgatggtectggetetgtggeatggeagtggcactgtgaggag
acgtaaccgggtgecgagagtcctaccectacgaggggaagtcgtgggecaaggggaacctttgactaccaggaccgagacaccgtaccgtcaccgtgacactectce

| | | | |
9,000 9,020 9,040 9,060 9,080



Pbeta actin eGFP::MAPH-1.1 (9407 bp) (from 9096-9407 bp)

cccctaccagcagcacacagtgggtttggeactgecacgetecggatgeegegetetgatccaaccecataatcaagggaaccegaattgecccatcattgeecccea
ggggatggtcgtegtgtgtcacccaaaccgtgacggtgegaggectacggegegagactaggttggggtattagtteecttgggettaacggggtagtaacgggggt

| | | | | |
9,100 9,120 9,140 9,160 9,180 9,200

ccacccccatcetgecgggecctcacaccccacgetgecttgtggtgacattecccageccaaacccacggetteatggetaccgeggggeattteccattgecgec

ggtgggggtaggacggeccgggagtgtggggtgecgacggaacaccactgtaaggggtegggtttgggtgecgaagtaccgatggegeecccgtaaagggtaacggegg

| | | | |
9,220 9,240 9,260 9,280 9,300

ccattatcagctctgecacacctcccgetgtacccatgectegtggetgeecttetttgacgtataatcttctaattaatacceggecttgtcaaagtg
ggtaatagtcgagacgtgtggagggcgacatgggtacggagecaccgacgggaagaaactgcatattagaagattaattatgggecggaacagtttcac

| | | | | | | | | |
9,310 9,320 9,330 9,340 9,350 9,360 9,370 9,380 9,390 9,400



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp)

ctgcagtgtcaccgcctccgaggtgacagtattgteectgeggtgteccctgecagetcagetetgtccacagggecacctccagtttggaggggacacaatgeagecc
gacgtcacagtggcggaggctccactgtcataacagggacgccacagggacgtcgagtcgagacaggtgtcccggtggaggtcaaacctcccctgtgttacgteggg
beta-actin promoter

20 40 60 80 100

cgatgcaacccatcctcgcagcatcccagggacaaagaccccactgecaagaccgecacacagggetgggteccgeteccctaatatctacagtgettttgeatggecc
gctacgttgggtaggagegtcgtagggteectgtttetggggtgacgttetggegtgtgtecccgacccagggegaggggattatagatgtcacgaaaacgtaceggg
beta-actin promoter

120 140 160 180 200

cttaatcaatgcagttaatcagcatgcgectcatgecaccgetctggagetgecaaagececctegecagegetgetcaccaacaccgegeaccgecccggeccagectgea
gaattagttacgtcaattagtcgtacgcgagtacgtggcgagacctcgacgttteggggagegtcgegacgagtggttgtggegegtggeggggecgggteggacgt
beta-actin promoter

220 240 260 280 300 320

gcacgcgctgcaaacaggaaagaaacaaaatattgeccaaatgtaggcaaaggecatteggetgecttgacctecgeecgggecgggecctgectgactcagetectta
cgtgegegacgtttgtectttetttgttttataacgggtttacateccgtttecgtaagecgacggaactggaggeggeccggeccgggacggactgagtegaggaat
beta-actin promoter

340 360 380 400 420

ctcagecgctecgettectecctecggetgecaccgecgcagegecacaccctgacaaagagtggeccttaacgggetetgaggtgecacccageagtgeactcageagte
gagtcgcgagegaaggagggaggecgacggtggeggegtegegtgtgggactgtttetcaccgggaattgeccgagactccacgtgggtegtcacgtgagtegtcag
beta-actin promoter

440 460 480 500 520

caagggccggcectggaggtttgcaccgectacgtgetgacattagecattgaacttggecctgggtagtgetgcaggecgggeggggtgggtgtagagagtgecagegeg
gttccecggecggacctccaaacgtggegatgecacgactgtaatcgtaacttgaaccgggacccatcacgacgtccggeccgecccacccacatctcectcacgtegege

beta-actin promoter

540 560 580 600 620 640

cgttgcacccggtgecccttecccteccttgeatecccageaggetgecacceccageaccaggeccgtgeatgeatgetectggtgttattgeagectggtgeatgeat
gcaacgtgggccacggggaaggggagggaacgtagggtegtecgacgtggggtegtggtecgggecacgtacgtacgaggaccacaataacgteggaccacgtacgta
beta-actin promoter

660 680 700 720 740

gcgtettagtggtgeagegetgtgeatgeatectecttggtgtgtageagettagtgeatgeataccecteggtgttattgetgetetgtgeaggeacgeteattgt
cgcagaatcaccacgtcgegacacgtacgtaggaggaaccacacatcgtcgaatcacgtacgtatggggagecacaataacgacgagacacgtecgtgegagtaaca

beta-actin promoter

760 780 800 820 840



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 857-1712 bp)

atcacttcatcccagtgcatgcactcacactggagegattgetgecteggtgecacgcacactcattgtatcacgtcagetcagtggetgecacgecacaccggtgttatt
tagtgaagtagggtcacgtacgtgagtgtgacctcgctaacgacgageccacgtgegtgtgagtaacatagtgecagtcgagtcaccgacgtgegtgtggecacaataa
beta-actin promoter

860 880 900 920 940 960

gctgeteggtgegtgeatgeacatcagtgtegetgeagetcagtgeatgeacgetcattgeccategetatecctgectetectgetggegetecececgggaggtgac
cgacgagccacgcacgtacgtgtagtcacagegacgtcgagtcacgtacgtgegagtaacgggtagegatagggacggagaggacgaccgegaggggecctecactg
beta-actin promoter

980 1,000 1,020 1,040 1,060

ttcaaggggaccgcaggaccacctegggggtggggggagggctgcacacgeggaccecgeteccectecccaacaaageactgtggaatcaaaaaggggggaggegss
aagttcccctggegtectggtggageccccaccccecteccgacgtgtgegectggggegagggggaggggttgtttegtgacaccttagttttteccecectecccc
beta-actin promoter

1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

gatggaggggcgegtcacacccecgecccacaccctcacctegaggtgagecccacgttetgettcactetecccateteecccecectecccacecccaattttgta

ctacctccccgegeagtgtgggggeggggtgtgggagtggagetccacteggggtgcaagacgaagtgagaggggtagagggggegggaggggtgggggttaaaacat
beta-actin promoter

1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

tttatttattttttaattattttgtgecagegatgggggcggegegegegegegcgcgrgccaggcgegeceggegceegecgageggecegegcgegecgaggcggaga
aaataaataaaaaattaataaaacacgtcgctacccecgececceccecceccgegegeggteegeeccgececgececgeteeccgeeccgececgetecgectet

beta-actin promoter

1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

ggtgcggeggeagecaatcagageggegegetecgaaagtttecttttatggegaggeggeggeggeggeggecctataaaaagegaagegegeggegggegggagt
ccacgeccgeecgteggttagtctegecgegegaggetttcaaaggaaaataccgetcecgecgecgecgecgecgggatatttttegettegegegecgeccgecectcea
beta-actin promoter

1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

cgectgegttgecttegeccegtgecccgetecgegecgectegegecgeccgecccggetectgactgaccgegttactcccacaggtgagegggegggacggeectt
gcgacgcaacggaageggggeacggggegaggegeggeggagegeggegggeggggccgagactgactggegeaatgagggtgtecactegecegecctgeegggaa
beta-actin promoter

1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

ctcctecgggetgtaattagegettggtttaatgacggetegtttettttetgtggetgegtgaaagecttaaagggetecgggagggeecctttgtgegggggggag
gaggaggcccgacattaatcgegaaccaaattactgecgagcaaagaaaagacaccgacgecactttcggaatttcccgaggeccteccgggaaacacgecccccecte
beta-actin promoter

1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 1713-2568 bp)

cggcteggggggtgegtgegtgtgtgtgtgegtggggagegeegegtgeggeccgegetgeceggeggetgtgagegetgegggegeggegeggggetttgtgeget
gccgagcecccccacgcacgceacacacacacgeaccectegeggegeacgecgggegegacgggecgecgacactegegacgeccgegecgegecccgaaacacgega
beta-actin promoter

1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

ccgegtgtgegegaggggagegeggeegggggeggtgeeceegeggtgegggggggetgegaggggaacaaaggetgegtgeggggtgtgtgegtgggggggtgagea
ggcgcacacgcegetcccctegegecggeccccgecacggggegecacgeccccccgacgetececttgtttecgacgecacgecccacacacgcacccccccactegt
beta-actin promoter

1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

gggggtgtgggcgeggeggtegggetgtaacceeccectgeaccecccteccegagttgetgagecacggeceggettegggtgeggggeteegtgeggggegtggeg
cccccacacccgegecgecageccgacattggggggggacgtggggggaggggctcaacgactegtgecgggecgaageccacgecccgaggcacgecccegeaccge

beta-actin promoter

1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

cggggcetegeegtgeegggeggggggtggeggcaggtgggggtgecgggeggggeggggeegectegggecggggagggetegggggaggggegeggeggececgga
gcececgageggeacggeccgececccaccgecgtccacccccacggeecgececgecceggeggageccggeeccteecgageecccteccegegeecgeeggggect

beta-actin promoter

2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

gecgeeggeggetgtegaggegeggegagecgeagecattgecttttatggtaategtgegagagggegeagggacttectttgteccaaatetggeggagecgaaat
cgecggecgecgacagetecgegecgeteggegteggtaacggaaaataccattagecacgeteteccgegtecctgaaggaaacagggtttagaccgecteggettta
beta-actin promoter

2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

ctgggaggegecgecgeaccccctetagegggegegggegaageggtgeggegecggeaggaaggaaatgggeggggagggecttegtgegtegeegegeegeegte
gaccctccgeggeggegtgggggagategeccgegeccgettegecacgeegeggeegtecttectttaccegecccteccggaagecacgecageggegeggeggeag
beta-actin promoter

2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

ccctteteccatetecagecteggggetgecgecagggggacggetgecttegggggggacggggcagggeggggtteggettetggegtgtgaccggeggggtttata
gggaagaggtagaggteggageeccgacggegteccectgecgacggaagececcectgececgteecgecccaagecgaagaccgeacactggecgecccaaatat

beta-actin promoter

2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

tctteecttectetgttectecgecageccccaagetagegetaagct tATGTCCCACGAGTCATCGGAAAAAGCGCATAAAGCGATAGAAAATGTGGAGGACTACTGC
agaagggaagagacaaggaggcgtcgggggttcgatcgegattcgaaTACAGGGTGCTCAGTAGCCTTTTTCGCGTATTTCGCTATCTTTTACACCTCCTGATGACG

beta-actin promoter DLG-1

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 2569-3424 bp)

CAGACACTGACAAGACACGGCAATGAGGAGCTACGCACAAACCTGGAACGAGTTATCACCACATTCAAATCAAACCTGATGCATTCGTTGCTCGACATTCACGATCT
GTCTGTGACTGTTCTGTGCCGTTACTCCTCGATGCGTGTTTGGACCTTGCTCAATAGTGGTGTAAGTTTAGTTTGGACTACGTAAGCAACGAGCTGTAAGTGCTAGA
DLG-1

2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

GTACGAGCAGACGCTGCTCAGCGAGCGAAAATCAGATGCAGAGAAAAATATGGAAGTAAGGCGTGTGATTGAGCGACTCGAAGGTGGACCACACTCCTACAACAGTC
CATGCTCGTCTGCGACGAGTCGCTCGCTTTTAGTCTACGTCTCTTTTTATACCTTCATTCCGCACACTAACTCGCTGAGCTTCCACCTGGTGTGAGGATGTTGTCAG
DLG-1

2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

GTCCGGCTGCGACGACTTCCACGTCGAACTACAACCTTTCAAGCACAACTCCACTTATTTCAGATCTGAGAGATCGGGGAGGTTTCTCGTATTTGAACGGCGGAGGC
CAGGCCGACGCTGCTGAAGGTGCAGCTTGATGTTGGAAAGTTCGTGTTGAGGTGAATAAAGTCTAGACTCTCTAGCCCCTCCAAAGAGCATAAACTTGCCGCCTCCG
DLG-1

2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

CTTGGAAACGGGCTTGGGAATGGACTTGGAAACGGACTTCTGTCTTCTCCGTACAACTCATCCAGCACTCACTACCTTCATGAGCGTCAACGTCAGACCAGTCATGA
GAACCTTTGCCCGAACCCTTACCTGAACCTTTGCCTGAAGACAGAAGAGGCATGTTGAGTAGGTCGTGAGTGATGGAAGTACTCGCAGTTGCAGTCTGGTCAGTACT
DLG-1

2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

TGGAACATGGCGGGAAACAACCACAAGAACAGTTGACACTCCAAGTGGTCTTGAAAGACGTGTGGTTGAACATACTGGAGTTATCGATGATCATGGTCGTAAATGGG
ACCTTGTACCGCCCTTTGTTGGTGTTCTTGTCAACTGTGAGGTTCACCAGAACTTTCTGCACACCAACTTGTATGACCTCAATAGCTACTAGTACCAGCATTTACCC
DLG-1

3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

AGCTTGAGAATATTGTCTTGGAGAAAGGTCACACCGGCCTTGGATTCTCGATTACTGGAGGTATGGACCAACCAACAGAAGACGGAGATACTTCTATCTATGTCACC
TCGAACTCTTATAACAGAACCTCTTTCCAGTGTGGCCGGAACCTAAGAGCTAATGACCTCCATACCTGGTTGGTTGTCTTCTGCCTCTATGAAGATAGATACAGTGG
DLG-1

3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

AATATTATTGAAGGAGGTGCCGCACTTGCTGATGGGCGTATGAGAAAGAATGATATTATCACTGCAGTCAACAATACAAACTGTGAAAATGTGAAGCATGAGGTTGC
TTATAATAACTTCCTCCACGGCGTGAACGACTACCCGCATACTCTTTCTTACTATAATAGTGACGTCAGTTGTTATGTTTGACACTTTTACACTTCGTACTCCAACG
DLG-1

3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

AGTCAACGCATTGAAAAGCTCCGGAAACGTTGTTTCGTTGAGTTTGAAACGGCGTAAAGATGAAGCCTTTCTTCCAATTGGAGGAAACTTTGGCGGGTCGACTTCTT
TCAGTTGCGTAACTTTTCGAGGCCTTTGCAACAAAGCAACTCAAACTTTGCCGCATTTCTACTTCGGAAAGAAGGTTAACCTCCTTTGAAACCGCCCAGCTGAAGAA
DLG-1

3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 3425-4280 bp)

ACCTCAGATCAGGAGTCACTCCATCAGTGAGCGCCGGCAACTTGCAACACGCAATTCATTCTCCATCGGCTCCGATTCATCCACCACCGCCACCACCAGTTCATCAC
TGGAGTCTAGTCCTCAGTGAGGTAGTCACTCGCGGCCGTTGAACGTTGTGCGTTAAGTAAGAGGTAGCCGAGGCTAAGTAGGTGGTGGCGGTGGTGGTCAAGTAGTG
DLG-1

3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

GGATCATTGAGCCAATTATCTGTTGGCCAATATCGTTCCACACGACCGAATACATCCGTCATTGATCTGGTTAAGGGAGCACGTGGACTTGGTTTCTCTATTGCTGG
CCTAGTAACTCGGTTAATAGACAACCGGTTATAGCAAGGTGTGCTGGCTTATGTAGGCAGTAACTAGACCAATTCCCTCGTGCACCTGAACCAAAGAGATAACGACC
DLG-1

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

TGGTCAAGGAAACGAGCACGTTAAAGGAGATACCGATATCTATGTGACGAAAATCATTGAGGAGGGAGCAGCTGAATTAGACGGAAGATTAAGAGTCGGAGATAAGA
ACCAGTTCCTTTGCTCGTGCAATTTCCTCTATGGCTATAGATACACTGCTTTTAGTAACTCCTCCCTCGTCGACTTAATCTGCCTTCTAATTCTCAGCCTCTATTCT
DLG-1

3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

TTCTTGAAGTTGATCATCACTCTTTGATTAACACGACTCATGAAAATGCGGTCAATGTTCTCAAAAACACTGGAAATCGTGTTCGACTTCTTATTCAGCAAGGAACT
AAGAACTTCAACTAGTAGTGAGAAACTAATTGTGCTGAGTACTTTTACGCCAGTTACAAGAGTTTTTGTGACCTTTAGCACAAGCTGAAGAATAAGTCGTTCCTTGA
DLG-1

3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

GGGGCAATTTTCAATGACTCGGCGAGCCAACAATTCATGCCAACTACCCCAATTCTCAGACCTAGCTCCGTTCAAGACTACAACCGCTCTCAAATGGGATCTCAAAG
CCCCGTTAAAAGTTACTGAGCCGCTCGGTTGTTAAGTACGGTTGATGGGGTTAAGAGTCTGGATCGAGGCAAGTTCTGATGTTGGCGAGAGTTTACCCTAGAGTTTC
DLG-1

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

TCATTTGTCTTACGGAGGACCACTGAACACCAGCTACAGTTCACAAGCCCCCATCGCAATTCCACTCGAACCCCGTCCAGTACAACTTGTAAAGGGCCAAAATGGAC
AGTAAACAGAATGCCTCCTGGTGACTTGTGGTCGATGTCAAGTGTTCGGGGGTAGCGTTAAGGTGAGCTTGGGGCAGGTCATGTTGAACATTTCCCGGTTTTACCTG
DLG-1

3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

TTGGATTCAACATTGTTGGCGGAGAAGACAATGAGCCCATCTACATCAGTTTTGTTCTCCCAGGAGGTGTTGCTGATCTTAGTGGAAACGTGAAGACTGGAGACGTT
AACCTAAGTTGTAACAACCGCCTCTTCTGTTACTCGGGTAGATGTAGTCAAAACAAGAGGGTCCTCCACAACGACTAGAATCACCTTTGCACTTCTGACCTCTGCAA
DLG-1

4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

CTTCTTGAAGTGAACGGAGTTGTTTTGAGAAATGCAACCCATAAGGAAGCAGCTGAAGCATTGAGAAACGCTGGAAATCCCGTTTATCTCACTCTTCAGTACAGACC
GAAGAACTTCACTTGCCTCAACAAAACTCTTTACGTTGGGTATTCCTTCGTCGACTTCGTAACTCTTTGCGACCTTTAGGGCAAATAGAGTGAGAAGTCATGTCTGG
DLG-1

4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 4281-5136 bp)

ACAAGAGTATCAAATTTTTGAGTCCAAAATTGAGAAGCTGAGAAACGACGTGATTGCTCAATCTAGAATGGGAACTTTGAGCAGAAAGTCTGAATATGTTAGAGCAC
TGTTCTCATAGTTTAAAAACTCAGGTTTTAACTCTTCGACTCTTTGCTGCACTAACGAGTTAGATCTTACCCTTGAAACTCGTCTTTCAGACTTATACAATCTCGTG
DLG-1

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

TTTTCGATTATGATCCATCACGTGAAAACTCTGTTGCTCCCCATAGATCAATGGGATTTAACTATGGTGACATCCTACATATCATCAACTCATCTGACGATGAATGG
AAAAGCTAATACTAGGTAGTGCACTTTTGAGACAACGAGGGGTATCTAGTTACCCTAAATTGATACCACTGTAGGATGTATAGTAGTTGAGTAGACTGCTACTTACC
DLG-1

4,400 4,420 4,449 4,460 4,480

TGGACAGCTAGAAAAGTTCACGAAAACGGAGAAGAAACAGCTGAAGGAGTGATTCCATCAAAGAAACGTGTCGAGAAGAGAGAACGACTTCGTCGGAAGCAAGTCAA
ACCTGTCGATCTTTTCAAGTGCTTTTGCCTCTTCTTTGTCGACTTCCTCACTAAGGTAGTTTCTTTGCACAGCTCTTCTCTCTTGCTGAAGCAGCCTTCGTTCAGTT
DLG-1

4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

CTTCAACTCGGGATCGCAGTCTCTTGGAAGAAACTCGAGCACTACTGGATTGGAAAACCGAAGAGGAAGCCGCAGTCAGCTTTCCTTCTCCAGAAAGTTCCCATTCG
GAAGTTGAGCCCTAGCGTCAGAGAACCTTCTTTGAGCTCGTGATGACCTAACCTTTTGGCTTCTCCTTCGGCGTCAGTCGAAAGGAAGAGGTCTTTCAAGGGTAAGC
DLG-1

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

TCAAAAGTACCGACCGGCTCAACGATCTTAATGAGGAATCCTCAAATGTAGCTGAAGAGCCAGTGTGGTCCTACCAGGCAGTTGAGCAACAGGCGATCAACTACGTT
AGTTTTCATGGCTGGCCGAGTTGCTAGAATTACTCCTTAGGAGTTTACATCGACTTCTCGGTCACACCAGGATGGTCCGTCAACTCGTTGTCCGCTAGTTGATGCAA
DLG-1

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

CGTCCAGTGATCATTCTTGGAGCTCTCAAAGACCGAATCAACGATGAACTTGTCAACCGCGACCCTTCGAAATTCAGTAGCTGCGTTCCACACACTTCCCGACCACC
GCAGGTCACTAGTAAGAACCTCGAGAGTTTCTGGCTTAGTTGCTACTTGAACAGTTGGCGCTGGGAAGCTTTAAGTCATCGACGCAAGGTGTGTGAAGGGCTGGTGG
DLG-1

4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

ACGCGAGGGAGAGGTTAACGGACGTGACTACTACTTTGTCAACAAGCACAATATGGAGGAAGATGTCAAGAATAATCTCTTCATTGAAGCGGGACAATTCCAAAACA
TGCGCTCCCTCTCCAATTGCCTGCACTGATGATGAAACAGTTGTTCGTGTTATACCTCCTTCTACAGTTCTTATTAGAGAAGTAACTTCGCCCTGTTAAGGTTTTGT
DLG-1

4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

ATCTCTACGGAACTAGCATTCAAAGCGTCCGAGATGTCGCCAACCAAGGAAGACACTGTATTCTGGACGTCAGTGGAAATGCTATCCGACGACTTCAAAGCAATGCC
TAGAGATGCCTTGATCGTAAGTTTCGCAGGCTCTACAGCGGTTGGTTCCTTCTGTGACATAAGACCTGCAGTCACCTTTACGATAGGCTGCTGAAGTTTCGTTACGG
DLG-1

5,040 5,060 5,080 5,100 5,120



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 5137-5992 bp)

AATATTCAACCAATCTCGATCTTCATCAAGCCCAGCTCTGCACAACAGATTCTTGAATTGGACAGCCAACTTGCCACCAACCGACAAGACGATCGAGCGATGAGTGG
TTATAAGTTGGTTAGAGCTAGAAGTAGTTCGGGTCGAGACGTGTTGTCTAAGAACTTAACCTGTCGGTTGAACGGTGGTTGGCTGTTCTGCTAGCTCGCTACTCACC
DLG-1 »$

MM
¥

| | | [ [ [
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

CGAAGAAGCTCAAGCGCAGTATTCCAGATGTCATAGAATTGAGCAAACTTTCGGGGATTTGTTCACGCAAGAAATCTCAAATGTGCACAGCGCGAATGACGTTTTGA
GCTTCTTCGAGTTCGCGTCATAAGGTCTACAGTATCTTAACTCGTTTGAAAGCCCCTAAACAAGTGCGTTCTTTAGAGTTTACACGTGTCGCGCTTACTGCAAAACT
» DLG-1 »%

MM

I I I I I
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

GCAAAGTGTACTCCATCATCAGCCGTGAATCGCAGACGCCAATTTGGGTGCCACGTCATaagtcgacagtgagcaagggcgaggaggataacatggecatcatcaag
CGTTTCACATGAGGTAGTAGTCGGCACTTAGCGTCTGCGGTTAAACCCACGGTGCAGTAttcagctgtcactcgttcccgetectectattgtaccggtagtagttc
» DLG-1

M

I I I
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

gagttcatgcgcttcaaggtgeacatggagggetecgtgaacggecacgagttegagatcgagggegagggegagggecgecectacgagggeacccagaccgecaa
ctcaagtacgcgaagttccacgtgtacctcecgaggeacttgecggtgetcaagetctageteecgeteecgeteccggeggggatgetecegtgggtetggeggtt

5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

gctgaaggtgaccaagggtggeccectgeecttegectgggacatectgteccctcagttcatgtacggeteccaaggectacgtgaagecacceegecgacatceecg
cgacttccactggttcccaccgggggacgggaageggaccctgtaggacaggggagtcaagtacatgecgaggttecggatgeacttegtggggeggetgtaggggce

5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

actacttgaagctgtccttccccgagggettcaagtgggagegegtgatgaacttegaggacggeggegtggtgaccgtgacccaggactecteectgeaggacgge
tgatgaacttcgacaggaaggggctcccgaagttcaccctegegeactacttgaagetectgecgecgecaccactggeactgggtectgaggagggacgtectgeeg

5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

gagttcatctacaaggtgaagetgegeggeaccaacttecectecgacggecccgtaatgecagaagaagaccatgggetgggaggectectecgageggatgtacce
ctcaagtagatgttccacttcgacgegecgtggttgaaggggaggctgeeggggeattacgtettettetggtacccgacectecggaggaggetegectacatggg

I I I I I I
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

cgaggacggcgecctgaagggegagatcaagecagaggctgaagetgaaggacggeggecactacgacgetgaggtcaagaccacctacaaggecaagaagecegtge
gcteectgecgegggactteccgetetagttegtetecgacttegacttectgecgecggtgatgetgegactecagttetggtggatgttecggttettegggeacg

5,900 5,920 5,940 5,960 5,980



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 5993-6955 bp)

agctgeccggegectacaacgtcaacatcaagttggacatcacctcccacaacgaggactacaccatcgtggaacagtacgaacgegeegagggecgecactecacc
tcgacgggecgeggatgttgeagttgtagttcaacctgtagtggagggtgttgetectgatgtggtagecaccttgtcatgettgegeggeteeccggeggtgaggteg

6,000 6,020 6,040 6,060 6,080

ggcggeatggacgagetgtacaagTGAgeggecgecatatgeatectaggectattaatattecggagtatacgtagecggectaacaaccggtacctctagataagt
ccgecgtacctgetegacatgttcACTegecggeggtatacgtaggatccggataattataaggectcatatgeateggecgattgttggecatggagatctattcea

6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200

aatgatcataatcagccatatcacatctgtagaggttttacttgctttaaaaaacctcccacacctccccctgaacctgaaacataaaatgaatgcaattgttgttg
ttactagtattagtcggtatagtgtagacatctccaaaatgaacgaaattttttggagggtgtggagggggacttggactttgtattttacttacgttaacaacaac
SV40 late polyA <

6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

ttaacttgtttattgcagcttataatggttacaaataaagcaatagcatcacaaatttcacaaataaagcatttttttcactgcattctagttgtggtttgtccaaa
aattgaacaaataacgtcgaatattaccaatgtttatttcgttatcgtagtgtttaaagtgtttatttcgtaaaaaaagtgacgtaagatcaacaccaaacaggttt
< SV40 late polyA <

6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

ctcatcaatgtatcttatcatgtctggatcaattcgtaatcatggtcatagectgtttcctgtgtgaaattgttatccgetcacaattccacacaacatacgageegg
gagtagttacatagaatagtacagacctagttaagcattagtaccagtatcgacaaaggacacactttaacaataggcgagtgttaaggtgtgttgtatgeteggec
< SV40 late polyA | M13-rev

6,440 6,460 6,480 6,500 6,520
aagcataaagtgtaaagcctggggtgcctaatgagtgagectaactcacattaattgegttgegetcactgeccgetttccagtegggaaacctgtegtgecagetge
ttcgtatttcacatttcggaccccacggattactcactcgattgagtgtaattaacgcaacgecgagtgacgggecgaaaggtcagecctttggacagecacggtcegacg

6,540 6,560 6,580 6,600 6,620
attaatgaatcggccaacgcgceggggagaggeggtttgegtattgggegetettecgettectegetcactgactegetgegeteggtegtteggetgeggegageg
taattacttagccggttgcgegeccctctecgecaaacgcataacccgegagaaggcegaaggagegagtgactgagegacgegagecagcaagecgacgecegetege

6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740
gtatcagctcactcaaaggcggtaatacggttatccacagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggccagcaaaaggecaggaaccgtaaaaa
catagtcgagtgagtttccgeccattatgccaataggtgtcttagtecectattgegtectttettgtacactegttttecggtegttttecggtecttggeattttt
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840
ggccgegttgetggegtttttccataggetecgeccececctgacgagecatcacaaaaatcgacgcetcaagtcagaggtggcgaaacccgacaggactataaagatacce
ccggcegcaacgaccgcaaaaaggtatcecgaggeggggggactgetegtagtgtttttagetgegagttcagtetecaccgetttgggetgtectgatatttctatgg

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 6956-8025 bp)

aggcgttteccectggaageteectegtgegetetectgttecgaccetgecgettaceggatacctgtecgecttteteecttegggaagegtggegettteteat
tccgcaaagggggaccttegagggagcacgegagaggacaaggetgggacggegaatggectatggacaggeggaaagagggaageccttegecaccgegaaagagta

6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060
agctcacgectgtaggtatctcagtteggtgtaggtegttegetccaagetgggetgtgtgecacgaaccceccgttcagecegaccgetgegecttatecggtaacta
tcgagtgcgacatccatagagtcaagccacatccageaagegaggttcgacccgacacacgtgettggggggcaagtegggetggegacgeggaataggecattgat

7,080 7,100 7,120 7,140 7,160
tcgtcttgagtccaacceggtaagacacgacttatcgecactggeageagecactggtaacaggattagecagagegaggtatgtaggeggtgctacagagttettga
agcagaactcaggttgggccattctgtgetgaatageggtgaccgtegteggtgaccattgtectaategtetegetecatacatecgecacgatgtctcaagaact

7,180 7,200 7,220 7,240 7,260
agtggtggectaactacggetacagtagaaggacagtatttggtatctgegetetgetgaagecagttaccttcggaaaaagagttggtagetcttgatecggeaaa
tcaccaccggattgatgecgatgtcatcttectgtcataaaccatagacgegagacgactteggtcaatggaagectttttctcaaccatcgagaactaggeegttt
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380
caaaccaccgctggtageggtggtttttttgtttgcaagcagecagattacgegcagaaaaaaaggatctcaagaagatcctttgatcttttectacggggtctgacge
gtttggtggcgaccatcgecaccaaaaaaacaaacgttegtegtctaatgegegtetttttttectagagttcttctaggaaactagaaaagatgecccagactgeg
7,400 7,420 7,440 7,460 7,480
tcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatecttttaaattaaaaatgaagttttaaatcaatctaaa
agtcaccttgcttttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttcctagaagtggatctaggaaaatttaatttttacttcaaaatttagttagattt
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580
gtatatatgagtaaacttggtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagegatctgtetatttegttcatccatagttgectgactececgtce

catatatactcatttgaaccagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagtaggtatcaacggactgaggggcag
AmpR

7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

gtgtagataactacgatacgggagggcttaccatctggccccagtgetgcaatgataccgegagacccacgetcaccggetccagatttatcagcaataaaccagec
cacatctattgatgctatgccctcccgaatggtagaccggggtcacgacgttactatggegetctgggtgecgagtggecgaggtctaaatagtcegttatttggtegg
AmpR

7,720 7,740 7,760 7,780 7,800

agccggaagggecgagegcagaagtggtcectgcaactttatecgectccatccagtctattaattgttgecgggaagectagagtaagtagttcgecagttaatagtt
tcggecttececggetegegtecttcaccaggacgttgaaataggeggaggtaggtcagataattaacaacggeccttegatctcattcatcaageggtcaattatcaa
AmpR

7,820 7,840 7,860 7,880 7,900

tgcgcaacgttgttgeccattgectacaggecatcgtggtgtcacgetegtegtttggtatggettcattcagetecggttcccaacgatcaaggegagttacatgatcec
acgcgttgcaacaacggtaacgatgtccgtagcaccacagtgcgagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggccaagggttgetagttccgetcaatgtactagg
AmpR

7,920 7,940 7,960 7,980 8,000 8,020



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 8026-9095 bp)

cccatgttgtgcaaaaaagcggttagctccttcggtcctccgatcgttgtcagaagtaagttggecgecagtgttatcactcatggttatggcagecactgeataatte
gggtacaacacgttttttcgccaatcgaggaagccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagtaccaataccgtcgtgacgtattaag
AmpR

8,040 8,060 8,080 8,100 8,120

tcttactgtcatgccatccgtaagatgettttctgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgeggegaccgagttgetcttgeccggegt
agaatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgeccgetggectcaacgagaacgggecgea
AmpR

8,140 8,160 8,180 8,200 8,220

caatacgggataataccgcgccacatagcagaactttaaaagtgctcatcattggaaaacgttcttcggggcgaaaactctcaaggatcttaccgetgttgagatcc
gttatgccctattatggecgeggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagecccgettttgagagttcctagaatggegacaactctagg
AmpR

8,240 8,260 8,280 8,300 8,320 8,340

agttcgatgtaacccactcgtgcacccaactgatcttcagecatcttttactttcaccagegtttctgggtgagcaaaaacaggaaggcaaaatgecgcaaaaaaggg
tcaagctacattgggtgagcacgtgggttgactagaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgecaaagacccactegtttttgtecttecgttttacggegttttttece

8,360 8,380 8,400 8,420 8,440
aataagggcgacacggaaatgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctcatgageggatacatatttgaatgta
ttattcccgetgtgectttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagtactcgectatgtataaacttacat

8,460 8,480 8,500 8,520 8,540 8,560
tttagaaaaataaacaaataggggttccgegeacatttccccgaaaagtgecacctgacgtctaagaaaccattattatcatgacattaacctataaaaataggegt
aaatctttttatttgtttatccccaaggegegtgtaaaggggcttttcacggtggactgecagattctttggtaataatagtactgtaattggatatttttatecgea

8,580 8,600 8,620 8,640 8,660
atcacgaggccctttegtctegegegttteggtgatgacggtgaaaacctctgacacatgeagetceecggagacggtcacagettgtetgtaageggatgecgggag
tagtgctccgggaaagcagagegegeaaagecactactgecacttttggagactgtgtacgtcgagggectetgecagtgtegaacagacattegectacggeecte
8,680 8,700 8,720 8,740 8,760
cagacaagcccgtcagggegegtcagegggtgttggegggtgteggggttggettaactatgeggeatcagagecagattgtactgagagtgcaccatatgeggtgtg
gtctgttegggeagtcecgegeagtcgeccacaaccgeccacagecccaaccgaattgatacgecgtagtctegtctaacatgactcteacgtggtatacgecacac
8,780 8,800 8,820 8,840 8,860 8,880
aaataccgcacagatgcgtaaggagaaaataccgcatcaggegecattegecattcaggetgegecaactgttgggaagggegateggtgegggectettegetatta
tttatggcgtgtctacgeattectettttatggegtagtecgeggtaageggtaagtecgacgegttgacaaccctteccgetagecacgeecggagaagegataat
8,900 8,920 8,940 8,960 8,980
cgccagcetggegaaagggggatgtgctgcaaggegattaagttgggtaacgecagggtttteccagtcacgacgttgtaaaacgacggecagtgecaagttgggatce

gecggtegaccgettteeccctacacgacgttecgetaattcaacccattgeggtcccaaaagggtcagtgetgeaacattttgetgecggtcacggttcaacectag
M13-fwd

9,000 9,020 9,040 9,060 9,080



Pbeta actin DLG-1::mCherry (9662 bp) (from 9096-9662 bp)

tttgcattggcccacggetctcaggatggggatgeteccettecagecaccecggttececttggaaactgatggtectggetetgtggeatggeagtggeactgtgagg
aaacgtaaccgggtgccgagagtcctacccctacgaggggaagtegtgggccaaggggaacctttgactaccaggaccgagacaccgtaccgtcaccgtgacactec

9,100 9,120 9,140 9,160 9,180 9,200
agcccctaccagcagcacacagtgggtttggecactgecacgeteeggatgecgegetetgatccaaccccataatcaagggaaccegaattgececatcattgeccec
tcggggatggtegtegtgtgtcacccaaaccgtgacggtgegaggectacggegegagactaggttggggtattagtteccttgggettaacggggtagtaacgggg

9,220 9,240 9,260 9,280 9,300
caccacccccatcctgecgggecctcacaccccacgetgecttgtggtgacattcecccageccaaacccacggettecatggetacegeggggeattteccattgeeg
gtggtgggggtaggacggeecgggagtgtggggtgcgacggaacaccactgtaaggggtegggtttgggtgecgaagtaccgatggegeccegtaaagggtaacgge

9,320 9,340 9,360 9,380 9,400
ccccattatcagetctgeacaccteecgetgtacccatgectegtggetgeccttetttgacgtataatecttetaattaatacecggecttgtcaaagtggageaca
ggggtaatagtcgagacgtgtggagggegacatgggtacggagecaccgacgggaagaaactgecatattagaagattaattatgggecggaacagtttcacctegtgt
9,420 9,440 9,460 9,480 9,500 9,520
aacgttaattaattccccagcaggcaggtaattaacagtgtgactcectttttgetgegagtggggetgatacagagagatgtggeactatggageccacggggtec
ttgcaattaattaaggggtcgtccgtccattaattgtcacactgagggaaaaacgacgetcaccecgactatgtctctetacaccgtgatacctegggtgecceagg
9,540 9,560 9,580 9,600 9,620

tggcactgggtgcccacggaggtcceccatgtg

accgtgacccacgggtgectccaggggtacac

9,640 9,650 9,660



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp)

aagcttgcatgectgecagegtttccgatacccccttatatcagecacacattcagtcatcataccacaaaatgttgtgatagtgataggcaaaactaccgtatttect
ttcgaacgtacggacgtcgcaaaggetatgggggaatatagtegtgtgtaagtcagtagtatggtgttttacaacactatcactatecgttttgatggcataaagga

| rgef-1 promoter >

| | | | |
20 40 60 80 100

ctattaatcttgcatgcaagactaattttcgattaacccgtaggggtgcaagactaatagagactgcaagactattagaggctgaaatactaattttegtatgetcea
gataattagaacgtacgttctgattaaaagctaattgggcatccccacgttctgattatctetgacgttetgataatectccgactttatgattaaaagcatacgagt

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
120 140 160 180 200

ataattttggaaattggcctattttttgtagaaacttgataccgtttaaacaaggaaaaatacacactttttaatatttcatcaataatttgaacgattttgtgatt
tattaaaacctttaaccggataaaaaacatctttgaactatggcaaatttgttectttttatgtgtgaaaaattataaagtagttattaaacttgctaaaacactaa

3» rgef-1 promoter »S

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

ttaagttcaatttgcccaaaaaaagacaatttttctgacgttaccgcaaagtaatgctggtcaggcaaaaagageggtgcaaaaatataagagactgcaatactaat
aattcaagttaaacgggtttttttctgttaaaaagactgcaatggegtttcattacgaccagteccgtttttctecgecacgtttttatattctctgacgttatgatta

3> rgef-1 promoter >

| | | | |
340 360 380 400 420

agaggaaatacggtaattgaattttagtgaaacttgecgacagttttectcatttttttgttattccggecatacgagtgtggecatacgagtgaggtcatettttgttt
tctcctttatgeccattaacttaaaatcactttgaacgetgtcaaaaggagtaaaaaaacaataaggecgtatgetcacaccgtatgetcactccagtagaaaacaaa

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
440 460 480 500 520

cttccgtttcttcatcgettttgaaaaaaaatgttgaagaaaacttcgtagecgatagecggataatgtttggecacggegttccaacatatatcattggaaattttt
gaaggcaaagaagtagcgaaaacttttttttacaacttcttttgaagcatcggctatcggectattacaaaccgtgecgecaaggttgtatatagtaacctttaaaaa

3» rgef-1 promoter »

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

taagatttttgcgaaaaatcacattcttcacgatgagaacacgttattgaaggaatataaatcaagaataacatatagttatatttctctattactttaacgttaaa
attctaaaaacgctttttagtgtaagaagtgctactcttgtgecaataacttecttatatttagttcttattgtatatcaatataaagagataatgaaattgeaattt

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
660 680 700 720 740

tatgagcaaatttgagcattttgattgcgatgaaaagcagaatcgagtcaactgaaatccgttcaaaaacctaageteggttcgeccgaaagtegatttttccaata
atactcgtttaaactcgtaaaactaacgctacttttcgtcttagetcagttgactttaggcaagtttttggattcgagecaagegggctttcagetaaaaaggttat

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
760 780 800 820 840



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 857-1712 bp)

gccgaacagcactgcettctttattttccaggtatttttggggtgtaagaattatatettectttgtttgggtatttacgtttecgaattecctttettgatetgtege
cggcttgtcgtgacgaagaaataaaaggtccataaaaaccccacattcttaatatagaagaaacaaacccataaatgcaaaggcttaagggaaagaactagacageg

3» rgef-1 promoter »

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

tatttttcagaaaccagaacagtttatcctttttcatgagaacctgaatagctcaaaaaccegtttaatttcttttcatcatctcatttgaaactttectagtette
ataaaaagtctttggtcttgtcaaataggaaaaagtactcttggacttatcgagtttttgggcaaattaaagaaaagtagtagagtaaactttgaaaggatcagaag

S» rgef-1 promoter »

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

ttaatgatttccaggctcctectacatttgtatctcaagatgeatacactttatttecgeteccaattecgaatcatectacttctettttttcttcaactttetacttt
aattactaaaggtccgaggaggatgtaaacatagagttctacgtatgtgaaataaaggegaggttaagettagtagatgaagagaaaaaagaagttgaaagatgaaa

S rgef-1 promoter »

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

tttccattcttttctttcaaatgttcgacgtcttcaagtgactgectcttcattctectcatttttctcgaatttcattettgtctettttttgetcaaaaatggaaa
aaaggtaagaaaagaaagtttacaagctgcagaagttcactgacgagaagtaagaggagtaaaaagagcttaaagtaagaacagagaaaaaacgagtttttaccttt

3» rgef-1 promoter »

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

atgaaagtgacgtgagatttggacggcgggacacgggggcagtagaagcagcaaaaaggagagaaagaggacacaaataagaagaacgaattcaaaaataageggag
tactttcactgcactctaaacctgecgecctgtgeccccgtcatcttegtegtttttectectetttectectgtgtttattettettgettaagtttttattegecte

3» rgef-1 promoter ”

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

aggagctatttccgtcaattctacctccccaatcttcatcaatteggetcaattgaatgacgtcacagggagataaaccgtttggatgagegeecgtecatcactgac
tcctcgataaaggcagttaagatggaggggttagaagtagttaagecgagttaacttactgeagtgtecctetatttggcaaacctactegeggeaggtagtgactg

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

gccatcccgtttgggacaagaaaagagaaaaaagagcacaaagtttttggtgacggatcttgtcaatcatatgaaagttgttctgattgattgtcagtttttttect
cggtagggcaaaccctgttettttetettttttetegtgtttcaaaaaccactgectagaacagttagtatactttcaacaagactaactaacagtcaaaaaaagga

> rgef-1 promoter »

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

acttttttggattctatccacttctgaacttttgacaagtttcaaactttctgaatcattttctatgecattttectggaattctttttatgtaaaatatgaaataga
tgaaaaaacctaagataggtgaagacttgaaaactgttcaaagtttgaaagacttagtaaaagatacgtaaaaggaccttaagaaaaatacattttatactttatct

S» rgef-1 promoter »

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 1713-2568 bp)

atgtttttgaattcaagttctgettttttecttecttttttgttectgttecgggettgggtatgetttttttaaaaattattttgcacatcgaccaataagtgegeaact
tacaaaaacttaagttcaagacgaaaaaagaagaaaaaacaagacaagcccgaacccatacgaaaaaaatttttaataaaacgtgtagetggttattcacgegttga

3» rgef-1 promoter »S

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

tataaaattaatttatttttgttaatttttgaaatacttgtattgectttaagtgatctgacctcgecctgagetttccacgtagttatcaaatacaaatectccaag
atattttaattaaataaaaacaattaaaaactttatgaacataacgaaattcactagactggagcgggactcgaaaggtgcatcaatagtttatgtttaggaggttc

3 rgef-1 promoter »g

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

ggtaacgtacctatattactgatctttataataactttatcacctgtccagttccagaggaattctgttaagettataggcacagaaggagtcatttetgetggttt
ccattgcatggatataatgactagaaatattattgaaatagtggacaggtcaaggtctecttaagacaattcgaatatccgtgtcttectcagtaaagacgaccaaa

3» rgef-1 promoter »

| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

ttaatgatccaaatctttatttcaagtaaaaaactgaacacttgcgaataaaactatcagattaaccattcaccaaaaatgtgtttgaatctaaaactttctcagta
aattactaggtttagaaataaagttcattttttgacttgtgaacgecttattttgatagtctaattggtaagtggtttttacacaaacttagattttgaaagagtcat

3» rgef-1 promoter »

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

ttccaaatatagaaataaataaccacgacattgctaaaatctgtctgaattgtgtactccttaccgtgaagtaataatggatataatgaatcgtttgaaatgaatga
aaggtttatatctttatttattggtgctgtaacgattttagacagacttaacacatgaggaatggecacttcattattacctatattacttagcaaactttacttact

S» rgef-1 promoter »2

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

tcagcacatttttggtgaaagatcacaaataaggaataagcgacggaaaataaaacgattatttcggatcaaaaatttgttgaagatcatatacactcgagaccaag
agtcgtgtaaaaaccactttctagtgtttattccttattcgetgecttttattttgctaataaagectagtttttaaacaacttctagtatatgtgagetetggttc

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

attattctagacaattttcaaattggcttctttgtttgcaaatcttcataataatctgtgaagtttggaaatttgaatttttaatcttttttcatagattatagttt
taataagatctgttaaaagtttaaccgaagaaacaaacgtttagaagtattattagacacttcaaacctttaaacttaaaaattagaaaaaagtatctaatatcaaa

3» rgef-1 promoter »

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

ttatttctttgcaaaactatattaaaaaccgatgcattgttttagggaaattaatgagecttttgttcaacactaaaaacaataaaattaaaattttggettcatca
aataaagaaacgttttgatataatttttggctacgtaacaaaatccctttaattactcggaaaacaagttgtgatttttgttattttaattttaaaaccgaagtagt

3 rgef-1 promoter »g

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 2569-3424 bp)

tttgaccttttttaagttcgaaaacttttctegtatttctgaaccgecaattttttcacacatctctagacttttggtgeecgttccagaaagttaagtaattgeta
aaactggaaaaaattcaagcttttgaaaagagcataaagacttggeggttaaaaaagtgtgtagagatctgaaaaccacgggcaaggtctttcaattcattaacgat

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

ttctaagaaagttctcaacattgttttttagttctgattgaattctgatgttccaggaatatattttaaatttaatattctttgcactatttctatactaactaaat
aagattctttcaagagttgtaacaaaaaatcaagactaacttaagactacaaggtccttatataaaatttaaattataagaaacgtgataaagatatgattgattta

S» rgef-1 promoter »

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

aataaatagtctaagtatgttcaatgagaacaaaaaagctctatctatatttttctatcctatttcatttatatccttttcattttgaactcaccagettctettet
ttatttatcagattcatacaagttactcttgttttttcgagatagatataaaaagataggataaagtaaatataggaaaagtaaaacttgagtggtcgaagagaaga

S rgef-1 promoter »

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

tcttcttgtecatatacttcttaaaagtctcgaacttctetctctcactctecatcaatttetttatggetaccgettgegetetgecgettecgaagaaagaaggce
agaagaacaggtatatgaagaattttcagagcttgaagagagagagtgagaggtagttaaagaaataccgatggegaacgegagacggegaaggettctttettecg

3» rgef-1 promoter »

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

gttggcagagctctcaattctattttttctegecgtaggetategatttetcagettetettetetettectcactccaccaccaccacttegggettettetttte
caaccgtctcgagagttaagataaaaaagagcggcatccgatagctaaagagtcgaagagaagagagaaggagtgaggtggtggtggtgaagcccgaagaagaaaag

3» rgef-1 promoter ”

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

ttcattttcgtcttcttettcatectettetttttttttecagtteccectcactecteeccttatatgegegtgegagaggggtgcaaaageagegegeateegaga
aagtaaaagcagaagaagaagtaggagaagaaaaaaaaagtcaagggggagtgaggaggggaatatacgegecacgeteteeccacgttttegtegegegtaggetet

= rgef-1 promoter »

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

attgaaacgagaaaacggagacgcagcagcagttcgtcctcagaaaaatagccagtaaaaagagaaaaagatagagagagacctatcgeattttattttcaaattge
taactttgctcttttgectectgegtegtcgtcaagecaggagtctttttateggtcatttttctetttttctatectectectetggatagegtaaaataaaagtttaacg

> rgef-1 promoter »

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

aattcctgcaattcatgtgtgegtgtgeccattttcaattcttcecgttatttttcagaccattaccaacgttctttctagatcttgagacaatcttecttetgetce
ttaaggacgttaagtacacacgcacacgggtaaaagttaagaagggcaataaaaagtctggtaatggttgcaagaaagatctagaactctgttagaaggaagacgag

S» rgef-1 promoter »

3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 3425-4280 bp)

aatcgttcgtcgtgaagacggcatcgacgacgacgacgatcagecagtaaaggatccccgggattggecaaaggacccaaaggtatgtttcgaatgatactaacataa
ttagcaagcagcacttctgecgtagetgetgetgetgetagtegtcatttectaggggecctaaccggtttectgggttteccatacaaagettactatgattgtatt

3» rgef-1 promoter

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

catagaacattttcaggaggacccttgagggtaccggtagaaaaaATGACCGCTCCAAAGAAGAAACGCAAAGTACCGAGCTCAGAAAAGACCGGTATGGAGCAGAA
gtatcttgtaaaagtcctectgggaactcccatggecatctttttTACTGGCGAGGTTTCTTCTTTGCGTTTCATGGCTCGAGTCTTTTCTGGCCATACCTCGTCTT
SV40 NLS '

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

GCTCATCTCTGAGGAAGACCTCGGAGGAGAGCAGAAACTCATCTCTGAAGAGGACCTCATGAAGGATAATACTGTTCCATTGAAGTTGATTGCTTTGCTTGCAAATG
CGAGTAGAGACTCCTTCTGGAGCCTCCTCTCGTCTTTGAGTAGAGACTTCTCCTGGAGTACTTCCTATTATGACAAGGTAACTTCAACTAACGAAACGAACGTTTAC
Myc tag Myc tag 2 { BirA »$

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

GAGAATTTCATTCTGGAGAACAACTTGGAGAGACGTTGGGAATGTCGCGTGCTGCAATTAACAAGCATATTCAAACAgtaagtttaaacagttcggtactaactaac
CTCTTAAAGTAAGACCTCTTGTTGAACCTCTCTGCAACCCTTACAGCGCACGACGTTAATTGTTCGTATAAGTTTGTcattcaaatttgtcaageccatgattgattg

3» BirA

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

catacatatttaaattttcagTTGAGAGACTGGGGAGTTGACGTTTTTACGGTTCCAGGAAAGGGATATTCGCTTCCAGAGCCAATTCAGCTCTTGAATGCAAAGCA
gtatgtataaatttaaaagtcAACTCTCTGACCCCTCAACTGCAAAAATGCCAAGGTCCTTTCCCTATAAGCGAAGGTCTCGGTTAAGTCGAGAACTTACGTTTCGT
\ BirA »$

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

AATTTTGGGACAGCTTGATGGTGGTAGTGTTGCAGTACTTCCGGTTATAGATAGTACAAATCAGTACTTGCTTGATCGAATAGGAGAATTGAAATCAGGAGATGCTT
TTAAAACCCTGTCGAACTACCACCATCACAACGTCATGAAGGCCAATATCTATCATGTTTAGTCATGAACGAACTAGCTTATCCTCTTAACTTTAGTCCTCTACGAA

3» BirA »3

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

GCATCGCTGAGTATCAGCAGGCTGGACGAGGACGAAGAGGACGTAAGTGGTTCTgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagCG
CGTAGCGACTCATAGTCGTCCGACCTGCTCCTGCTTCTCCTGCATTCACCAAGAcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcGC
3> BirA =

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

CCTTTCGGAGCCAATCTCTATTTGAGTATGTTCTGGCGTCTTGAACAAGGTCCGGCCGCTGCTATCGGACTTTCATTGGTTATTGGAATTGTGATGGCAGAAGTTCT
GGAAAGCCTCGGTTAGAGATAAACTCATACAAGACCGCAGAACTTGTTCCAGGCCGGCGACGATAGCCTGAAAGTAACCAATAACCTTAACACTACCGTCTTCAAGA

3% BirA »%

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 4281-5136 bp)

CCGAAAACTTGGTGCAGATAAGGTGAGAGTCAAGTGGCCTAACGATCTTTATCTTCAAGATAGAAAATTGGCCGGAATATTGgtaagtttaaacatatatatactaa
GGCTTTTGAACCACGTCTATTCCACTCTCAGTTCACCGGATTGCTAGAAATAGAAGTTCTATCTTTTAACCGGCCTTATAACcattcaaatttgtatatatatgatt
3» BirA

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

ctaaccctgattatttaaattttcagGTTGAGCTTACTGGAAAGACGGGAGATGCTGCTCAAATTGTGATTGGAGCTGGTATCAATATGGCAATGAGAAGAGTAGAA
gattgggactaataaatttaaaagtcCAACTCGAATGACCTTTCTGCCCTCTACGACGAGTTTAACACTAACCTCGACCATAGTTATACCGTTACTCTTCTCATCTT
\ BirA »%

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480

GAGTCTGTTGTTAATCAAGGTTGGATCACACTTCAAGAGGCAGGAATCAACCTTGATAGAAATACGTTGGCCGCCATGCTTATCCGAGAATTGCGAGCTGCACTCGA
CTCAGACAACAATTAGTTCCAACCTAGTGTGAAGTTCTCCGTCCTTAGTTGGAACTATCTTTATGCAACCGGCGGTACGAATAGGCTCTTAACGCTCGACGTGAGCT

s» BirA >

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

ACTCTTCGAACAAGAAGGTCTTGTAAGTTTAAACATATATATACTAACTAACCCTGATTATTTAAATTTTCAGGCCCCTTACCTCAGTAGATGGGAGAAACTTGACA
TGAGAAGCTTGTTCTTCCAGAACATTCAAATTTGTATATATATGATTGATTGGGACTAATAAATTTAAAAGTCCGGGGAATGGAGTCATCTACCCTCTTTGAACTGT

S» BirA »

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

ATTTTATCAATCGACCAGTGAAGTTGATAATTGGAGATAAGGAAATTTTTGGTATCAGTCGAGGAATTGATAAGCAAGGAGCTCTTCTCCTTGAGCAAGATGGAATC
TAAAATAGTTAGCTGGTCACTTCAACTATTAACCTCTATTCCTTTAAAAACCATAGTCAGCTCCTTAACTATTCGTTCCTCGAGAAGAGGAACTCGTTCTACCTTAG

S» BirA »$

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

ATTAAACCATGGATGGGTGGAGAGATTTCTTTGCGATCTGCTGAAAAGTAAgaattccaactgagecgecggtcgectaccattaccaacttgtctggtgtcaaaaata
TAATTTGGTACCTACCCACCTCTCTAAAGAAACGCTAGACGACTTTTCATTct taaggttgactcgeggccagegatggtaatggttgaacagaccacagtttttat
3» BirA P unc-54 3'-UTR »3

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

ataggggccgctgtcatcagagtaagtttaaactgagttctactaactaacgagtaatatttaaattttcagecatctecgegeccgtgectctgacttctaagtccaa
tatccccggegacagtagtctcattcaaatttgactcaagatgattgattgectcattataaatttaaaagtcgtagagegegggcacggagactgaagattcaggtt
S» unc-54 3'-UTR »S

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

ttactcttcaacatccctacatgctctttcteccctgtgetcccacccectatttttgttattatcaaaaaaacttecttcttaatttetttgttttttagettetttt
aatgagaagttgtagggatgtacgagaaagagggacacgagggtgggggataaaaacaataatagtttttttgaagaagaattaaagaaacaaaaaatcgaagaaaa
3> unc-54 3'-UTR »2

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 5137-6099 bp)

aagtcacctctaacaatgaaattgtgtagattcaaaaatagaattaattcgtaataaaaagtcgaaaaaaattgtgetcecctecceccattaataataattctatece
ttcagtggagattgttactttaacacatctaagtttttatcttaattaagecattatttttcagetttttttaacacgagggaggggggtaattattattaagatagg
> unc-54 3'-UTR 4

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

caaaatctacacaatgttctgtgtacacttcttatgttttttttacttctgataaattttttttgaaacatcatagaaaaaaccgcacacaaaataccttatcatat
gttttagatgtgttacaagacacatgtgaagaatacaaaaaaaatgaagactatttaaaaaaaactttgtagtatcttttttggegtgtgttttatggaatagtata
3 unc-54 3'-UTR 4

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

gttacgtttcagtttatgaccgcaatttttatttcttcgcacgtetgggectetcatgacgtcaaatcatgetcategtgaaaaagttttggagtatttttggaatt
caatgcaaagtcaaatactggcgttaaaaataaagaagcgtgcagacccggagagtactgecagtttagtacgagtagecactttttcaaaacctcataaaaaccttaa
’ unc-54 3'-UTR :

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

tttcaatcaagtgaaagtttatgaaattaattttcctgettttgetttttgggggtttecccctattgtttgtcaagagtttcgaggacggegtttttettgetaaaa
aaagttagttcactttcaaatactttaattaaaaggacgaaaacgaaaaacccccaaaggggataacaaacagttctcaaagetectgecgcaaaaagaacgatttt
> unc-54 3'-UTR 4

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

tcacaagtattgatgagcacgatgcaagaaagatcggaagaaggtttgggtttgaggctcagtggaaggtgagtagaagttgataatttgaaagtggagtagtgtcet
agtgttcataactactcgtgctacgttctttctagecttcttccaaacccaaactccgagtcaccttccactcatcttcaactattaaactttcacctcatcacaga
> unc-54 3'-UTR 4

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

atggggtttttgecttaaatgacagaatacattcccaatataccaaacataactgtttcectactagtcggecgtacgggecctttegtetegegegttteggtgatg
taccccaaaaacggaatttactgtcttatgtaagggttatatggtttgtattgacaaaggatgatcageeggeatgeccgggaaageagagegegcaaagecactac

unc-54 3'-UTR
| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

acggtgaaaacctctgacacatgcagctcccggagacggtcacagettgtctgtaageggatgecgggagcagacaageccgtcagggegegtcagegggtgttgge
tgccacttttggagactgtgtacgtcgagggectctgecagtgtcgaacagacattecgectacggeectegtetgttegggecagtcecccgegeagtcecgeccacaaccg

[ | | | | |
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880
gggtgtcggggetggettaactatgeggecatcagageagattgtactgagagtgecaccatatgeggtgtgaaataccgcacagatgegtaaggagaaaatacegeat

cccacagccccgaccgaattgatacgecgtagtetegtctaacatgactctcacgtggtatacgecacactttatggegtgtctacgeattectettttatggegta

| | | | |
5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

caggcggecttaagggectegtgatacgectatttttataggttaatgtcatgataataatggtttcttagacgtcaggtggeacttttcggggaaatgtgegegga
gtccgecggaattceccggagecactatgeggataaaaatatccaattacagtactattattaccaaagaatctgecagtecaccgtgaaaageecctttacacgegect

| | | | |
6,000 6,020 6,040 6,060 6,080



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 6100-7062 bp)

acccctatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatccgetcatgagacaataaccctgataaatgettcaataatattgaaaaaggaagagtatgagtat
tggggataaacaaataaaaagatttatgtaagtttatacataggegagtactctgttattgggactatttacgaagttattataactttttecttctcatactcata

| | | | | |
6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200

tcaacatttccgtgtcgeccttatteccttttttgeggeattttgecttectgtttttgetcacccagaaacgetggtgaaagtaaaagatgetgaagatcagttgg
agttgtaaaggcacagcgggaataagggaaaaaacgccgtaaaacggaaggacaaaaacgagtgggtctttgegaccactttecattttetacgacttctagtcaacc

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

gtgcacgagtgggttacatcgaactggatctcaacagcggtaagatccttgagagttttcgeccccgaagaacgttttccaatgatgagecacttttaaagttctgeta
cacgtgctcacccaatgtagcttgacctagagttgtcgccattctaggaactctcaaaageggggcttcttgcaaaaggttactactcgtgaaaatttcaagacgat
AmpR

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

tgtggcgeggtattatcccgtattgacgecgggcaagagcaacteggtcgecgecatacactattctcagaatgacttggttgagtactcaccagtcacagaaaagea
acaccgcgccataatagggcataactgeggeccgttctcgttgageccageggegtatgtgataagagtcttactgaaccaactcatgagtggtcagtgtettttegt
AmpR

| | | | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

tcttacggatggcatgacagtaagagaattatgcagtgctgeccataaccatgagtgataacactgeggeccaacttacttctgacaacgatcggaggaccgaaggage
agaatgcctaccgtactgtcattctcttaatacgtcacgacggtattggtactcactattgtgacgecggttgaatgaagactgttgectagectectggettecteg
AmpR

6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

taaccgcttttttgcacaacatgggggatcatgtaactcgecttgatcgttgggaaccggagetgaatgaageccataccaaacgacgagegtgacaccacgatgect
attggcgaaaaaacgtgttgtaccccctagtacattgageggaactagcaacccttggectcgacttactteggtatggtttgetgetegecactgtggtgctacgga
AmpR

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

gtagcaatggcaacaacgttgcgcaaactattaactggcgaactacttactctagecttcccggcaacaattaatagactggatggaggeggataaagttgecaggacc
catcgttaccgttgttgcaacgcgtttgataattgaccgcttgatgaatgagatcgaagggecgttgttaattatctgacctacctecgectatttcaacgtectgg
AmpR

| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

acttctgcgctcggeccttccggetggetggtttattgetgataaatctggagecggtgagegtgggtctcegeggtatcattgecagecactggggecagatggtaage
tgaagacgcgagcecgggaaggecgaccgaccaaataacgactatttagaccteggecactcgecacccagagegecatagtaacgtegtgaccecggtctaccatteg
AmpR

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940

cctcccgtatcgtagttatctacacgacggggagtcaggcaactatggatgaacgaaatagacagatcgetgagataggtgectcactgattaagecattggtaactg
ggagggcatagcatcaatagatgtgctgecccctcagtccgttgatacctacttgetttatctgtctagegactctatccacggagtgactaattcgtaaccattgac
AmpR

6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 7063-8025 bp)

tcagaccaagtttactcatatatactttagattgatttaaaacttcatttttaatttaaaaggatctaggtgaagatcctttttgataatctcatgaccaaaatcce
agtctggttcaaatgagtatatatgaaatctaactaaattttgaagtaaaaattaaattttcctagatccacttctaggaaaaactattagagtactggttttaggg

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160

ttaacgtgagttttcgttccactgagegtcagaccccgtagaaaagatcaaaggatcttcttgagatectttttttetgegegtaatectgetgettgecaaacaaaaa
aattgcactcaaaagcaaggtgactcgcagtctggggcatcttttctagtttcctagaagaactctaggaaaaaaagacgegcattagacgacgaacgtttgttttt
ColEl origin

| | | | |
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

aaccaccgctaccageggtggtttgtttgecggatcaagagectaccaactetttttccgaaggtaactggettcagecagagegecagataccaaatactgtecttcta
ttggtggcgatggtcgecaccaaacaaacggectagttctegatggttgagaaaaaggctteccattgaccgaagtegtetegegtectatggtttatgacaggaagat
ColEl origin

| | | | | |
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

gtgtagccgtagttaggeccaccacttcaagaactctgtagcaccgectacatacctegetctgetaatectgttaccagtggetgetgecagtggegataagtegtg
cacatcggcatcaatccggtggtgaagttcttgagacatcgtggeggatgtatggagegagacgattaggacaatggtcaccgacgacggtcaccgetattcageac
ColEl origin

7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

tcttaccgggttggactcaagacgatagttaccggataaggegecageggtegggectgaacggggggttegtgecacacageccagettggagegaacgacctacaccg
agaatggcccaacctgagttctgectatcaatggectattecgegtegecageccgacttgecccccaageacgtgtgtegggtecgaacctegettgetggatgtgge
ColEl origin

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

aactgagatacctacagcgtgagcattgagaaagcgccacgcettcccgaagggagaaaggeggacaggtatecggtaageggecagggteggaacaggagagegeacg
ttgactctatggatgtcgcactcgtaactctttcgeggtgegaagggettecctetttecgectgteccataggecattegecgteccagecttgtectectegegtge
ColEl origin

| | | | | |
7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

agggagcttccagggggaaacgectggtatctttatagtectgtegggtttegecacctetgacttgagegtegatttttgtgatgetegtcaggggggeggagect
tccctecgaaggteccectttgeggaccatagaaatatcaggacageccaaageggtggagactgaactcgecagetaaaaacactacgageagtecccecgectegga
ColEl origin

| | | | |
7,720 7,740 7,760 7,780 7,800

atggaaaaacgccagcaacgeggectttttacggttectggecttttgetggecttttgetcacatgttetttectgegttatececctgattetgtggataaccgta
tacctttttgeggtcgttgegecggaaaaatgeccaaggaccggaaaacgaccggaaaacgagtgtacaagaaaggacgcaataggggactaagacacctattggeat
ColEl origin

| | | | |
7,820 7,840 7,860 7,880 7,900

ttaccgectttgagtgagetgataccgetcgecgeagecgaacgaccgagegeagegagtcagtgagegaggaageggaagagegeccaatacgeaaaccgectete
aatggcggaaactcactcgactatggegageggegteggettgetggetegegtegetcagtcactegetecttegecttetegegggttatgegtttggeggagag

| | | | | |
7,920 7,940 7,960 7,980 8,000 8,020



pBT331 (Prgef-1::BirA) (8349 bp) (from 8026-8349 bp)

ccecgegegttggecgattcattaatgecagetggeacgacaggttteccgactggaaagegggcagtgagegcaacgecaattaatgtgagttagetcacteattagge
gggcgegecaaccggctaagtaattacgtcgaccgtgetgtccaaagggetgacctttegeecgtcactegegttgegttaattacactcaatcgagtgagtaatecg

| | | [ [
8,040 8,060 8,080 8,100 8,120
accccaggctttacactttatgettecggetcgtatgttgtgtggaattgtgageggataacaatttcacacaggaaacagetatgaccatgattacgecaagetgt

tggggtccgaaatgtgaaatacgaaggecgagecatacaacacaccttaacactcgectattgttaaagtgtgtectttgtegatactggtactaatgeggttegaca
\ LacO > M13-rev

| | | | |
8,140 8,160 8,180 8,200 8,220

aagtttaaacatgatcttactaactaactattctcatttaaattttcagagcttaaaaatggcetgaaatcactcacaacgatggatacgctaacaacttggaaatga
ttcaaatttgtactagaatgattgattgataagagtaaatttaaaagtctcgaatttttaccgactttagtgagtgttgctacctatgegattgttgaacctttact

| | | | | |
8,240 8,260 8,280 8,300 8,320 8,340

aat
tta

|
8,349



pJJR50 (3425 bp)

tgggtaacgccagggttttcccagtcacgacgttgtaaaacgacggecagtgaattgtaatacgactcactatagggegaattgggtaccgggeeccecctegaggt
acccattgeggtcccaaaagggtcagtgetgeaacattttgetgecggtcacttaacattatgetgagtgatatececcgettaacccatggeecgggggggagetcecea
T7
M13-fwd

| | | | |
20 40 60 80 100

cgacggtatcgataagcttgatcaaaaaaaactagcaataaaggaataaaaaactgtacaccttaaaggcgcacactctgttttgcaaattttatttttagttgtga
gctgccatagetattcgaactagttttttttgategttatttecttattttttgacatgtggaatttecgegtgtgagacaaaacgtttaaaataaaaatcaacact
U6 promoter - RO7E5.16

| | | | |
120 140 160 180 200

attttctgctgagacctgaaaatagcaactttagtactactataatttgtcaaccttttcaaaaaaagecatgecaatttttgagaaactcttataaaagectattatta
taaaagacgactctggacttttatcgttgaaatcatgatgatattaaacagttggaaaagtttttttcgtacgttaaaaactctttgagaatattttcgataataat
U6 promoter - RO7E5.16

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

aaaaaacaccttttttccaaaattattccacaaaaaatatgttatgaaatgcctacaccctctcacacacactctttatactactctgtcaaactcacgagatgtct
ttttttgtggaaaaaaggttttaataaggtgttttttatacaatactttacggatgtgggagagtgtgtgtgagaaatatgatgagacagtttgagtgectctacaga
U6 promoter - RO7E5.16

| | | | |
340 360 380 400 420

gcegectettgtgttgeccctatataaacacctectattgegagatgtcttATGTCTTCGAGAGAGGAAGACTAGTTTAAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAGCAAG
cggcggagaacacaacggggatatatttgtggaggataacgectctacagaaTACAGAAGCTCTCTCCTTCTGATCAAATTCTCGATACGACCTTTGTCGTATCGTTC
U6 promoter - RO7E5.16 | : sgRNA(F+E)

| | | | |
440 460 480 500 520

TTTAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCTTTTTTTTatcgaattcctgecageccgggggatccactagttctagageggeceg
AAATTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGAAAAAAAAtagcttaaggacgtcgggeccectaggtgatcaagatetegecgge
SgRNA(F+E)

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

ccaccgcggtggagctccagettttgttececctttagtgagggttaatttcgagettggegtaatcatggtcatagetgtttectgtgtgaaattgttatecgetcac
ggtggcgccacctcgaggtcgaaaacaagggaaatcactcccaattaaagetcgaaccgecattagtaccagtatcgacaaaggacacactttaacaataggegagtg
T3 M13-rev LacO 4

| | | | |
660 680 700 720 740

aattccacacaacatacgagccggaagcataaagtgtaaagectggggtgectaatgagtgagetaactcacattaattgegttgegetcactgeccgetttecagt
ttaaggtgtgttgtatgeteggecttegtatttcacatttcggaccccacggattactcactcgattgagtgtaattaacgcaacgegagtgacgggegaaaggtcea

760 780 800 820 840



pJJR50 (3425 bp) (from 857-1819 bp)

cgggaaacctgtegtgecagetgeattaatgaateggecaacgegeggggagaggeggtttgegtattgggegetettecgettectegetcactgactegetgege
gcectttggacagecacggtcgacgtaattacttageeggttgegegecectetecgecaaacgcataacccgegagaaggegaaggagegagtgactgagegacgeg

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

tcggtegtteggetgeggegageggtatcagetcactcaaaggeggtaatacggttatccacagaatcaggggataacgecaggaaagaacatgtgagcaaaaggeca
agccagcaagccgacgecgetcgecatagtegagtgagtttecgecattatgecaataggtgtettagtecectattgegtectttettgtacactegttttecggt

| | | | |
980 1,000 1,020 1,040 1,060

gcaaaaggccaggaaccgtaaaaaggecgegttgetggegtttttccataggetecgecccectgacgageatcacaaaaatcgacgetcaagtcagaggtggegaa
cgttttececggtecttggeatttttcecggegecaacgaccgcaaaaaggtatecgaggeggggggactgetegtagtgtttttagetgegagttcagtectecacegett
ColEl origin $

| | | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

acccgacaggactataaagataccaggegtttcccectggaagetcectegtgegetctectgttecgaceetgeegettaccggatacctgtecgectttctecct
tgggctgtectgatatttctatggtecgcaaagggggaccttegagggagecacgegagaggacaaggetgggacggegaatggectatggacaggeggaaagaggga
’ ColE1 origin 4

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

tcgggaagegtggegetttctcatagetcacgetgtaggtatcteagtteggtgtaggtegttegetccaagetgggetgtgtgecacgaaccecccgttecageccga
agcccttegeaccgegaaagagtatcgagtgegacatccatagagtcaagecacatccageaagegaggttcgacccgacacacgtgettggggggcaagteggget
’ ColEl origin ‘

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

ccgetgegecttatecggtaactategtettgagtccaacceggtaagacacgacttategecactggeageagecactggtaacaggattagecagagegaggtatg
ggcgacgeggaataggecattgatagecagaactcaggttgggecattetgtgetgaatageggtgacegtegteggtgaccattgtectaategtetegetecatac
’ ColEl origin ‘

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

taggcggtgctacagagttcttgaagtggtggectaactacggetacactagaaggacagtatttggtatctgegetetgetgaagecagttaccttcggaaaaaga
atccgccacgatgtctcaagaacttcaccaccggattgatgecgatgtgatettectgtcataaaccatagacgegagacgactteggtcaatggaagectttttcet
’ ColEl origin ‘

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

gttggtagctcttgatccggeaaacaaaccaccgetggtageggtggtttttttgtttgcaagecagecagattacgegcagaaaaaaaggatctcaagaagatecttt
caaccatcgagaactaggccgtttgtttggtggegaccatcgecaccaaaaaaacaaacgttegtegtctaatgegegtetttttttectagagttcttetaggaaa
’ ColEl origin ‘

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700

gatcttttctacggggtctgacgctcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatecttttaaattaaa
ctagaaaagatgccccagactgegagtcaccttgettttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttectagaagtggatctaggaaaatttaattt
’ ColEl origin

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800



pJJR50 (3425 bp) (from 1820-2782 bp)

aatgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttggtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagegatctgtctatttcgttca
ttacttcaaaatttagttagatttcatatatactcatttgaaccagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagt
AmpR

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

tccatagttgectgactccccgtegtgtagataactacgatacgggagggcttaccatctggecccagtgetgecaatgataccgegagacccacgetcaccggetcec
aggtatcaacggactgaggggcagcacatctattgatgctatgecctcccgaatggtagaccggggtcacgacgttactatggegetctgggtgegagtggecgagg
AmpR

| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

agatttatcagcaataaaccagccagccggaagggecgagegcagaagtggtcectgecaactttatecgectccatccagtctattaattgttgecgggaagetagag
tctaaatagtcgttatttggtcggtcggecttcccggetegegtcttcaccaggacgttgaaataggeggaggtaggtcagataattaacaacggeccttcegatcete
AmpR

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

taagtagttcgccagttaatagtttgcgcaacgttgttgecattgectacaggecatcgtggtgtcacgetegtegtttggtatggettcattcagetecggttcccaa
attcatcaagcggtcaattatcaaacgcgttgcaacaacggtaacgatgtccgtagcaccacagtgecgagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggecaagggtt
AmpR

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

cgatcaaggcgagttacatgatcccccatgttgtgcaaaaaageggttagetcecttceggtectecgategttgtcagaagtaagttggecgecagtgttatcactceat
gctagttccgctcaatgtactagggggtacaacacgttttttcgeccaatcgaggaageccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagta
AmpR

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

ggttatggcagcactgcataattctcttactgtcatgccatccgtaagatgettttctgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgegge
ccaataccgtcgtgacgtattaagagaatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgecg
AmpR

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

gaccgagttgctcttgeccggegtcaatacgggataataccgegeccacatagcagaactttaaaagtgetcatcattggaaaacgttctteggggcgaaaactctca
ctggctcaacgagaacgggccgcagttatgecctattatggegeggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagecccgettttgagagt
AmpR

| | | | |
2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

aggatcttaccgctgttgagatccagttcgatgtaacccactcgtgecacccaactgatcttcageatcttttactttcaccagegtttetgggtgagcaaaaacagg
tcctagaatggegacaactctaggtcaagctacattgggtgagecacgtgggttgactagaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgecaaagacccactegtttttgtece

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

aaggcaaaatgccgcaaaaaagggaataagggegacacggaaatgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctcea
ttccgttttacggegttttttcecttattcccgetgtgectttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttegtaaatagtcccaataacagagt

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780



pJJR50 (3425 bp) (from 2783-3425 bp)

tgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgegeacatttcceccgaaaagtgecacctaaattgtaagegttaatattttgttaa
actcgcctatgtataaacttacataaatctttttatttgtttatccccaaggegegtgtaaaggggettttcacggtggatttaacattcgecaattataaaacaatt

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

aattcgcgttaaatttttgttaaatcagctcattttttaaccaataggccgaaatcggcaaaatcccttataaatcaaaagaatagaccgagatagggttgagtgtt
ttaagcgcaatttaaaaacaatttagtcgagtaaaaaattggttatccggetttagecgttttagggaatatttagttttettatectggetectatcccaactecacaa

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

gttccagtttggaacaagagtccactattaaagaacgtggactccaacgtcaaagggcgaaaaaccgtctatcagggegatggeccactacgtgaaccatcacecta
caaggtcaaaccttgttctcaggtgataatttcttgcacctgaggttgeagttteccgetttttggcagatagteccgetaccgggtgatgecacttggtagtgggat
> F1 ori ¢

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

atcaagttttttggggtcgaggtgccgtaaageactaaatcggaaccctaaagggageccecgatttagagettgacggggaaagecggegaacgtggcgagaaage
tagttcaaaaaaccccagctccacggeatttegtgatttagecttgggatttecctegggggctaaatctegaactgececttteggecgettgeaccgetetttec
> F1 ori ¢

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

aagggaagaaagcgaaaggagegggegetagggegetggcaagtgtageggtcacgetgegegtaaccaccacaccegecgegettaatgegecgetacagggegeg
ttcccttetttegetttectegeccgegateccgegaccgttcacategecagtgegacgegeattggtggtgtgggeggcgegaattacgeggegatgteccgege
> F1 ori

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

tcccattegecattcaggetgegeaactgttgggaagggcgateggtgegggectettegetattacgecagetggegaaagggggatgtgctgcaaggegattaag
agggtaagcggtaagtccgacgegttgacaacccttcccgetagecacgeccggagaagegataatgeggtegacegettteccectacacgacgttecgetaatte
LacZ alpha ’

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

3,425



PMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp)

AAGCTTGGGCTGCAGttcaatcggtttttecttgettgegeccaattetgatggttectteccatttctaaattttagtttaataaaaaaattttaaaataatacgagt
TTCGAACCCGACGTCaagttagccaaaaaggaacgaacgegggttaagactaccaagaaggtaaagatttaaaatcaaattatttttttaaaattttattatgetca
Prps-27

| | | | |
20 40 60 80 100

tttgagactaactttcaataaaaaccaaaaaaaattgcttcaaaaaagagttcgecgecgatttacgataaacacagegegetacgacactccgaaaaccgegecgea
aaactctgattgaaagttatttttggttttttttaacgaagttttttctcaagegeggectaaatgetatttgtgtegegegatgetgtgaggettttggegeggegt
Prps-27

| | | | |
120 140 160 180 200

ccattacattctccgeccccaccgeacggtttgeggaaggegatgaaattgetgggectaaaattttaacecttttttteccgtttttcaactgtttteeccgattttt
ggtaatgtaagaggcggggtggcgtgeccaaacgecttecgetactttaacgacccggattttaaaattgggaaaaaaagggcaaaaagttgacaaaagggctaaaaa
Prps-27

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

tcgatatttttttcaggtttttagttagaaaagtatataaaaattgcattatttgtagttttcgectcgtaatttgtgatagaaaacggeccaatttgectagatttgt
agctataaaaaaagtccaaaaatcaatcttttcatatatttttaacgtaataaacatcaaaagcgagcattaaacactatcttttgecggttaaacggatctaaaca
Prps-27

| | | | |
340 360 380 400 420

gattctaccaagtggaatttttgggaaaatatcaatattccacgatttttattcaaatcataacgtttcgaaattatcagcttaaataaaactaaaataaataataa
ctaagatggttcaccttaaaaacccttttatagttataaggtgctaaaaataagtttagtattgcaaagectttaatagtcgaatttattttgattttatttattatt
Prps-27

| | | | |
440 460 480 500 520

aatactaaaaaccctgaatttctcggttctcggttcagecttgagttcgttctatacacgttatcgatttttgtcatttcgtttaatcatgggttttgattcatttta
ttatgatttttgggacttaaagagccaagagccaagtcgaactcaagcaagatatgtgcaatagctaaaaacagtaaagcaaattagtacccaaaactaagtaaaat
Prps-27

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

aatatgaaatttgatttattcctcgtttcgaagttggtttgtcttgtccggecggtaaacaaatgttattaaaaaaataataaatttcgaaatttttegtaatgtte
ttatactttaaactaaataaggagcaaagcttcaaccaaacagaacaggccggecatttgtttacaataatttttttattatttaaagctttaaaaagcattacaag
Prps-27

| | | | |
660 680 700 720 740

cgcaatcgtgtttttccgtttatctecgtctteecttctttcaaatatactatttattttctcaattcacatattttcageccagecccgetcaacaagtggaatGGTA
gcgttagcacaaaaaggcaaatagagcagaagggaagaaagtttatatgataaataaaagagttaagtgtataaaagtcggtcggggegagttgttcaccttaCCAT
Prps-27

| | | | |
760 780 800 820 840



pMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp) (from 857-1712 bp)

CCaaaaATGGAGCAGAAGCTCATCTCTGAGGAAGACCTCGGAGGAGAGCAGAAACTCATCTCTGAAGAGGACCTCATGAAGGATAATACTGTTCCATTGAAGTTGAT
GGttttTACCTCGTCTTCGAGTAGAGACTCCTTCTGGAGCCTCCTCTCGTCTTTGAGTAGAGACTTCTCCTGGAGTACTTCCTATTATGACAAGGTAACTTCAACTA
[ MYC-tag 1 > [ MYC-tag 2

| | | |
860 880 900 920 940 960

TGCTTTGCTTGCAAATGGAGAATTTCATTCTGGAGAACAACTTGGAGAGACGTTGGGAATGTCGCGTGCTGCAATTAACAAGCATATTCAAACAgtaagtttaaaca
ACGAAACGAACGTTTACCTCTTAAAGTAAGACCTCTTGTTGAACCTCTCTGCAACCCTTACAGCGCACGACGTTAATTGTTCGTATAAGTTTGTcattcaaatttgt
|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

gttcggtactaactaaccatacatatttaaattttcagTTGAGAGACTGGGGAGTTGACGTTTTTACGGTTCCAGGAAAGGGATATTCGCTTCCAGAGCCAATTCAG
caagccatgattgattggtatgtataaatttaaaagtcAACTCTCTGACCCCTCAACTGCAAAAATGCCAAGGTCCTTTCCCTATAAGCGAAGGTCTCGGTTAAGTC

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

CTCTTGAATGCAAAGCAAATTTTGGGACAGCTTGATGGTGGTAGTGTTGCAGTACTTCCGGTTATAGATAGTACAAATCAGTACTTGCTTGATCGAATAGGAGAATT
GAGAACTTACGTTTCGTTTAAAACCCTGTCGAACTACCACCATCACAACGTCATGAAGGCCAATATCTATCATGTTTAGTCATGAACGAACTAGCTTATCCTCTTAA

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

GAAATCAGGAGATGCTTGCATCGCTGAGTATCAGCAGGCTGGACGAGGACGAAGAGGACGTAAGTGGTTCTgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgat
CTTTAGTCCTCTACGAACGTAGCGACTCATAGTCGTCCGACCTGCTCCTGCTTCTCCTGCATTCACCAAGACcattcaaatttgtatatatatgattgattgggacta

| |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

tatttaaattttcagCGCCTTTCGGAGCCAATCTCTATTTGAGTATGTTCTGGCGTCTTGAACAAGGTCCGGCCGCTGCTATCGGACTTTCATTGGTTATTGGAATT

ataaatttaaaagtcGCGGAAAGCCTCGGTTAGAGATAAACTCATACAAGACCGCAGAACTTGTTCCAGGCCGGCGACGATAGCCTGAAAGTAACCAATAACCTTAA

1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

GTGATGGCAGAAGTTCTCCGAAAACTTGGTGCAGATAAGGTGAGAGTCAAGTGGCCTAACGATCTTTATCTTCAAGATAGAAAATTGGCCGGAATATTGgtaagttt

CACTACCGTCTTCAAGAGGCTTTTGAACCACGTCTATTCCACTCTCAGTTCACCGGATTGCTAGAAATAGAAGTTCTATCTTTTAACCGGCCTTATAACcattcaaa

1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

aaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagGTTGAGCTTACTGGAAAGACGGGAGATGCTGCTCAAATTGTGATTGGAGCTGGTATCAATATGG
tttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagt cCAACTCGAATGACCTTTCTGCCCTCTACGACGAGTTTAACACTAACCTCGACCATAGTTATACC

1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp) (from 1713-2675 bp)

CAATGAGAAGAGTAGAAGAGTCTGTTGTTAATCAAGGTTGGATCACACTTCAAGAGGCAGGAATCAACCTTGATAGAAATACGTTGGCCGCCATGCTTATCCGAGAA
GTTACTCTTCTCATCTTCTCAGACAACAATTAGTTCCAACCTAGTGTGAAGTTCTCCGTCCTTAGTTGGAACTATCTTTATGCAACCGGCGGTACGAATAGGCTCTT

1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

TTGCGAGCTGCACTCGAACTCTTCGAACAAGAAGGTCTTgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagGCCCCTTACCTCAGTAG
AACGCTCGACGTGAGCTTGAGAAGCTTGTTCTTCCAGAAcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcCGGGGAATGGAGTCATC

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

ATGGGAGAAACTTGACAATTTTATCAATCGACCAGTGAAGTTGATAATTGGAGATAAGGAAATTTTTGGTATCAGTCGAGGAATTGATAAGCAAGGAGCTCTTCTCC
TACCCTCTTTGAACTGTTAAAATAGTTAGCTGGTCACTTCAACTATTAACCTCTATTCCTTTAAAAACCATAGTCAGCTCCTTAACTATTCGTTCCTCGAGAAGAGG

| | | | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

TTGAGCAAGATGGAATCATTAAACCATGGATGGGTGGAGAGATTTCTTTGCGATCTGCTGAAAAGTAAGAATTCGCTAGCCGGCCATACAAGTAATCCGGATGATCG
AACTCGTTCTACCTTAGTAATTTGGTACCTACCCACCTCTCTAAAGAAACGCTAGACGACTTTTCATTCTTAAGCGATCGGCCGGTATGTTCATTAGGCCTACTAGC

| | | | | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

ACGCCaACGTCGTTGAATTTTCAAATTTTAAATACTGAATATTTGTTTTTTTTCCTATTATTTATTTATTCTCTTTGTGTTTTTTTTCTTGCTTTCTAAAAAATTAA
TGCGGtTGCAGCAACTTAAAAGTTTAAAATTTATGACTTATAAACAAAAAAAAGGATAATAAATAAATAAGAGAAACACAAAAAAAAGAACGAAAGATTTTTTAATT
| 1et-858 UTR >

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

TTCAATCCAAATCTAAACATTTTTTTTTCTCTTTCCGTCTCCCAATTCGTATTCCGCTCCTCTCATCTGAACACAATGTGCAAGTTTATTTATCTTCTCGCTTTCAT
AAGTTAGGTTTAGATTTGTAAAAAAAAAGAGAAAGGCAGAGGGTTAAGCATAAGGCGAGGAGAGTAGACTTGTGTTACACGTTCAAATAAATAGAAGAGCGAAAGTA
3» let-858 UTR »

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

TTCATTAGGACGTGGGGGGAATTGGTGGAAGGGGGAAACACACAAAAGGATGATGGAAATGAAATAAGGACACACAATATGCAACAACATTCAATTCAGAAATATGG
AAGTAATCCTGCACCCCCCTTAACCACCTTCCCCCTTTGTGTGTTTTCCTACTACCTTTACTTTATTCCTGTGTGTTATACGTTGTTGTAAGTTAAGTCTTTATACC
S» let-858 UTR »

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

AGGAAGGTTTAAAAGAAAACATAAAAATATATAGAGGAGGAAGGAAAACTAGTAAAAAATAAGCAAAGAAATTAGGCGAACGATGAGAATTGTCCTCGCTTgggcecc
TCCTTCCAAATTTTCTTTTGTATTTTTATATATCTCCTCCTTCCTTTTGATCATTTTTTATTCGTTTCTTTAATCCGCTTGCTACTCTTAACAGGAGCGAACccggg
$» let-858 UTR

| | | | |
2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

tttcgtetegegegttteggtgatgacggtgaaaacctctgacacatgecageteccggagacggtcacagettgtetgtaageggatgecgggagecagacaageccg
aaagcagagcgcgcaaagecactactgecacttttggagactgtgtacgtcgagggectctgecagtgtegaacagacattegectacggeectegtetgtteggge

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660



pMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp) (from 2676-3638 bp)

tcagggegegtcagegggtgttggegggtgteggggetggettaactatgeggeatcagageagattgtactgagagtgecaccatatgeggtgtgaaataccgeaca
agtccecgegceagtegeccacaaccgeccacagecccgaccgaattgatacgeegtagtetegtetaacatgactetcacgtggtatacgecacactttatggegtgt

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

gatgcgtaaggagaaaataccgcatcaggeggecttaagggectegtgatacgectatttttataggttaatgtcatgataataatggtttcttagacgtcaggtgg
ctacgcattcctcttttatggegtagtecgecggaattecccggagecactatgeggataaaaatatccaattacagtactattattaccaaagaatctgeagtecacc

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

cacttttcggggaaatgtgegeggaaccectatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatccgetcatgagacaataaccctgataaatgettcaataat
gtgaaaagcccctttacacgegecttggggataaacaaataaaaagatttatgtaagtttatacataggegagtactetgttattgggactatttacgaagttatta

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

attgaaaaaggaagagtatgagtattcaacatttccgtgtcgeccttatteccttttttgeggeattttgecttectgtttttgetcacccagaaacgetggtgaaa
taactttttccttctcatactcataagttgtaaaggcacagegggaataagggaaaaaacgecgtaaaacggaaggacaaaaacgagtgggtctttgegaccacttt

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

gtaaaagatgctgaagatcagttgggtgcacgagtgggttacatcgaactggatctcaacageggtaagatecttgagagttttcgecccgaagaacgttttecaat
cattttctacgacttctagtcaacccacgtgctcacccaatgtagettgacctagagttgtegecattctaggaactctcaaaageggggettcttgcaaaaggtta

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

gATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTG
CTACTCGTGAAAATTTCAAGACGATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGCGGCCCGTTCTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAAC
AmpR

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

AGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTG
TCATGAGTGGTCAGTGTCTTTTCGTAGAATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGTCACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGAC
AmpR

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

ACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAA
TGTTGCTAGCCTCCTGGCTTCCTCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACATTGAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTT
AmpR
| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

CGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGA
GCTGCTCGCACTGTGGTGCTACGGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGACCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCT
AmpR

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



pMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp) (from 3639-4494 bp)

TGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATT
ACCTCCGCCTATTTCAACGTCCTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATAACGACTATTTAGACCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAA
AmpR

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

GCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGC
CGTCGTGACCCCGGTCTACCATTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCAGTCCGTTGATACCTACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACG
AmpR

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

CTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTT
GAGTGACTAATTCGTAACCATTGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTAAATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAA
AmpR

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

TTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGC
AACTATTAGAGTACTGGTTTTAGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGGGGCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCG
ColEl origin

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

GTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGC
CATTAGACGACGAACGTTTGTTTTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACAAACGGCCTAGTTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCG
ColEl origin

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

GCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGG
CGTCTATGGTTTATGACAGGAAGATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGACATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACC
ColEl origin

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

CTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCC
GACGACGGTCACCGCTATTCAGCACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCTATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGG
ColEl origin

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

AGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGG
TCGAACCTCGCTTGCTGGATGTGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGCGGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCC
ColEl origin

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480



pMB37 (Prps-27::BirA) (5164 bp) (from 4495-5164 bp)

CAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGT
GTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCGTGCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAATATCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACA
ColEl origin

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

GATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTA
CTACGAGCAGTCCCCCCGCCTCGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAAGGACCGGAAAACGACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAAT
ColEl origin

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

TCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGA
AGGGGACTAAGACACCTATTGGCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGTCGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCT

| | | | |
4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

GCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTA
CGCGGGTTATGCGTTTGGCGGAGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCGACCGTGCTGTCCAAAGGGCTGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAAT

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

ATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGC
TACACTCAATCGAGTGAGTAATCCGTGGGGTCCGAAATGTGAAATACGAAGGCCGAGCATACAACACACCTTAACACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCG
LacO

| |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

TATGACCATGATTACGCCAAGCTgtaagtttaaacatgatcttactaactaactattctcatttaaattttcagAGCTTAAAAATGGCTGAAATCACTCACAACGAT
ATACTGGTACTAATGCGGTTCGAcattcaaatttgtactagaatgattgattgataagagtaaatttaaaagtcTCGAATTTTTACCGACTTTAGTGAGTGTTGCTA

| | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

GGATACGCTAACAACTTGGAAATGAAAT
CCTATGCGATTGTTGAACCTTTACTTTA

| | |
5,140 5,150 5,160



pMB41 (N-term Avi-2xXTEV-GFP) (5052 bp)

TCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGC
AGCGCGCAAAGCCACTACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTCTGCCAGTGTCGAACAGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCG

20 40 60 80 100

GCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGT
CGCAGTCGCCCACAACCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCTCGTCTAACATGACTCTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCA

120 140 160 180 200
AAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAAGGGG

TTCCTCTTTTATGGCGTAGTCCGCGGTAAGCGGTAAGTCCGACGCGTTGACAACCCTTCCCGCTAGCCACGCCCGGAGAAGCGATAATGCGGTCGACCGCTTTCCCC
LacZ alpha |

220 240 260 280 300 320

GATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGAATTCGAGCTCttAGATCTGGACTTAATGATA
CTACACGACGTTCCGCTAATTCAACCCATTGCGGTCCCAAAAGGGTCAGTGCTGCAACATTTTGCTGCCGGTCACTTAAGCTCGAGaaTCTAGACCTGAATTACTAT

M13-fud [ Avi tag »¢

340 360 380 400 420

TTTTCGAAGCTCAZAAZATTGAATGGCATGAAtctggaggaggatctGAZGAACCTTTACTTCCAAGGaGAgAACCTTTACTTCCAAGGatctggaggaggatctATG
AAAAGCTTCGAGTcTTcTAACTTACCGTACTTagacctcctecctagaCTcTTEgGAAATEAAGGTTCCtCTCcTTEGAAATEAAGGTTCCtagacctectectagaTAC

> Avitag > \ 2 TEV sites

440 460 480 500 520

AGTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGC
TCATTTCCTCTTCTTGAAAAGTGACCTCAACAGGGT TAAGAACAACTTAATCTACCACTACAATTACCCGTGTTTAAAAGACAGTCACCTCTCCCACTTCCACTACG
GFP

540 560 580 600 620 640

AACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCATGGgtaagt ttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaatt
TTGTATGCCTTTTGAATGGGAATTTAAATAAACGTGATGACCTTTTGATGGACAAGGTACCcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaa
GFP

660 680 700 720 740

ttcagCCAACACTTGTCACTACTTTCTGTTATGGTGTTCAATGCTTCTCGAGATACCCAGATCATATGAAACGGCATGACTTTTTCAAGAGTGCCATGCCCGAAGGT
aagtcGGTTGTGAACAGTGATGAAAGACAATACCACAAGT TACGAAGAGCTCTATGGGTCTAGTATACTTTGCCGTACTGAAAAAGTTCTCACGGTACGGGCTTCCA
GFP

760 780 800 820 840

TATGTACAGGAAAGAACTATATTTTTCAAAGATGACGGGAACTACAAGACACgtaagtttaaacagttcggtacgaagttcctatactttctagagaataggaactt
ATACATGTCCTTTCTTGATATAAAAAGTTTCTACTGCCCTTGATGTTCTGTGcattcaaatttgtcaageccatgcttcaaggatatgaaagatctcttatecttgaa
GFP FRT site 1

860 880 900 920 940 960



pMB41 (N-term Avi-2xXTEV-GFP) (5052 bp) (from 964-1819 bp)

ccctgttgacaattaatcatcggeatagtatatcggeatagtataatacgacaaggtgaggaactaaacccaggaggeagatcatgagtctgaaagaaaaaacacaa
gggacaactgttaattagtagecgtatcatatagecgtatcatattatgetgttccactecttgatttgggtectecgtctagtactcagactttettttttgtgtt
galK

980 1,000 1,020 1,040 1,060

tctctgtttgecaacgeatttggetaccetgecactcacaccattcaggegectggecgegtgaatttgattggtgaacacaccgactacaacgacggtttegttcet
agagacaaacggttgcgtaaaccgatgggacggtgagtgtggtaagtccgeggaceggegeacttaaactaaccacttgtgtggetgatgttgetgecaaageaaga
’ galK 4

1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

geectgegegattgattatcaaaccgtgatcagttgtgcaccacgegatgaccgtaaagttegegtgatggeagecgattatgaaaatcagetegacgagttttecc
cgggacgcgctaactaatagtttggeactagtcaacacgtggtgegetactggeatttcaagegecactaccgteggetaatacttttagtegagetgetcaaaageg
’ galK '

1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

tcgatgegeccattgtcgcacatgaaaactatcaatgggctaactacgttegtggegtggtgaaacatctgcaactgegtaacaacagetteggeggegtggacatg
agctacgcgggtaacagegtgtacttttgatagttacccgattgatgeaageaccgeaccactttgtagacgttgacgeattgttgtegaagecgecgeacctgtac
’ galK ‘

1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

gtgatcagcggcaatgtgecgeagggtgecgggttaagttcttecgettcactggaagtegeggteggaaccgtattgeageagetttatcatetgecgetggacgg
cactagtcgccgttacacggegtcccacggeccaattcaagaaggegaagtgaccttcagegecagecttggeataacgtegtegaaatagtagacggegacctgec
’ galK ‘

1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

cgcacaaatcgcgcttaacggtcaggaagcagaaaaccagtttgtaggetgtaactgegggatcatggatcagetaatttecgegeteggcaagaaagatcatgect
gegtgtttagegegaattgecagtecttegtettttggtcaaacatccgacattgacgecctagtacctagtcgattaaaggegegagecgttctttctagtacgga
’ galK '

1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

tgctgatcgattgecgetcactggggaccaaageagtttccatgeccaaaggtgtggetgtegtcatcatcaacagtaacttcaaacgtaccctggttggeagegaa
acgactagctaacggcgagtgaccectggtttegtcaaaggtacgggtttccacaccgacageagtagtagttgtcattgaagtttgeatgggaccaacegtegett
> galK $

1,620 1,640 1,660 1,680 1,700

tacaacacccgtcgtgaacagtgegaaaccggtgegegtttcttecageagecagecctgegtgatgtcaccattgaagagttcaacgetgttgegeatgaactgga
atgttgtgggcagecacttgtcacgetttggecacgegcaaagaaggtegteggtegggacgeactacagtggtaacttetcaagttgegacaacgegtacttgacct
’ galK 4

1,720 1,740 1,760 1,780 1,800



pMB41 (N-term Avi-2xTEV-GFP) (5052 bp) (from 1820-2675 bp)

cccgatcgtggeaaaacgegtgegtcatatactgactgaaaacgeccgeaccgttgaagetgecagegegetggageaaggegacctgaaacgtatgggegagttga
gggctagcaccgttttgegeacgeagtatatgactgacttttgegggegtggcaacttegacggtegegegacctegttecgetggactttgeataceegetcaact
’ galK ¢

1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

tggcggagtctcatgectctatgegegatgatttcgaaatcacegtgecgeaaattgacactcetggtagaaatcgtcaaagetgtgattggegacaaaggtggegta
accgcctcagagtacggagatacgegetactaaagetttagtggecacggegtttaactgtgagaccatetttageagtttcgacactaaccgetgtttecaccgeat
’ galK 4

1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

cgcatgaccggeggeggatttggeggetgtategtegegetgatecccggaagagetggtgectgecgtacagecaagetgtegetgaacaatatgaagecaaaaacagg
gcgtactggecgecgectaaaccgecgacatagecagegegactagggecttcectegaccacggacggeatgtegttcgacagegacttgttatacttegtttttgtec
’ galK ‘

2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

tattaaagagactttttacgtttgtaaaccatcacaaggagcaggacagtgetgaggatccactagttctagageggeegegaagttectatactttctagagaata
ataatttctctgaaaaatgcaaacatttggtagtgttcctegtectgtcacgactectaggtgatcaagatctegecggegettcaaggatatgaaagatctettat
’ galK FRT site 2

2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

ggaacttctaactaaccatacatatttaaattttcagGTGCTGAAGTCAAGTTTGAAGGTGATACCCTTGTTAATAGAATCGAGTTAAAAGGTATTGATTTTAAAGA
ccttgaagattgattggtatgtataaatttaaaagtcCACGACTTCAGTTCAAACTTCCACTATGGGAACAATTATCTTAGCTCAATTTTCCATAACTAAAATTTCT
GFP

2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

AGATGGAAACATTCTTGGACACAAATTGGAATACAACTATAACTCACACAATGTATACATCATGGCAGACAAACAAAAGAATGGAATCAAAGT Tgtaagtttaaaca
TCTACCTTTGTAAGAACCTGTGTTTAACCTTATGTTGATATTGAGTGTGTTACATATGTAGTACCGTCTGTTTGTTTTCTTACCTTAGTTTCAACattcaaatttgt
GFP

2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

tgattttactaactaactaatctgatttaaattttcagAACTTCAAAATTAGACACAACATTGAAGATGGAAGCGTTCAACTAGCAGACCATTATCAACAAAATACT
actaaaatgattgattgattagactaaatttaaaagtcTTGAAGTTTTAATCTGTGTTGTAACTTCTACCTTCGCAAGTTGATCGTCTGGTAATAGTTGTTTTATGA
GFP

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

CCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACACAATCTGCCCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGA
GGTTAACCGCTACCGGGACAGGAAAATGGTCTGTTGGTAATGGACAGGTGTGTTAGACGGGAAAGCTTTCTAGGGTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAGGAAGAACT
GFP

2,580 2,600 2,620 2,640 2,660



pMB41 (N-term Avi-2xTEV-GFP) (5052 bp) (from 2676-3638 bp)

GTTTGTAACAGCTGCTGGGATTACACATGGCATGGATGAACTATACAAAggaggaggatctggaggaggaggatctggaggaggaggt TCCGGATTCCATCGGATCC
CAAACATTGTCGACGACCCTAATGTGTACCGTACCTACTTGATATGTTTcctectectagacctectectectagacctectcecctccaAGGCCTAAGGTAGCCTAGG
GFP Flexible linker

2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

CGGGCCCGTCGACTGCAGAGGCCTGCATGCAAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAG
GCCCGGGCAGCTGACGTCTCCGGACGTACGTTCGAACCGCATTAGTACCAGTATCGACAAAGGACACACTTTAACAATAGGCGAGTGTTAAGGTGTGTTGTATGCTC
M13-rev LacO |

2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

CCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAG
GGCCTTCGTATTTCACATTTCGGACCCCACGGATTACTCACTCGATTGAGTGTAATTAACGCAACGCGAGTGACGGGCGAAAGGTCAGCCCTTTGGACAGCACGGTC

2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

CTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCG
GACGTAATTACTTAGCCGGTTGCGCGCCCCTCTCCGCCAAACGCATAACCCGCGAGAAGGCGAAGGAGCGAGTGACTGAGCGACGCGAGCCAGCAAGCCGACGCCGC

3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

AGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTA
TCGCCATAGTCGAGTGAGTTTCCGCCATTATGCCAATAGGTGTCTTAGTCCCCTATTGCGTCCTTTCTTGTACACTCGTTTTCCGGTCGTTTTCCGGTCCTTGGCAT

3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

AAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGA
TTTTCCGGCGCAACGACCGCAAAAAGGTATCCGAGGCGGGGGGACTGCTCGTAGTGTTTTTAGCTGCGAGTTCAGTCTCCACCGCTTTGGGCTGTCCTGATATTTCT
ColEl origin

3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

TACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTC
ATGGTCCGCAAAGGGGGACCTTCGAGGGAGCACGCGAGAGGACAAGGCTGGGACGGCGAATGGCCTATGGACAGGCGGAAAGAGGGAAGCCCTTCGCACCGCGAAAG
ColEl origin

3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

TCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTA
AGTATCGAGTGCGACATCCATAGAGTCAAGCCACATCCAGCAAGCGAGGTTCGACCCGACACACGTGCTTGGGGGGCAAGTCGGGCTGGCGACGCGGAATAGGCCAT
ColEl origin

3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

ACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTC
TGATAGCAGAACTCAGGTTGGGCCATTCTGTGCTGAATAGCGGTGACCGTCGTCGGTGACCATTGTCCTAATCGTCTCGCTCCATACATCCGCCACGATGTCTCAAG
ColEl origin

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



pMB41 (N-term Avi-2xTEV-GFP) (5052 bp) (from 3639-4494 bp)

TTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGG
AACTTCACCACCGGATTGATGCCGATGTGATCTTCTTGTCATAAACCATAGACGCGAGACGACTTCGGTCAATGGAAGCCTTTTTCTCAACCATCGAGAACTAGGCC
ColEl origin

3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

CAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTG
GTTTGTTTGGTGGCGACCATCGCCACCAAAAAAACAAACGTTCGTCGTCTAATGCGCGTCTTTTTTTCCTAGAGTTCTTCTAGGAAACTAGAAAAGATGCCCCAGAC
ColEl origin

3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

ACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATC
TGCGAGTCACCTTGCTTTTGAGTGCAATTCCCTAAAACCAGTACTCTAATAGTTTTTCCTAGAAGTGGATCTAGGAAAATTTAATTTTTACTTCAAAATTTAGTTAG
ColEl origin

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

TAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCC
ATTTCATATATACTCATTTGAACCAGACTGTCAATGGTTACGAATTAGTCACTCCGTGGATAGAGTCGCTAGACAGATAAAGCAAGTAGGTATCAACGGACTGAGGG
AmpR

3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

CGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACC
GCAGCACATCTATTGATGCTATGCCCTCCCGAATGGTAGACCGGGGTCACGACGTTACTATGGCGCTCTGGGTGCGAGTGGCCGAGGTCTAAATAGTCGTTATTTGG
AmpR

4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

AGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAAT
TCGGTCGGCCTTCCCGGCTCGCGTCTTCACCAGGACGTTGAAATAGGCGGAGGTAGGTCAGATAATTAACAACGGCCCTTCGATCTCATTCATCAAGCGGTCAATTA
AmpR

4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

AGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATG
TCAAACGCGTTGCAACAACGGTAACGATGTCCGTAGCACCACAGTGCGAGCAGCAAACCATACCGAAGTAAGTCGAGGCCAAGGGTTGCTAGTTCCGCTCAATGTAC
AmpR

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

ATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATA
TAGGGGGTACAACACGTTTTTTCGCCAATCGAGGAAGCCAGGAGGCTAGCAACAGTCTTCATTCAACCGGCGTCACAATAGTGAGTACCAATACCGTCGTGACGTAT
AmpR

4,400 4,420 4,449 4,460 4,480



pMB41 (N-term Avi-2xTEV-GFP) (5052 bp) (from 4495-5052 bp)

ATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCG
TAAGAGAATGACAGTACGGTAGGCATTCTACGAAAAGACACTGACCACTCATGAGTTGGTTCAGTAAGACTCTTATCACATACGCCGCTGGCTCAACGAGAACGGGC
AmpR

4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

GCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAG
CGCAGTTATGCCCTATTATGGCGCGGTGTATCGTCTTGAAATTTTCACGAGTAGTAACCTTTTGCAAGAAGCCCCGCTTTTGAGAGTTCCTAGAATGGCGACAACTC
AmpR

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

ATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAA
TAGGTCAAGCTACATTGGGTGAGCACGTGGGTTGACTAGAAGTCGTAGAAAATGAAAGTGGTCGCAAAGACCCACTCGTTTTTGTCCTTCCGTTTTACGGCGTTTTT

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

AGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAA
TCCCTTATTCCCGCTGTGCCTTTACAACTTATGAGTATGAGAAGGAAAAAGTTATAATAACTTCGTAAATAGTCCCAATAACAGAGTACTCGCCTATGTATAAACTT

4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

TGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAG
ACATAAATCTTTTTATTTGTTTATCCCCAAGGCGCGTGTAAAGGGGCTTTTCACGGTGGACTGCAGATTCTTTGGTAATAATAGTACTGTAATTGGATATTTTTATC

4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

GCGTATCACGAGGCCCTTTCGTC
CGCATAGTGCTCCGGGAAAGCAG

5,030 5,040 5,050



pMB43 (4876 bp)

AAGCTTGGGCTGCAGttcaatcggtttttecttgettgegeccaattetgatggttectteccatttctaaattttagtttaataaaaaaattttaaaataatacgagt
TTCGAACCCGACGTCaagttagccaaaaaggaacgaacgegggttaagactaccaagaaggtaaagatttaaaatcaaattatttttttaaaattttattatgetca
Prps-27

| | | | |
20 40 60 80 100

tttgagactaactttcaataaaaaccaaaaaaaattgcttcaaaaaagagttcgecgecgatttacgataaacacagegegetacgacactccgaaaaccgegecgea
aaactctgattgaaagttatttttggttttttttaacgaagttttttctcaagegeggectaaatgetatttgtgtegegegatgetgtgaggettttggegeggegt
Prps-27

| | | | |
120 140 160 180 200

ccattacattctccgeccccaccgeacggtttgeggaaggegatgaaattgetgggectaaaattttaacecttttttteccgtttttcaactgtttteeccgattttt
ggtaatgtaagaggcggggtggcgtgeccaaacgecttecgetactttaacgacccggattttaaaattgggaaaaaaagggcaaaaagttgacaaaagggctaaaaa
Prps-27

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

tcgatatttttttcaggtttttagttagaaaagtatataaaaattgcattatttgtagttttcgectcgtaatttgtgatagaaaacggeccaatttgectagatttgt
agctataaaaaaagtccaaaaatcaatcttttcatatatttttaacgtaataaacatcaaaagcgagcattaaacactatcttttgecggttaaacggatctaaaca
Prps-27

| | | | |
340 360 380 400 420

gattctaccaagtggaatttttgggaaaatatcaatattccacgatttttattcaaatcataacgtttcgaaattatcagcttaaataaaactaaaataaataataa
ctaagatggttcaccttaaaaacccttttatagttataaggtgctaaaaataagtttagtattgcaaagectttaatagtcgaatttattttgattttatttattatt
Prps-27

| | | | |
440 460 480 500 520

aatactaaaaaccctgaatttctcggttctcggttcagecttgagttcgttctatacacgttatcgatttttgtcatttcgtttaatcatgggttttgattcatttta
ttatgatttttgggacttaaagagccaagagccaagtcgaactcaagcaagatatgtgcaatagctaaaaacagtaaagcaaattagtacccaaaactaagtaaaat
Prps-27

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

aatatgaaatttgatttattcctcgtttcgaagttggtttgtcttgtccggecggtaaacaaatgttattaaaaaaataataaatttcgaaatttttegtaatgtte
ttatactttaaactaaataaggagcaaagcttcaaccaaacagaacaggccggecatttgtttacaataatttttttattatttaaagctttaaaaagcattacaag
Prps-27

| | | | |
660 680 700 720 740

cgcaatcgtgtttttccgtttatctecgtctteecttctttcaaatatactatttattttctcaattcacatattttcageccagecccgetcaacaagtggaatGGTA
gcgttagcacaaaaaggcaaatagagcagaagggaagaaagtttatatgataaataaaagagttaagtgtataaaagtcggtcggggegagttgttcaccttaCCAT
Prps-27

| | | | |
760 780 800 820 840



pMB43 (4876 bp) (from 857-1712 bp)

CCGGTAGAAAAAATGAGTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGA
GGCCATCTTTTTTACTCATTTCCTCTTCTTGAAAAGTGACCTCAACAGGGTTAAGAACAACTTAATCTACCACTACAATTACCCGTGTTTAAAAGACAGTCACCTCT
GFP

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

GGGTGAAGGTGATGCAACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCATGGgtaagt ttaaacatatatatactaactaacce
CCCACTTCCACTACGTTGTATGCCTTTTGAATGGGAATTTAAATAAACGTGATGACCTTTTGATGGACAAGGTACCcattcaaatttgtatatatatgattgattgg
GFP

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

ctgattatttaaattttcagccaacacttgtcactactttctgttatggtgttcaatgettetecgagatacccagatcatatgaaacggcatgactttttcaagagt
gactaataaatttaaaagtcggttgtgaacagtgatgaaagacaataccacaagttacgaagagctctatgggtctagtatactttgecgtactgaaaaagttctcea
GFP

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

gccatgeccgaaggttatgtacaggaaagaactatatttttcaaagatgacgggaactacaagacacgtaagtttaaacagttcggtacgaagttcctatactttet
cggtacgggcttccaatacatgtectttecttgatataaaaagtttctactgeccttgatgttetgtgecattcaaatttgtcaagecatgettcaaggatatgaaaga
GFP FRT site

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

agagaataggaacttctaactaaccatacatatttaaattttcaggtgctgaagtcaagtttgaaggtgatacccttgttaatagaatcgagttaaaaggtattgat
tctcttatccttgaagattgattggtatgtataaatttaaaagtccacgacttcagttcaaacttccactatgggaacaattatcttagetcaattttccataacta
FRT site GFP

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

tttaaagaagatggaaacattcttggacacaaattggaatacaactataactcacacaatgtatacatcatggcagacaaacaaaagaatggaatcaaagttgtaag
aaatttcttctacctttgtaagaacctgtgtttaaccttatgttgatattgagtgtgttacatatgtagtaccgtctgtttgttttcttaccttagtttcaacattce
GFP

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

tttaaacatgattttactaactaactaatctgatttaaattttcagaacttcaaaattagacacaacattgaagatggaagecgttcaactagcagaccattatcaac
aaatttgtactaaaatgattgattgattagactaaatttaaaagtcttgaagttttaatctgtgttgtaacttctaccttcgcaagttgatcgtectggtaatagttg
GFP

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

aaaatactcCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACACAATCTGCCCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTC
ttttatgagGTTAACCGCTACCGGGACAGGAAAATGGTCTGTTGGTAATGGACAGGTGTGT TAGACGGGAAAGCTTTCTAGGGTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAG
GFP GFP

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pMB43 (4876 bp) (from 1713-2675 bp)

CTTCTTGAGTTTGTAACAGCTGCTGGGATTACACATGGCATGGATGAACTATACAAAtctggaggaggatctGAAAATCTTTATTTCCAAGGAtccGAgAACCTTTA
GAAGAACTCAAACATTGTCGACGACCCTAATGTGTACCGTACCTACTTGATATGTTTagacctcctcctagaCTTTTAGAAATAAAGGTTCCTaggCTcTTgGAAAT
GFP \ 2 TEV sites »$

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

CTTCCAAGGAtctggaggaggatctGGACTTAATGATATTTTCGAAGCTCAgAAgATTGAATGGCATGAAtaaGCTAGCatgcaagatectttcaageattecectte
gAAGGTTCCTagacctcctcctagaCCTGAATTACTATAAAAGCTTCGAGTCTTCTAACTTACCGTACTTattCGATCGtacgttctaggaaagttcgtaagggaag

3» O Aiteg \ tbb-2 UTR »%

| | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

ttctctatcactcttctttctttttgtcaaaaaattctctcgectaatttatttgettttttaatgttattattttatgactttttatagtcactgaaaagtttgeat
aagagatagtgagaagaaagaaaaacagttttttaagagagcgattaaataaacgaaaaaattacaataataaaatactgaaaaatatcagtgacttttcaaacgta
S» tbb-2 UTR »%

| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

ctgagtgaagtgaatgctatcaaaatgtgattctgtctgatgtactttcacaatctctettcaatteccattttgaagtgetttaaacccgaaaggttgagaaaaatg
gactcacttcacttacgatagttttacactaagacagactacatgaaagtgttagagagaagttaaggtaaaacttcacgaaatttgggctttccaactetttttac
3» tbb-2 UTR »2

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

cgagcgctcaaatatttgtattgtgttcgttgagtgacccaacaaaaagaggaaactttattgtgecgeccaagaaaaaagtctcattgectaagagaaacatatgtg
gctcgegagtttataaacataacacaagcaactcactgggttgtttttctectttgaaataacacggeggttettttttcagagtaacggattctetttgtatacac
3» tbb-2 UTR »2

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

gttggaaatcttccagatcgtggatcaGGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTG
caacctttagaaggtctagcacctagtCCCGGGAAAGCAGAGCGCGCAAAGCCACTACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTCTGCCAGTGTCGAAC
3» tbb-2 UTR

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

TCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGA
AGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCGCGCAGTCGCCCACAACCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCTCGTCTAACATGACT

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

GAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGGCCTTAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAGGTTAATGT
CTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCATTCCTCTTTTATGGCGTAGTCCGCCGGAATTCCCGGAGCACTATGCGGATAAAAATATCCAATTACA

| | | | |
2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

CATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCA
GTACTATTATTACCAAAGAATCTGCAGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGCGCCTTGGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTTATACATAGGCGAGT

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660



pMB43 (4876 bp) (from 2676-3638 bp)

TGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTT
ACTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACTCATAAGTTGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAACGCCGTAAAACGGAA

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

CCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCT
GGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTCAACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGACCTAGAGTTGTCGCCATTCTAGGA

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

TGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTC
ACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGACGATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGCGGCCCGTTCTCGTTGAGCCAG
AmpR

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

GCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACC
CGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTTTCGTAGAATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGTCACGACGGTATTGG
AmpR

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

ATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCG
TACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCTGGCTTCCTCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACATTGAGCGGAACTAGC
AmpR

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

TTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTA
AACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCTGCTCGCACTGTGGTGCTACGGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGACCGCTTGATGAAT
AmpR

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

CTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCT
GAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTCCTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATAACGACTATTTAGA
AmpR

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

GGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGA
CCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGGTCTACCATTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCAGTCCGTTGATACCT
AmpR
| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

TGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATT
ACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCATTGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTAAATTTTGAAGTAA
AmpR

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



pMB43 (4876 bp) (from 3639-4601 bp)

TTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATC
AAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAAAACTATTAGAGTACTGGTTTTAGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGGGGCATCTTTTCTAG

\ ColE1l origin »3

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

AAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAAC
TTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGTTTTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACAAACGGCCTAGTTCTCGATGGTTG

3» ColEl origin »%

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

TCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTA
AGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGAAGATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGACATCGTGGCGGAT

3» ColEl origin »%

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

CATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGG
GTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCGCTATTCAGCACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCTATTCCGCGTCGCC

3» ColEl origin »$

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

TCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGA
AGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTCGAACCTCGCTTGCTGGATGTGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGCGGTGCGAAGGGCT

3» ColEl origin »%

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

AGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGT
TCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCGTGCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAATATCAGGACAGCCCA

3S» ColE1l origin »S

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

TTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGC
AAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGCCTCGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAAGGACCGGAAAACG

3» ColEl origin

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

TGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGA
ACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTAAGACACCTATTGGCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGTCGGCTTGCTGGCT

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480

GCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCG
CGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGGAGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCGACCGTGCTGTCCAAAGGGC

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600



PMB43 (4876 bp) (from 4602-4876 bp)

ACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATT
TGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAATTACACTCAATCGAGTGAGTAATCCGTGGGGTCCGAAATGTGAAATACGAAGGCCGAGCATACAACACACCTTAA

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

GTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCTgtaagtttaaacatgatcttactaactaactattctcatttaaattttcag
CACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCGATACTGGTACTAATGCGGTTCGAcattcaaatttgtactagaatgattgattgataagagtaaatttaaaagtc
3 LacO M13-rev

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

AGCTTAAAAATGGCTGAAATCACTCACAACGATGGATACGCTAACAACTTGGAAATGAAAT
TCGAATTTTTACCGACTTTAGTGAGTGTTGCTACCTATGCGATTGTTGAACCTTTACTTTA

| | | | | |
4,820 4,830 4,840 4,850 4,860 4,870



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp)

AAGCTTGGGCTGCAGTAATTTCGAAATGTATGAACTCCAATTCTTGATAACCAATTCCTGACTCTGTAACTATTATTATTATAATCCTATTACCCACCTTTTTTCCC
TTCGAACCCGACGTCATTAAAGCTTTACATACTTGAGGTTAAGAACTATTGGTTAAGGACTGAGACATTGATAATAATAATATTAGGATAATGGGTGGAAAAAAGGG

elt-2 promoter

| | | | |
20 40 60 80 100

ATTCTGCTCTTAGTTCTCCCCCAACCCGTACATTTTCTCAACTAATgAAGACAATGAGAAAGTGAGAGAGAATAAGACGAACTGAAAAGAATGTGTAAACAGTTTAT
TAAGACGAGAATCAAGAGGGGGTTGGGCATGTAAAAGAGTTGATTACTTCTGTTACTCTTTCACTCTCTCTTATTCTGCTTGACTTTTCTTACACATTTGTCAAATA

elt-2 promoter elt-2 promoter

| | | | |
120 140 160 180 200

TGCCTCTCGATTGTACCATCTAGTGTCTTGTCGTGTGCATAACTACTGATAACAGATCGAATGTGAAAGACCCAATAAATGCTTGGAAAGTATCAAATATGTTTAGA
ACGGAGAGCTAACATGGTAGATCACAGAACAGCACACGTATTGATGACTATTGTCTAGCTTACACTTTCTGGGTTATTTACGAACCTTTCATAGTTTATACAAATCT

elt-2 promoter

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

AATAGTATTTAGAGACTTATGTGGGACGAAAAAACAGGAGCATTAAGAATACAGTTGCAAACATTCATCAAGTTATAATCTAATAATATAAATCCAAAAATGTTAAT
TTATCATAAATCTCTGAATACACCCTGCTTTTTTGTCCTCGTAATTCTTATGTCAACGTTTGTAAGTAGTTCAATATTAGATTATTATATTTAgGTTTTTACAATTA

elt-2 promoter

| | | | |
340 360 380 400 420

GATAAAAAATGATGATCAAAGTAGGAAATTAGTGGCGAGAAAACAATAAATCATCAGAAAATGACTGATCTTGAGTAGAGTGCTTTTTTTGTAGATTTCTGATTCTA
CTATTTTTTACTACTAGTTTCATCCTTTAATCACCGCTCTTTTGTTATTTAGTAGTCTTTTACTGACTAGAACTCATCTCACGAAAAAAACATCTAAAGACTAAGAT

elt-2 promoter

| | | | |
440 460 480 500 520

AAACTGAAAAAAAAACTAAAAATGCTCGATGAGTCATACTAATTGAAAAATAATCAGATTGAAAACGTTAAAAATGTACTTGCTAACATACTTCCATGGTTATTTTT
TTTGACTTTTTTTTTGATTTTTACGAGCTACTCAGTATGATTAACTTTTTATTAGTCTAACTTTTGCAATTTTTACATGAACGATTGTATGAAGGTACCAATAAAAA

elt-2 promoter

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

GAACACAAATAAAGTTATATACATCTTTACCGGCACCAGAAGAAATCACCGCTAACCAATGTTCAGTTTTTACCTGAATATCCCTGAAAGTACAAAAAAATCAATGT
CTTGTGTTTATTTCAATATATGTAGAAATGGCCGTGGTCTTCTTTAGTGGCGATTGGTTACAAGTCAAAAATGGACTTATAGGGACTTTCATGTTTTTTTAGTTACA

elt-2 promoter

| | | | |
660 680 700 720 740

TCAATCAAGTTTTTGCATGCCTTCGTGTGATGGCTCGCACCAAGTATTCTGACAGTTATAAAATGTTTCCTGTGATCATGAATTTGAAAAAAAAAGAACTGATGGGA
AGTTAGTTCAAAAACGTACGGAAGCACACTACCGAGCGTGGTTCATAAGACTGTCAATATTTTACAAAGGACACTAGTACTTAAACTTTTTTTTTCTTGACTACCCT

elt-2 promoter

| | | | |
760 780 800 820 840



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 857-1712 bp)

AAATGTGATATTCATAAATGAAATGTTTAATAAACAAAAAAGAACCGTCATCACAAATCTACTCTGAAACGTTCACAGTTCCTAATTGACCAATTCAGAATTTTTTG
TTTACACTATAAGTATTTACTTTACAAATTATTTGTTTTTTCTTGGCAGTAGTGTTTAGATGAGACTTTGCAAGTGTCAAGGATTAACTGGTTAAGTCTTAAAAAAC

elt-2 promoter

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

TACTGACTTAATAAATATAAATTTACAGTTTTAAGAAACATAAATTGAATTATATAAATAAAAAAAAAAAAACTAAAATGAAGACGTGATGGAATGTTTCACGTATT
ATGACTGAATTATTTATATTTAAATGTCAAAATTCTTTGTATTTAACTTAATATATTTATTTTTTTTTTTTTGATTTTACTTCTGCACTACCTTACAAAGTGCATAA

elt-2 promoter

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

AAAAAAGCTCTCGGACCGTTTGACATCCAGAAATTATGTGAAAGTGATTTTCTAACCCTTTGACGTCAAAAAAGTTTTTCTTTTTTGAAAGATACGCTGTTTAGAAA
TTTTTTCGAGAGCCTGGCAAACTGTAGGTCTTTAATACACTTTCACTAAAAGATTGGGAAACTGCAGTTTTTTCAAAAAGAAAAAACTTTCTATGCGACAAATCTTT

elt-2 promoter

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

TACTTATACAGCTGATTTTAGAATCTCCAAAAAACCTTCAATTACTTAACAAACTTTCTAAATAAAGAATTTTGATTTTGATTTTCTTTGAACTTCAAACCCCCCGT
ATGAATATGTCGACTAAAATCTTAGAGGTTTTTTGGAAGTTAATGAATTGTTTGAAAGATTTATTTCTTAAAACTAAAACTAAAAGAAACTTGAAGTTTGGGGGGCA

elt-2 promoter

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

TAAAAAACCAAATTAAAAAAAAGATACCAGATTAATTTTAAAGTGAAAAATATAAATTTATTCCCGACTGTTAAAAACGGTTTATAAACGGAGTCACAACACTCATA
ATTTTTTGGTTTAATTTTTTTTCTATGGTCTAATTAAAATTTCACTTTTTATATTTAAATAAGGGCTGACAATTTTTGCCAAATATTTGCCTCAGTGTTGTGAGTAT

elt-2 promoter

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

TACAACTATCGACACCAAATAAATAACTTCGAAAGCTAATTGTGTCATTTCGGATATAGAGAGTAGTGTGAGCAGATGTGTTTTTGCAGAACTAAATTGATGACACT
ATGTTGATAGCTGTGGTTTATTTATTGAAGCTTTCGATTAACACAGTAAAGCCTATATCTCTCATCACACTCGTCTACACAAAAACGTCTTGATTTAACTACTGTGA

elt-2 promoter

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

ATTATGGAATATAATGACCAAATGTTAAATGTGTTAAGGTTTGATATCAAAACCTGTATTTTCTTTTTATACAGAATTGATAATGTTATCTTCAATTGATTTCTACT
TAATACCTTATATTACTGGTTTACAATTTACACAATTCCAAACTATAGTTTTGGACATAAAAGAAAAATATGTCTTAACTATTACAATAGAAGTTAACTAAAGATGA

elt-2 promoter

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

TCTGAGCTACGGCGATACGAGGACGCATTCTCAACGATAATGTTGCCATTTTGTCCTGATAATTTTTTTACTGATTGTTTCAGAACACCCATAGTTTTTCTCTATTA
AGACTCGATGCCGCTATGCTCCTGCGTAAGAGTTGCTATTACAACGGTAAAACAGGACTATTAAAAAAATGACTAACAAAGTCTTGTGGGTATCAAAAAGAGATAAT

elt-2 promoter

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 1713-2568 bp)

AACGTTCATCCTTGACTTCCCCGAGTTTGCTGGCTGAATAGGAAATTTGAAGACAAAAAGGAAAGAATCGGCTCAAACGTCATGCAACTGATAAGGCGACCGTACTT
TTGCAAGTAGGAACTGAAGGGGCTCAAACGACCGACTTATCCTTTAAACTTCTGTTTTTCCTTTCTTAGCCGAGTTTGCAGTACGTTGACTATTCCGCTGGCATGAA

elt-2 promoter

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

CATTTCAAAAGAAGCTCACTTACTGAGCGCAAACATTGAGAAATGAGAGCAAAAGAAGTGGTTTTACAACATGCTAATGTTTTTAGACCTTGTACCCAATAATATTA
GTAAAGTTTTCTTCGAGTGAATGACTCGCGTTTGTAACTCTTTACTCTCGTTTTCTTCACCAAAATGTTGTACGATTACAAAAATCTGGAACATGGGTTATTATAAT

elt-2 promoter

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

CTGTAGTATACAGTTCGGAGAGCATATGGTTGAAATCTTGAAATACCAATTTATCACTAGTTTGATTGTGTTATCGATGTATAAAGATATATTTTATCATTTTTGAT
GACATCATATGTCAAGCCTCTCGTATACCAACTTTAGAACTTTATGGTTAAATAGTGATCAAACTAACACAATAGCTACATATTTCTATATAAAATAGTAAAAACTA

elt-2 promoter
| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

TATTATCTGATATTGTGGGGTGTGAAGTAATATTATGTGCGTGTGTGGCTGATTATCGAAAAAAACTGAAAATTATCAATTTTTCTACAGGTTATCTTTTTTTGTTT
ATAATAGACTATAACACCCCACACTTCATTATAATACACGCACACACCGACTAATAGCTTTTTTTGACTTTTAATAGTTAAAAAGATGTCCAATAGAAAAAAACAAA

elt-2 promoter

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

TATTTTTCATTATTGTATTCTTCATACTCCTTATCCTGCCCGAATCACAAAAGTTCCAGACAACTTGAAGGTCGCATCACGTTTTGTTTATAAGAATGTTGAACTGG
ATAAAAAGTAATAACATAAGAAGTATGAGGAATAGGACGGGCTTAGTGTTTTCAAGGTCTGTTGAACTTCCAGCGTAGTGCAAAACAAATATTCTTACAACTTGACC

elt-2 promoter

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

TCAGCTTTGGAGACAGAACTGTCCTCCAAATGTTGAATATGTTTCCGTAAAACACACTGTGTAACAAAAAGCGTACCCTTTGATCCGGTATTCTTGAAAAAAAACAT
AGTCGAAACCTCTGTCTTGACAGGAGGTTTACAACTTATACAAAGGCATTTTGTGTGACACATTGTTTTTCGCATGGGAAACTAGGCCATAAGAACTTTTTTTTGTA

elt-2 promoter

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

AGAAGGGCGTACTTTTCATATCTCACAAATATGCGTTTTTTATTTTATAATAATATCATTTATTGATAATTATATGTATTTGTATGTTTTCTTGTCTTTAAAATTAT
TCTTCCCGCATGAAAAGTATAGAGTGTTTATACGCAAAAAATAAAATATTATTATAGTAAATAACTATTAATATACATAAACATACAAAAGAACAGAAATTTTAATA

elt-2 promoter
| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

GGTGTGACATCACAGTTTAAAAATTATATGAAAACTAATGAGTGAAAAGTTAAAAATGTATAGTTTGCCGTATTTTCTCCATTAGTATTGTATTCAAAACTTATTTC
CCACACTGTAGTGTCAAATTTTTAATATACTTTTGATTACTCACTTTTCAATTTTTACATATCAAACGGCATAAAAGAGGTAATCATAACATAAGTTTTGAATAAAG

elt-2 promoter

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 2569-3424 bp)

CAATTGGTGAGCACTATAAACTTTGTAGGGTAATTGAGGTTCAATACTAATTTTTGAATATCTAGCTTTTGACAAATTATTCAAGTTTTGACAATGATGCCTTATCA
GTTAACCACTCGTGATATTTGAAACATCCCATTAACTCCAAGTTATGATTAAAAACTTATAGATCGAAAACTGTTTAATAAGTTCAAAACTGTTACTACGGAATAGT

elt-2 promoter

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

AATTAAAAAAAATTACCATAAATTCTTGAAAGCTTTTGATTTTGTTTCACTCTGTGAAGGATAGTAATTTATCAACATTTTAACTAGATACATCTGTTCTGGCAATA
TTAATTTTTTTTAATGGTATTTAAGAACTTTCGAAAACTAAAACAAAGTGAGACACTTCCTATCATTAAATAGTTGTAAAATTGATCTATGTAGACAAGACCGTTAT

elt-2 promoter

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

AATTAAAGCAAGACTATTACTATGTGCAGTATTAATAGCTGCATTGCAACTTGTTTGAAAGTTTCAGTGAAAACGCAAAAACTCAATTTAATTTTCAAGTTTGTTTG
TTAATTTCGTTCTGATAATGATACACGTCATAATTATCGACGTAACGTTGAACAAACTTTCAAAGTCACTTTTGCGTTTTTGAGTTAAATTAAAAGTTCAAACAAAC

elt-2 promoter

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

CAAAATTGGATATATGTATCCATCAAAAGTCTGATCGCCTGTTTTATCTACTTATTGTCTCCTCAGTTGATTTTTTTGTAGTTATTATAAACGCTACTTTGAAACCA
GTTTTAACCTATATACATAGGTAGTTTTCAGACTAGCGGACAAAATAGATGAATAACAGAGGAGTCAACTAAAAAAACATCAATAATATTTGCGATGAAACTTTGGT

elt-2 promoter

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

ATATTTTCTTCCTCATTCCACTTTTTTCAATTACCAACTACCGTACATGCAATGATGGGCGGACCCGAGTCCCATGTTTGGCTGGAAGTGGGTGGTTGTCTGCGTAT
TATAAAAGAAGGAGTAAGGTGAAAAAAGTTAATGGTTGATGGCATGTACGTTACTACCCGCCTGGGCTCAGGGTACAAACCGACCTTCACCCACCAACAGACGCATA

elt-2 promoter

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

ATGAGCGACAGAGGTCGGGGCTGAAACTGATAAGAATAGTCGACACTAACGCCATAATCGCTAGCCAGCCATCATGCACACCGAGCTCGGTGTGCACACCATCTTTC
TACTCGCTGTCTCCAGCCCCGACTTTGACTATTCTTATCAGCTGTGATTGCGGTATTAGCGATCGGTCGGTAGTACGTGTGGCTCGAGCCACACGTGTGGTAGAAAG

elt-2 promoter

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

TTTTCAAACCAATACGCTTTGTGCCTTCATTGACAATTTTCTTTTTGATAAAATCAGCCTATCTATACTTCCCAATCATTTTTAGTCTTATCGTTGAACAGCTATCG
AAAAGTTTGGTTATGCGAAACACGGAAGTAACTGTTAAAAGAAAAACTATTTTAGTCGGATAGATATGAAGGGTTAGTAAAAATCAGAATAGCAACTTGTCGATAGC

elt-2 promoter
| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

AGGTGCCACTGTTTTCACTGATATCTTCTAAGTTACTATGGCATTAACATCTTTGTGTTCTTATTTTATGGGTTATTTTAATTAATTTTTGCAGTTAATTTTTGGAA
TCCACGGTGACAAAAGTGACTATAGAAGATTCAATGATACCGTAATTGTAGAAACACAAGAATAAAATACCCAATAAAATTAATTAAAAACGTCAATTAAAAACCTT

elt-2 promoter

3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 3425-4280 bp)

TGAGCAAGAAAATGTTAATTGTAATATCTTCGTCTGAAAATTGTCTTCAAATAGTTTTAATTTTAAAGGCAGTATTTAAGAAAATACACTTCTCGAAGCATTTTTGA
ACTCGTTCTTTTACAATTAACATTATAGAAGCAGACTTTTAACAGAAGTTTATCAAAATTAAAATTTCCGTCATAAATTCTTTTATGTGAAGAGCTTCGTAAAAACT
3» elt-2 promoter »3

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

ATTTTTGAATTTTTAAACTGCTTGATGTTTTAGGTGCCACTGTTTTCATTGATAAGTTTTGATGTATAAATGCTTGATTTTCTTGGCATTCTAATAAAATAGAAACT
TAAAAACTTAAAAATTTGACGAACTACAAAATCCACGGTGACAAAAGTAACTATTCAAAACTACATATTTACGAACTAAAAGAACCGTAAGATTATTTTATCTTTGA
3» elt-2 promoter »$

| | | | |
3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

AGAAAATAGATTATAGCCCGGGTGCCCTATAGTGAGTCGTATTGGTACCaaaaATGGAGCAGAAGCTCATCTCTGAGGAAGACCTCGGAGGAGAGCAGAAACTCATC
TCTTTTATCTAATATCGGGCCCACGGGATATCACTCAGCATAACCATGGttttTACCTCGTCTTCGAGTAGAGACTCCTTCTGGAGCCTCCTCTCGTCTTTGAGTAG
3» > [ MYC-tag 1 > [ MYC-tag 2 %

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

TCTGAAGAGGACCTCATGAAGGATAATACTGTTCCATTGAAGTTGATTGCTTTGCTTGCAAATGGAGAATTTCATTCTGGAGAACAACTTGGAGAGACGTTGGGAAT
AGACTTCTCCTGGAGTACTTCCTATTATGACAAGGTAACTTCAACTAACGAAACGAACGTTTACCTCTTAAAGTAAGACCTCTTGTTGAACCTCTCTGCAACCCTTA

»> MYC-tag 2

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

GTCGCGTGCTGCAATTAACAAGCATATTCAAACAgtaagtttaaacagttcggtactaactaaccatacatatttaaattttcagTTGAGAGACTGGGGAGTTGACG
CAGCGCACGACGTTAATTGTTCGTATAAGTTTGTcattcaaatttgtcaagccatgattgattggtatgtataaatttaaaagtcAACTCTCTGACCCCTCAACTGC

| | | |
3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

TTTTTACGGTTCCAGGAAAGGGATATTCGCTTCCAGAGCCAATTCAGCTCTTGAATGCAAAGCAAATTTTGGGACAGCTTGATGGTGGTAGTGTTGCAGTACTTCCG
AAAAATGCCAAGGTCCTTTCCCTATAAGCGAAGGTCTCGGTTAAGTCGAGAACTTACGTTTCGTTTAAAACCCTGTCGAACTACCACCATCACAACGTCATGAAGGC

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

GTTATAGATAGTACAAATCAGTACTTGCTTGATCGAATAGGAGAATTGAAATCAGGAGATGCTTGCATCGCTGAGTATCAGCAGGCTGGACGAGGACGAAGAGGACG
CAATATCTATCATGTTTAGTCATGAACGAACTAGCTTATCCTCTTAACTTTAGTCCTCTACGAACGTAGCGACTCATAGTCGTCCGACCTGCTCCTGCTTCTCCTGC

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

TAAGTGGTTCTgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagCGCCTTTCGGAGCCAATCTCTATTTGAGTATGTTCTGGCGTCTTG
ATTCACCAAGAcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcGCGGAAAGCCTCGGTTAGAGATAAACTCATACAAGACCGCAGAAC

4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 4281-5243 bp)

AACAAGGTCCGGCCGCTGCTATCGGACTTTCATTGGTTATTGGAATTGTGATGGCAGAAGTTCTCCGAAAACTTGGTGCAGATAAGGTGAGAGTCAAGTGGCCTAAC
TTGTTCCAGGCCGGCGACGATAGCCTGAAAGTAACCAATAACCTTAACACTACCGTCTTCAAGAGGCTTTTGAACCACGTCTATTCCACTCTCAGTTCACCGGATTG

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

GATCTTTATCTTCAAGATAGAAAATTGGCCGGAATATTGgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagGTTGAGCTTACTGGAAA
CTAGAAATAGAAGTTCTATCTTTTAACCGGCCTTATAACcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcCAACTCGAATGACCTTT

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,440 4,460 4,480

GACGGGAGATGCTGCTCAAATTGTGATTGGAGCTGGTATCAATATGGCAATGAGAAGAGTAGAAGAGTCTGTTGTTAATCAAGGTTGGATCACACTTCAAGAGGCAG
CTGCCCTCTACGACGAGTTTAACACTAACCTCGACCATAGTTATACCGTTACTCTTCTCATCTTCTCAGACAACAATTAGTTCCAACCTAGTGTGAAGTTCTCCGTC

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

GAATCAACCTTGATAGAAATACGTTGGCCGCCATGCTTATCCGAGAATTGCGAGCTGCACTCGAACTCTTCGAACAAGAAGGTCTTgtaagtttaaacatatatata
CTTAGTTGGAACTATCTTTATGCAACCGGCGGTACGAATAGGCTCTTAACGCTCGACGTGAGCTTGAGAAGCTTGTTCTTCCAGAAcattcaaatttgtatatatat

| | | | |
4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

ctaactaaccctgattatttaaattttcagGCCCCTTACCTCAGTAGATGGGAGAAACTTGACAATTTTATCAATCGACCAGTGAAGTTGATAATTGGAGATAAGGA
gattgattgggactaataaatttaaaagtcCGGGGAATGGAGTCATCTACCCTCTTTGAACTGTTAAAATAGTTAGCTGGTCACTTCAACTATTAACCTCTATTCCT

|
4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

AATTTTTGGTATCAGTCGAGGAATTGATAAGCAAGGAGCTCTTCTCCTTGAGCAAGATGGAATCATTAAACCATGGATGGGTGGAGAGATTTCTTTGCGATCTGCTG
TTAAAAACCATAGTCAGCTCCTTAACTATTCGTTCCTCGAGAAGAGGAACTCGTTCTACCTTAGTAATTTGGTACCTACCCACCTCTCTAAAGAAACGCTAGACGAC

4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

AAAAGTAAGAATTCGCTAGCCGGCCATACAAGTAATCCGGATGATCGACGCCaACGTCGTTGAATTTTCAAATTTTAAATACTGAATATTTGTTTTTTTTCCTATTA
TTTTCATTCTTAAGCGATCGGCCGGTATGTTCATTAGGCCTACTAGCTGCGGtTGCAGCAACTTAAAAGTTTAAAATTTATGACTTATAAACAAAAAAAAGGATAAT
I let-858 UTR »3

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

TTTATTTATTCTCTTTGTGTTTTTTTTCTTGCTTTCTAAAAAATTAATTCAATCCAAATCTAAacatttttttttctctttecgtetecccaattegtattecgetec
AAATAAATAAGAGAAACACAAAAAAAAGAACGAAAGATTTTTTAATTAAGTTAGGTTTAGATTtgtaaaaaaaaagagaaaggcagagggttaagcataaggegagg
> let-858 UTR >

MM

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

tctcatctgaacacaatgtgcaagtttatttatcttctegetttcatttcattaggacgtggggggaattggtggaagggggaaacacacaaaaggatgatggaaat
agagtagacttgtgttacacgttcaaataaatagaagagcgaaagtaaagtaatcctgecaccccecttaaccacctteccectttgtgtgttttectactaccttta

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 5244-6313 bp)

gaaataaggacacacaatatgcaacaacattcaattcagaaatatggaggaaggtttaaaagaaaacataaaaatatatagaggaggaaggaaaactagtaaaaaat
ctttattcctgtgtgttatacgttgttgtaagttaagtctttatacctecttccaaattttecttttgtatttttatatatctectecttecttttgatcatttttta

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

aagcaaagaaattaggcgaacgatgAGAATTGTCCTCGCTTGGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAG
ttcgtttctttaatccgettgetacTCTTAACAGGAGCGAACCCGGGAAAGCAGAGCGCGCAAAGCCACTACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTC

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

ACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGA
TGCCAGTGTCGAACAGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCGCGCAGTCGCCCACAACCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCT

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

GCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGGCCTTAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTT
CGTCTAACATGACTCTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCATTCCTCTTTTATGGCGTAGTCCGCCGGAATTCCCGGAGCACTATGCGGATAAA

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

TTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAA
AATATCCAATTACAGTACTATTATTACCAAAGAATCTGCAGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGCGCCTTGGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTT

| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

TATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTG
ATACATAGGCGAGTACTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACTCATAAGTTGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAAC

| | | | | |
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

CGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAAC
GCCGTAAAACGGAAGGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTCAACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGACCTAGAGTTG

| | | | |
5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

AGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCA
TCGCCATTCTAGGAACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGACGATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGCGGCCCGT
AmpR

| | | | |
6,000 6,020 6,040 6,060 6,080

AGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCA
TCTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTTTCGTAGAATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGT
AmpR

| | | | | |
6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200

GTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTA
CACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCTGGCTTCCTCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACAT
AmpR

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 6314-7169 bp)

ACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAAC
TGAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCTGCTCGCACTGTGGTGCTACGGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTG
AmpR

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

TGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTA
ACCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTCCTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAAT
AmpR

| | | | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

TTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGT
AACGACTATTTAGACCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGGTCTACCATTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCA
AmpR

6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

CAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGA
GTCCGTTGATACCTACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCATTGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACT
AmpR

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

TTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACC
AAATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAAAACTATTAGAGTACTGGTTTTAGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGG
ColEl origin

| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

CCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGAT
GGCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGTTTTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACAAACGGCCTA
ColEl origin

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940

CAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTC
GTTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGAAGATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAG
ColEl origin

| | | | | |
6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060

TGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGG
ACATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCGCTATTCAGCACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCC
ColEl origin

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160



pMB71 (Pelt-2::BirA) (7993 bp) (from 7170-7993 bp)

ATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGC
TATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTCGAACCTCGCTTGCTGGATGTGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCG
ColEl origin

| | | | |
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

GCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTA
CGGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCGTGCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAAT
ColEl origin

| | | | | |
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

TAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGT
ATCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGCCTCGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCA
ColEl origin

7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

TCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGC
AGGACCGGAAAACGACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTAAGACACCTATTGGCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCG

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

AGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCA
TCGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGGAGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCGACCGT

| | | | | |
7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

CGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTA
GCTGTCCAAAGGGCTGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAATTACACTCAATCGAGTGAGTAATCCGTGGGGTCCGAAATGTGAAATACGAAGGCCGAGCAT

| | | | |
7,720 7,740 7,760 7,780 7,800

TGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCTgtaagtttaaacatgatcttactaactaactattctc
ACAACACACCTTAACACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCGATACTGGTACTAATGCGGTTCGAcattcaaatttgtactagaatgattgattgataagag
LacO M13-rev

| | | | |
7,820 7,840 7,860 7,880 7,900

atttaaattttcagAGCTTAAAAATGGCTGAAATCACTCACAACGATGGATACGCTAACAACTTGGAAATGAAAT
taaatttaaaagtcTCGAATTTTTACCGACTTTAGTGAGTGTTGCTACCTATGCGATTGTTGAACCTTTACTTTA

| | | | | | | |
7,920 7,930 7,940 7,950 7,960 7,970 7,980 7,990



pMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi) (5052 bp)

TCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGC
AGCGCGCAAAGCCACTACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTCTGCCAGTGTCGAACAGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCG

| | | | |
20 40 60 80 100

GCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGT
CGCAGTCGCCCACAACCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCTCGTCTAACATGACTCTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCA

| | | | |
120 140 160 180 200

AAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAAGGGG
TTCCTCTTTTATGGCGTAGTCCGCGGTAAGCGGTAAGTCCGACGCGTTGACAACCCTTCCCGCTAGCCACGCCCGGAGAAGCGATAATGCGGTCGACCGCTTTCCCC
LacZ alpha |

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

GATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGAATTCGAGCTCGGTACCCGGGGATCCTCTAGA
CTACACGACGTTCCGCTAATTCAACCCATTGCGGTCCCAAAAGGGTCAGTGCTGCAACATTTTGCTGCCGGTCACTTAAGCTCGAGCCATGGGCCCCTAGGAGATCT
M13-fwd

| | | | |
340 360 380 400 420

TCCGGAggaggaggatctggaggaggaggatctggaggaggaggaATGAGTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGA
AGGCCTcctcctcctagacctectectectagacctectecctcctTACTCATTTCCTCTTCTTGAAAAGTGACCTCAACAGGGTTAAGAACAACTTAATCTACCACT
GFP

| | | | |
440 460 480 500 520

TGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCAACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCAT
ACAATTACCCGTGTTTAAAAGACAGTCACCTCTCCCACTTCCACTACGTTGTATGCCTTTTGAATGGGAATTTAAATAAACGTGATGACCTTTTGATGGACAAGGTA
GFP

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

GGgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagccaacacttgtcactactttetgttatggtgttcaatgettctegagataccca
CCcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcggttgtgaacagtgatgaaagacaataccacaagttacgaagagetctatgggt
GFP

| | | | |
660 680 700 720 740

gatcatatgaaacggcatgactttttcaagagtgccatgeccgaaggttatgtacaggaaagaactatatttttcaaagatgacgggaactacaagacacgtaagtt
ctagtatactttgccgtactgaaaaagttctcacggtacgggcttccaatacatgtectttettgatataaaaagtttctactgeecttgatgttctgtgeattcaa
GFP

| | | | |
760 780 800 820 840

taaacagttcggtacgaagttcctatactttctagagaataggaacttccctgttgacaattaatcatcggecatagtatatcggecatagtataatacgacaaggtga
atttgtcaagccatgcttcaaggatatgaaagatctcttatccttgaagggacaactgttaattagtagecgtatcatatagecgtatcatattatgetgttecact

FRT site . ek e

| | | | | |
860 880 900 920 940 960



pMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi) (5052 bp) (from 964-1819 bp)

ggaactaaacccaggaggcagatcatgagtctgaaagaaaaaacacaatctctgtttgecaacgecatttggetaccctgecactcacaccattcaggegectggeeg
ccttgatttgggtcectecgtctagtactcagactttettttttgtgttagagacaaacggttgegtaaaccgatgggacggtgagtgtggtaagtecgeggaccgge

(Yo}
00 —
[

1,000 1,020 1,040 1,060

cgtgaatttgattggtgaacacaccgactacaacgacggtttcgttctgecctgegegattgattatcaaaccgtgatcagttgtgecaccacgegatgaccgtaaag
gcacttaaactaaccacttgtgtggetgatgttgetgeccaaagcaagacgggacgegectaactaatagtttggecactagtcaacacgtggtgegetactggeatttce

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

ttcgegtgatggcagecgattatgaaaatcagetegacgagttttecctegatgegeccattgtegecacatgaaaactatcaatgggetaactacgttegtggegtg
aagcgcactaccgtcggctaatacttttagtcgagetgetcaaaagggagetacgegggtaacagegtgtacttttgatagttacccgattgatgecaageaccgeac

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

gtgaaacatctgcaactgcgtaacaacagetteggeggegtggacatggtgatcageggcaatgtgecgeagggtgeegggttaagttettecgettcactggaagt
cactttgtagacgttgacgcattgttgtcgaagecgecgecacctgtaccactagtegecgttacacggegteccacggeccaattcaagaaggegaagtgaccttcea

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

cgeggteggaaccgtattgeageagetttatcatctgecgetggacggegcacaaategegettaacggtcaggaagecagaaaaccagtttgtaggetgtaactgeg
gcgecagecttggeataacgtegtegaaatagtagacggegacctgecgegtgtttagegegaattgecagtecttegtettttggtcaaacatecgacattgacge

1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

ggatcatggatcagctaatttccgegetcggcaagaaagatcatgecttgetgategattgecgetcactggggaccaaagecagtttcecatgeccaaaggtgtgget
cctagtacctagtcgattaaaggcgegageegttctttctagtacggaacgactagectaacggegagtgaccectggtttegtcaaaggtacgggtttccacaccga

1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

gtcgtcatcatcaacagtaacttcaaacgtaccetggttggeagegaatacaacacccgtegtgaacagtgegaaaceggtgegegtttcttecageagecageect
cagcagtagtagttgtcattgaagtttgcatgggaccaaccgtegettatgttgtgggeagecacttgtcacgetttggecacgegcaaagaaggtegteggteggga

1,620 1,640 1,660 1,680 1,700

gcgtgatgtcaccattgaagagttcaacgetgttgegeatgaactggacccgategtggcaaaacgegtgegtcatatactgactgaaaacgeccgeaccgttgaag
cgcactacagtggtaacttctcaagttgecgacaacgegtacttgacctgggetageaccgttttgegecacgecagtatatgactgacttttgegggegtggeaacttce

1,720 1,740 1,760 1,780 1,800



pMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi) (5052 bp) (from 1820-2675 bp)

ctgccagegegetggagcaaggegacctgaaacgtatgggegagttgatggeggagtcetcatgectetatgegegatgatttegaaatcacegtgecgeaaattgac
gacggtcgegegacctegttecgetggactttgeatacccgetcaactaccgectcagagtacggagatacgegetactaaagetttagtggecacggegtttaactg

1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

actctggtagaaatcgtcaaagetgtgattggegacaaaggtggegtacgeatgaccggeggeggatttggeggetgtategtegegetgateceggaagagetggt
tgagaccatctttagcagtttcgacactaaccgetgtttccaccgeatgegtactggecgeegectaaaccgecgacatagecagegegactagggecttetegaccea

| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

gcetgecgtacageaagetgtegetgaacaatatgaagcaaaaacaggtattaaagagactttttacgtttgtaaaccatcacaaggagcaggacagtgetgaggat
cggacggcatgtcgttcgacagegacttgttatacttegtttttgtccataatttectctgaaaaatgcaaacatttggtagtgttectegtectgtcacgactecta

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

ccactagttctagagcggecgegaagttcctatactttctagagaataggaacttctaactaaccatacatatttaaattttcaggtgetgaagtcaagtttgaagg
ggtgatcaagatctcgecggegettcaaggatatgaaagatctcttatccttgaagattgattggtatgtataaatttaaaagtccacgacttcagttcaaacttec

> galk > FRT site GFP

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

tgatacccttgttaatagaatcgagttaaaaggtattgattttaaagaagatggaaacattcttggacacaaattggaatacaactataactcacacaatgtataca
actatgggaacaattatcttagctcaattttccataactaaaatttcttctacctttgtaagaacctgtgtttaaccttatgttgatattgagtgtgttacatatgt
GFP

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

tcatggcagacaaacaaaagaatggaatcaaagttgtaagtttaaacatgattttactaactaactaatctgatttaaattttcagaacttcaaaattagacacaac
agtaccgtctgtttgttttcttaccttagtttcaacattcaaatttgtactaaaatgattgattgattagactaaatttaaaagtcttgaagttttaatctgtgttyg
GFP GFP

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

attgaagatggaagcgttcaactagcagaccattatcaacaaaatactcCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACACAATCTGC
taacttctaccttcgcaagttgatcgtctggtaatagttgttttatgagGTTAACCGCTACCGGGACAGGAAAATGGTCTGTTGGTAATGGACAGGTGTGTTAGACG
‘ GFP , GFP '

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560

CCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACAGCTGCTGGGAT TACACATGGCATGGATGAACTATACAAAtCtggaggag
GGAAAGCTTTCTAGGGTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAGGAAGAACTCAAACATTGTCGACGACCCTAATGTGTACCGTACCTACTTGATATGTTTagacctecte
: GFP

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660



pMB72 (C-term GFP-2xXTEV-Avi) (5052 bp) (from 2676-3638 bp)

gatctGAAAATCTTTATTTCCAAGGAtccGAgGAACCTTTACTTCCAAGGAtctggaggaggatctGGACTTAATGATATTTTCGAAGCTCAgAAgATTGAATGGCAT
ctagaCTTTTAGAAATAAAGGTTCCTaggCTcTTgGAAATEAAGGTTCCTagacctcctcctagaCCTGAATTACTATAAAAGCTTCGAGTCTTCTAACTTACCGTA

| 2 TEV sites / L Aitag »%

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

GAAtaaAGATCTGTCGACCTGCAGGCATGCAAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAG
CTTattTCTAGACAGCTGGACGTCCGTACGTTCGAACCGCATTAGTACCAGTATCGACAAAGGACACACTTTAACAATAGGCGAGTGTTAAGGTGTGTTGTATGCTC
3> M13-rev 4 LacO |

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

CCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAG
GGCCTTCGTATTTCACATTTCGGACCCCACGGATTACTCACTCGATTGAGTGTAATTAACGCAACGCGAGTGACGGGCGAAAGGTCAGCCCTTTGGACAGCACGGTC

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

CTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCG
GACGTAATTACTTAGCCGGTTGCGCGCCCCTCTCCGCCAAACGCATAACCCGCGAGAAGGCGAAGGAGCGAGTGACTGAGCGACGCGAGCCAGCAAGCCGACGCCGC

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

AGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTA
TCGCCATAGTCGAGTGAGTTTCCGCCATTATGCCAATAGGTGTCTTAGTCCCCTATTGCGTCCTTTCTTGTACACTCGTTTTCCGGTCGTTTTCCGGTCCTTGGCAT

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

AAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGA
TTTTCCGGCGCAACGACCGCAAAAAGGTATCCGAGGCGGGGGGACTGCTCGTAGTGTTTTTAGCTGCGAGTTCAGTCTCCACCGCTTTGGGCTGTCCTGATATTTCT
ColE1 origin ¢

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

TACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTC
ATGGTCCGCAAAGGGGGACCTTCGAGGGAGCACGCGAGAGGACAAGGCTGGGACGGCGAATGGCCTATGGACAGGCGGAAAGAGGGAAGCCCTTCGCACCGCGAAAG
> ColE1 origin $

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

TCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTA
AGTATCGAGTGCGACATCCATAGAGTCAAGCCACATCCAGCAAGCGAGGTTCGACCCGACACACGTGCTTGGGGGGCAAGTCGGGCTGGCGACGCGGAATAGGCCAT
: ColE1 origin $

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

ACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTC
TGATAGCAGAACTCAGGTTGGGCCATTCTGTGCTGAATAGCGGTGACCGTCGTCGGTGACCATTGTCCTAATCGTCTCGCTCCATACATCCGCCACGATGTCTCAAG
’ ColEl origin ‘

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



pMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi) (5052 bp) (from 3639-4494 bp)

TTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGG
AACTTCACCACCGGATTGATGCCGATGTGATCTTCTTGTCATAAACCATAGACGCGAGACGACTTCGGTCAATGGAAGCCTTTTTCTCAACCATCGAGAACTAGGCC
> ColE1 origin ¢

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

CAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTG
GTTTGTTTGGTGGCGACCATCGCCACCAAAAAAACAAACGTTCGTCGTCTAATGCGCGTCTTTTTTTCCTAGAGTTCTTCTAGGAAACTAGAAAAGATGCCCCAGAC
> ColE1 origin 4

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

ACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATC
TGCGAGTCACCTTGCTTTTGAGTGCAATTCCCTAAAACCAGTACTCTAATAGTTTTTCCTAGAAGTGGATCTAGGAAAATTTAATTTTTACTTCAAAATTTAGTTAG
’ ColEl origin

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

TAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCC
ATTTCATATATACTCATTTGAACCAGACTGTCAATGGTTACGAATTAGTCACTCCGTGGATAGAGTCGCTAGACAGATAAAGCAAGTAGGTATCAACGGACTGAGGG
AmpR

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

CGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACC
GCAGCACATCTATTGATGCTATGCCCTCCCGAATGGTAGACCGGGGTCACGACGTTACTATGGCGCTCTGGGTGCGAGTGGCCGAGGTCTAAATAGTCGTTATTTGG
AmpR

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

AGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAAT
TCGGTCGGCCTTCCCGGCTCGCGTCTTCACCAGGACGTTGAAATAGGCGGAGGTAGGTCAGATAATTAACAACGGCCCTTCGATCTCATTCATCAAGCGGTCAATTA
AmpR

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

AGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATG
TCAAACGCGTTGCAACAACGGTAACGATGTCCGTAGCACCACAGTGCGAGCAGCAAACCATACCGAAGTAAGTCGAGGCCAAGGGTTGCTAGTTCCGCTCAATGTAC
AmpR

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

ATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATA
TAGGGGGTACAACACGTTTTTTCGCCAATCGAGGAAGCCAGGAGGCTAGCAACAGTCTTCATTCAACCGGCGTCACAATAGTGAGTACCAATACCGTCGTGACGTAT
AmpR

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480



pMB72 (C-term GFP-2xTEV-Avi) (5052 bp) (from 4495-5052 bp)

ATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCG
TAAGAGAATGACAGTACGGTAGGCATTCTACGAAAAGACACTGACCACTCATGAGTTGGTTCAGTAAGACTCTTATCACATACGCCGCTGGCTCAACGAGAACGGGC
AmpR

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

GCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAG
CGCAGTTATGCCCTATTATGGCGCGGTGTATCGTCTTGAAATTTTCACGAGTAGTAACCTTTTGCAAGAAGCCCCGCTTTTGAGAGTTCCTAGAATGGCGACAACTC
AmpR

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

ATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAA
TAGGTCAAGCTACATTGGGTGAGCACGTGGGTTGACTAGAAGTCGTAGAAAATGAAAGTGGTCGCAAAGACCCACTCGTTTTTGTCCTTCCGTTTTACGGCGTTTTT

| | | | |
4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

AGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAA
TCCCTTATTCCCGCTGTGCCTTTACAACTTATGAGTATGAGAAGGAAAAAGTTATAATAACTTCGTAAATAGTCCCAATAACAGAGTACTCGCCTATGTATAAACTT

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

TGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAG
ACATAAATCTTTTTATTTGTTTATCCCCAAGGCGCGTGTAAAGGGGCTTTTCACGGTGGACTGCAGATTCTTTGGTAATAATAGTACTGTAATTGGATATTTTTATC

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

GCGTATCACGAGGCCCTTTCGTC
CGCATAGTGCTCCGGGAAAGCAG

| | |
5,030 5,040 5,050



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp)

AAGCTTGGGCTGCAGCAGGTCGACTCCACGTAATTtcacaacatccgggaaaagaagtgaaaaaaggactcgagcaactgtacaagaaaattgagaagaacctggtt
TTCGAACCCGACGTCGTCCAGCTGAGGTgCATTAAagtgttgtaggececcttttettcacttttttectgagetegttgacatgttettttaactecttettggaccaa
pwrt-2

| | | | |
20 40 60 80 100

gccaattcatcacttttgcaagttgtatggagagatatgcaagagcaatttgtcaagcaaattgeggaatacaacaaactgattctcacttgttacccaggetcgaa
cggttaagtagtgaaaacgttcaacatacctctctatacgttctcgttaaacagttcgtttaacgecttatgttgtttgactaagagtgaacaatgggteccgagett
pwrt-2

| | | | |
120 140 160 180 200

gattgagctcgaagtttccactgacactgtacttcagttcttctcagaaattgctcaacaacactaatattacgacgaataattttattgaattttgttgttttaat
ctaactcgagcttcaaaggtgactgtgacatgaagtcaagaagagtctttaacgagttgttgtgattataatgetgecttattaaaataacttaaaacaacaaaatta
pwrt-2

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

tcatttaaaatttagttttaatttatcagaactctaatacttactgaaccatgctttgtaatatatttatttatctattctgtaataggtgaacttcgttacattac
agtaaattttaaatcaaaattaaatagtcttgagattatgaatgacttggtacgaaacattatataaataaatagataagacattatccacttgaagcaatgtaatg
pwrt-2

| | | | |
340 360 380 400 420

tgatgtctgtaatataaatttacgggtgttccccattcgaaaatagtagtaatgettgettttttgaaaaataaatgtcttgettggtgacttttatttcacgtatt
actacagacattatatttaaatgcccacaaggggtaagcttttatcatcattacgaacgaaaaaactttttatttacagaacgaaccactgaaaataaagtgcataa
pwrt-2

| | | | |
440 460 480 500 520

ttcaaatgctcacaaaaatttcacggaactgacttcttggttacacatttgtagaaattttgactgaatgtttgcattgaactggtcaacttaagaatctgacatge
aagtttacgagtgtttttaaagtgecttgactgaagaaccaatgtgtaaacatctttaaaactgacttacaaacgtaacttgaccagttgaattcttagactgtacg
pwrt-2

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

aaatggtgtgttttctgaagaacacactttggcaacttttaataaaaaaggggtgtaacacgatttaaatctaataaaaacaacttctataatgttattccgtttat
tttaccacacaaaagacttcttgtgtgaaaccgttgaaaattattttttccccacattgtgectaaatttagattatttttgttgaagatattacaataaggecaaata
pwrt-2

| | | | |
660 680 700 720 740

atctcactttatgttttacattttactcttatatacattttttgactcatttatacagggtggtccataattatggaccaccctgtacttatatcttatttaaaact
tagagtgaaatacaaaatgtaaaatgagaatatatgtaaaaaactgagtaaatatgtcccaccaggtattaatacctggtgggacatgaatatagaataaattttga
pwrt-2

| | | | |
760 780 800 820 840



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp) (from 857-1712 bp)

atttcatgtaagaattgttttaacagcgcattttttttcatcactcgatttaaaggtaaaattgataggecgcaatctattttggaaaacttcagaacaaaatttaa
taaagtacattcttaacaaaattgtcgcgtaaaaaaaagtagtgagctaaatttccattttaactatccggegttagataaaaccttttgaagtcttgttttaaatt
pwrt-2

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

cattttaagaggtaactgtgaaggtttataagagaattataaaccgatctaaccactaaacatggtaacgtagaaaaagtaaaattaggggaggggggatgtttatt
gtaaaattctccattgacacttccaaatattctcttaatatttggctagattggtgatttgtaccattgecatctttttcattttaatcceccteccecectacaaataa
pwrt-2

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

tattcttggttttcaattcttatcagactctgtaaagtaaaatgaacataacttgttcgaatagtgtaggaatttcaaacaagctacaaatctagectccacatacge
ataagaaccaaaagttaagaatagtctgagacatttcattttacttgtattgaacaagcttatcacatccttaaagtttgttcgatgtttagatcgaggtgtatgeg
pwrt-2

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

gtggaatagccggtcataaatcgtcttccgttaaccgcatggetagatccacaccgattccatttttcttgaataaaacaatagettgatgaaaattgggtagecac
caccttatcggccagtatttagcagaaggcaattggegtaccgatctaggtgtggectaaggtaaaaagaacttattttgttatcgaactacttttaacccateggtg
pwrt-2

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

cgaaaaaactgattcgcgatccggattattggtgacaaacatacggcaagtgaaagtgttgecactgatagaaaccgatacgagaatatgecttttgggecccceccc
gcttttttgactaagegectaggectaataaccactgtttgtatgecgttcactttcacaacgtgactatctttggetatgetcttatacggaaaacceggggggeee
pwrt-2

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

ccccccccctacggettcactceceggtgttgtagatctgactttcacttgecttatctegaggaatctggagaggagaaggagggacaaccgatccgegegegegta
gggggggggatgecgaagtgagggecacaacatctagactgaaagtgaacggaatagagetecttagacctetectettecteectgttggetaggegegegegeat
pwrt-2

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

acaatacgggagatatagaggaaaagcagcaaaaagacattttgatgaccttattttcttgtegttgtcgagacggecattgtecccttccacgeccagettttcatt
tgttatgccctctatatctecttttegtegtttttctgtaaaactactggaataaaagaacagcaacagetctgecggtaacagggaaggtgegggtcgaaaagtaa
pwrt-2

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

gtagttcaaatcgcttctcattgacaatCAACCTGCCAATTGTTTCTCGGEggatcCCCGGGTGCCCTATAGTGAGTCGTATTGGTACCaaaaATGGAGCAGAAGCTC
catcaagtttagcgaagagtaactgttaGTTGGACGGTTAACAAAGAGCCcctagGGGCCCACGGGATATCACTCAGCATAACCATGGttttTACCTCGTCTTCGAG
pwrt-2 ' 4

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp) (from 1713-2568 bp)

ATCTCTGAGGAAGACCTCGGAGGAGAGCAGAAACTCATCTCTGAAGAGGACCTCATGAAGGATAATACTGTTCCATTGAAGTTGATTGCTTTGCTTGCAAATGGAGA
TAGAGACTCCTTCTGGAGCCTCCTCTCGTCTTTGAGTAGAGACTTCTCCTGGAGTACTTCCTATTATGACAAGGTAACTTCAACTAACGAAACGAACGTTTACCTCT
<» MYC-tag 1 > [ MYC-tag 2

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

ATTTCATTCTGGAGAACAACTTGGAGAGACGTTGGGAATGTCGCGTGCTGCAATTAACAAGCATATTCAAACAgtaagtttaaacagttcggtactaactaaccata
TAAAGTAAGACCTCTTGTTGAACCTCTCTGCAACCCTTACAGCGCACGACGTTAATTGTTCGTATAAGTTTGTcattcaaatttgtcaageccatgattgattggtat
I I I

1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

catatttaaattttcagTTGAGAGACTGGGGAGTTGACGTTTTTACGGTTCCAGGAAAGGGATATTCGCTTCCAGAGCCAATTCAGCTCTTGAATGCAAAGCAAATT
gtataaatttaaaagtcAACTCTCTGACCCCTCAACTGCAAAAATGCCAAGGTCCTTTCCCTATAAGCGAAGGTCTCGGTTAAGTCGAGAACTTACGTTTCGTTTAA

| | | | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

TTGGGACAGCTTGATGGTGGTAGTGTTGCAGTACTTCCGGTTATAGATAGTACAAATCAGTACTTGCTTGATCGAATAGGAGAATTGAAATCAGGAGATGCTTGCAT
AACCCTGTCGAACTACCACCATCACAACGTCATGAAGGCCAATATCTATCATGTTTAGTCATGAACGAACTAGCTTATCCTCTTAACTTTAGTCCTCTACGAACGTA

| | | | | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

CGCTGAGTATCAGCAGGCTGGACGAGGACGAAGAGGACGTAAGTGGTTCTgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagCGCCTT
GCGACTCATAGTCGTCCGACCTGCTCCTGCTTCTCCTGCATTCACCAAGAcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcGCGGAA

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

TCGGAGCCAATCTCTATTTGAGTATGTTCTGGCGTCTTGAACAAGGTCCGGCCGCTGCTATCGGACTTTCATTGGTTATTGGAATTGTGATGGCAGAAGTTCTCCGA
AGCCTCGGTTAGAGATAAACTCATACAAGACCGCAGAACTTGTTCCAGGCCGGCGACGATAGCCTGAAAGTAACCAATAACCTTAACACTACCGTCTTCAAGAGGCT

2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

AAACTTGGTGCAGATAAGGTGAGAGTCAAGTGGCCTAACGATCTTTATCTTCAAGATAGAAAATTGGCCGGAATATTGgtaagtttaaacatatatatactaactaa
TTTGAACCACGTCTATTCCACTCTCAGTTCACCGGATTGCTAGAAATAGAAGTTCTATCTTTTAACCGGCCTTATAACcattcaaatttgtatatatatgattgatt

| |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

ccctgattatttaaattttcagGTTGAGCTTACTGGAAAGACGGGAGATGCTGCTCAAATTGTGATTGGAGCTGGTATCAATATGGCAATGAGAAGAGTAGAAGAGT
gggactaataaatttaaaagtcCAACTCGAATGACCTTTCTGCCCTCTACGACGAGTTTAACACTAACCTCGACCATAGTTATACCGTTACTCTTCTCATCTTCTCA

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp) (from 2569-3531 bp)

CTGTTGTTAATCAAGGTTGGATCACACTTCAAGAGGCAGGAATCAACCTTGATAGAAATACGTTGGCCGCCATGCTTATCCGAGAATTGCGAGCTGCACTCGAACTC
GACAACAATTAGTTCCAACCTAGTGTGAAGTTCTCCGTCCTTAGTTGGAACTATCTTTATGCAACCGGCGGTACGAATAGGCTCTTAACGCTCGACGTGAGCTTGAG

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

TTCGAACAAGAAGGTCTTgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagGCCCCTTACCTCAGTAGATGGGAGAAACTTGACAATTT
AAGCTTGTTCTTCCAGAAcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcCGGGGAATGGAGTCATCTACCCTCTTTGAACTGTTAAA

| | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

TATCAATCGACCAGTGAAGTTGATAATTGGAGATAAGGAAATTTTTGGTATCAGTCGAGGAATTGATAAGCAAGGAGCTCTTCTCCTTGAGCAAGATGGAATCATTA
ATAGTTAGCTGGTCACTTCAACTATTAACCTCTATTCCTTTAAAAACCATAGTCAGCTCCTTAACTATTCGTTCCTCGAGAAGAGGAACTCGTTCTACCTTAGTAAT

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

AACCATGGATGGGTGGAGAGATTTCTTTGCGATCTGCTGAAAAGTAAGAATTCGCTAGCCGGCCATACAAGTAATCCGGATGATCGACGCCaACGTCGTTGAATTTT
TTGGTACCTACCCACCTCTCTAAAGAAACGCTAGACGACTTTTCATTCTTAAGCGATCGGCCGGTATGTTCATTAGGCCTACTAGCTGCGGtTGCAGCAACTTAAAA

2

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

CAAATTTTAAATACTGAATATTTGTTTTTTTTCCTATTATTTATTTATTCTCTTTGTGTTTTTTTTCTTGCTTTCTAAAAAATTAATTCAATCCAAATCTAAacatt
GTTTAAAATTTATGACTTATAAACAAAAAAAAGGATAATAAATAAATAAGAGAAACACAAAAAAAAGAACGAAAGATTTTTTAATTAAGTTAGGTTTAGATTtgtaa
3» let-858 UTR

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

tttttttctctttcegteteccaattegtattecgetectectecatetgaacacaatgtgecaagtttatttatettetegetttecatttcattaggacgtggggggaa
aaaaaaagagaaaggcagagggttaagcataaggcgaggagagtagacttgtgttacacgttcaaataaatagaagagcgaaagtaaagtaatcctgeacccecctt

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

ttggtggaagggggaaacacacaaaaggatgatggaaatgaaataaggacacacaatatgcaacaacattcaattcagaaatatggaggaaggtttaaaagaaaaca
aaccaccttcceccctttgtgtgttttcctactacctttactttattectgtgtgttatacgttgttgtaagttaagtectttatacctectteccaaattttettttgt

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

taaaaatatatagaggaggaaggaaaactagtaaaaaataagcaaagaaattaggcgaacgatgAGAATTGTCCTCGCTTGGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGT
atttttatatatctcctccttccttttgatcattttttattcgtttctttaatccgettgctacTCTTAACAGGAGCGAACCCGGGAAAGCAGAGCGCGCAAAGCCA

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

GATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGT
CTACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTCTGCCAGTGTCGAACAGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCGCGCAGTCGCCCACA

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp) (from 3532-4494 bp)

TGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACC
ACCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCTCGTCTAACATGACTCTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCATTCCTCTTTTATGG

| | | | |
3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

GCATCAGGCGGCCTTAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCG
CGTAGTCCGCCGGAATTCCCGGAGCACTATGCGGATAAAAATATCCAATTACAGTACTATTATTACCAAAGAATCTGCAGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGC

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

CGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGA
GCCTTGGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTTATACATAGGCGAGTACTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACT

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

GTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAG
CATAAGTTGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAACGCCGTAAAACGGAAGGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTC

| | | | |
3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

TTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCT
AACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGACCTAGAGTTGTCGCCATTCTAGGAACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGA
AmpR

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

GCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAA
CGATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGCGGCCCGTTCTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTT
AmpR

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

AGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAG
TCGTAGAATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGTCACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCTGGCTTC
AmpR

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

GAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGAT
CTCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACATTGAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCTGCTCGCACTGTGGTGCTA
AmpR

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

GCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAG
CGGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGACCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTC
AmpR

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp) (from 4495-5350 bp)

GACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGT
CTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATAACGACTATTTAGACCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGGTCTACCA
AmpR

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

AAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTA
TTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCAGTCCGTTGATACCTACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCAT
AmpR

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

ACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAA
TGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTAAATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAAAACTATTAGAGTACTGGTTTT

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

TCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACA
AGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGGGGCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGT
ColEl origin

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

AAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCT
TTTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACAAACGGCCTAGTTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGA
ColEl origin

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

TCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGT
AGATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGACATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCGCTATTCA
ColEl origin

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

CGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTAC
GCACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCTATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTCGAACCTCGCTTGCTGGATG
ColEl origin

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

ACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCG
TGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGCGGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGC
ColEl origin

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340



pMB73 (Pwrt-2::BirA) (5999 bp) (from 5351-5999 bp)

CACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGA
GTGCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAATATCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGCCT
ColEl origin

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

GCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAAC
CGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAAGGACCGGAAAACGACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTAAGACACCTATTG
ColEl origin

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

CGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCC
GCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGTCGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGG

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

TCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATT
AGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCGACCGTGCTGTCCAAAGGGCTGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAATTACACTCAATCGAGTGAGTAA

| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

AGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAG
TCCGTGGGGTCCGAAATGTGAAATACGAAGGCCGAGCATACAACACACCTTAACACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCGATACTGGTACTAATGCGGTTC
LacO M13-rev

| | | | | |
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

CTgtaagtttaaacatgatcttactaactaactattctcatttaaattttcagAGCTTAAAAATGGCTGAAATCACTCACAACGATGGATACGCTAACAACTTGGAA
GAcattcaaatttgtactagaatgattgattgataagagtaaatttaaaagtcTCGAATTTTTACCGACTTTAGTGAGTGTTGCTACCTATGCGATTGTTGAACCTT

| | | | |
5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

ATGAAAT
TACTTTA

|
5,999



pMB76 (7778 bp)

AAGCTTGGGCTGCAGTAATTTCGAAATGTATGAACTCCAATTCTTGATAACCAATTCCTGACTCTGTAACTATTATTATTATAATCCTATTACCCACCTTTTTTCCC
TTCGAACCCGACGTCATTAAAGCTTTACATACTTGAGGTTAAGAACTATTGGTTAAGGACTGAGACATTGATAATAATAATATTAGGATAATGGGTGGAAAAAAGGG

elt-2 promoter

| | | | |
20 40 60 80 100

ATTCTGCTCTTAGTTCTCCCCCAACCCGTACATTTTCTCAACTAATgAAGACAATGAGAAAGTGAGAGAGAATAAGACGAACTGAAAAGAATGTGTAAACAGTTTAT
TAAGACGAGAATCAAGAGGGGGTTGGGCATGTAAAAGAGTTGATTACTTCTGTTACTCTTTCACTCTCTCTTATTCTGCTTGACTTTTCTTACACATTTGTCAAATA

elt-2 promoter elt-2 promoter

| | | | |
120 140 160 180 200

TGCCTCTCGATTGTACCATCTAGTGTCTTGTCGTGTGCATAACTACTGATAACAGATCGAATGTGAAAGACCCAATAAATGCTTGGAAAGTATCAAATATGTTTAGA
ACGGAGAGCTAACATGGTAGATCACAGAACAGCACACGTATTGATGACTATTGTCTAGCTTACACTTTCTGGGTTATTTACGAACCTTTCATAGTTTATACAAATCT

elt-2 promoter

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

AATAGTATTTAGAGACTTATGTGGGACGAAAAAACAGGAGCATTAAGAATACAGTTGCAAACATTCATCAAGTTATAATCTAATAATATAAATCCAAAAATGTTAAT
TTATCATAAATCTCTGAATACACCCTGCTTTTTTGTCCTCGTAATTCTTATGTCAACGTTTGTAAGTAGTTCAATATTAGATTATTATATTTAgGTTTTTACAATTA

elt-2 promoter

| | | | |
340 360 380 400 420

GATAAAAAATGATGATCAAAGTAGGAAATTAGTGGCGAGAAAACAATAAATCATCAGAAAATGACTGATCTTGAGTAGAGTGCTTTTTTTGTAGATTTCTGATTCTA
CTATTTTTTACTACTAGTTTCATCCTTTAATCACCGCTCTTTTGTTATTTAGTAGTCTTTTACTGACTAGAACTCATCTCACGAAAAAAACATCTAAAGACTAAGAT

elt-2 promoter

| | | | |
440 460 480 500 520

AAACTGAAAAAAAAACTAAAAATGCTCGATGAGTCATACTAATTGAAAAATAATCAGATTGAAAACGTTAAAAATGTACTTGCTAACATACTTCCATGGTTATTTTT
TTTGACTTTTTTTTTGATTTTTACGAGCTACTCAGTATGATTAACTTTTTATTAGTCTAACTTTTGCAATTTTTACATGAACGATTGTATGAAGGTACCAATAAAAA

elt-2 promoter

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

GAACACAAATAAAGTTATATACATCTTTACCGGCACCAGAAGAAATCACCGCTAACCAATGTTCAGTTTTTACCTGAATATCCCTGAAAGTACAAAAAAATCAATGT
CTTGTGTTTATTTCAATATATGTAGAAATGGCCGTGGTCTTCTTTAGTGGCGATTGGTTACAAGTCAAAAATGGACTTATAGGGACTTTCATGTTTTTTTAGTTACA

elt-2 promoter

| | | | |
660 680 700 720 740

TCAATCAAGTTTTTGCATGCCTTCGTGTGATGGCTCGCACCAAGTATTCTGACAGTTATAAAATGTTTCCTGTGATCATGAATTTGAAAAAAAAAGAACTGATGGGA
AGTTAGTTCAAAAACGTACGGAAGCACACTACCGAGCGTGGTTCATAAGACTGTCAATATTTTACAAAGGACACTAGTACTTAAACTTTTTTTTTCTTGACTACCCT

elt-2 promoter

| | | | |
760 780 800 820 840



pMB76 (7778 bp) (from 857-1712 bp)

AAATGTGATATTCATAAATGAAATGTTTAATAAACAAAAAAGAACCGTCATCACAAATCTACTCTGAAACGTTCACAGTTCCTAATTGACCAATTCAGAATTTTTTG
TTTACACTATAAGTATTTACTTTACAAATTATTTGTTTTTTCTTGGCAGTAGTGTTTAGATGAGACTTTGCAAGTGTCAAGGATTAACTGGTTAAGTCTTAAAAAAC

elt-2 promoter

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

TACTGACTTAATAAATATAAATTTACAGTTTTAAGAAACATAAATTGAATTATATAAATAAAAAAAAAAAAACTAAAATGAAGACGTGATGGAATGTTTCACGTATT
ATGACTGAATTATTTATATTTAAATGTCAAAATTCTTTGTATTTAACTTAATATATTTATTTTTTTTTTTTTGATTTTACTTCTGCACTACCTTACAAAGTGCATAA

elt-2 promoter

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

AAAAAAGCTCTCGGACCGTTTGACATCCAGAAATTATGTGAAAGTGATTTTCTAACCCTTTGACGTCAAAAAAGTTTTTCTTTTTTGAAAGATACGCTGTTTAGAAA
TTTTTTCGAGAGCCTGGCAAACTGTAGGTCTTTAATACACTTTCACTAAAAGATTGGGAAACTGCAGTTTTTTCAAAAAGAAAAAACTTTCTATGCGACAAATCTTT

elt-2 promoter

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

TACTTATACAGCTGATTTTAGAATCTCCAAAAAACCTTCAATTACTTAACAAACTTTCTAAATAAAGAATTTTGATTTTGATTTTCTTTGAACTTCAAACCCCCCGT
ATGAATATGTCGACTAAAATCTTAGAGGTTTTTTGGAAGTTAATGAATTGTTTGAAAGATTTATTTCTTAAAACTAAAACTAAAAGAAACTTGAAGTTTGGGGGGCA

elt-2 promoter

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

TAAAAAACCAAATTAAAAAAAAGATACCAGATTAATTTTAAAGTGAAAAATATAAATTTATTCCCGACTGTTAAAAACGGTTTATAAACGGAGTCACAACACTCATA
ATTTTTTGGTTTAATTTTTTTTCTATGGTCTAATTAAAATTTCACTTTTTATATTTAAATAAGGGCTGACAATTTTTGCCAAATATTTGCCTCAGTGTTGTGAGTAT

elt-2 promoter

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

TACAACTATCGACACCAAATAAATAACTTCGAAAGCTAATTGTGTCATTTCGGATATAGAGAGTAGTGTGAGCAGATGTGTTTTTGCAGAACTAAATTGATGACACT
ATGTTGATAGCTGTGGTTTATTTATTGAAGCTTTCGATTAACACAGTAAAGCCTATATCTCTCATCACACTCGTCTACACAAAAACGTCTTGATTTAACTACTGTGA

elt-2 promoter

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

ATTATGGAATATAATGACCAAATGTTAAATGTGTTAAGGTTTGATATCAAAACCTGTATTTTCTTTTTATACAGAATTGATAATGTTATCTTCAATTGATTTCTACT
TAATACCTTATATTACTGGTTTACAATTTACACAATTCCAAACTATAGTTTTGGACATAAAAGAAAAATATGTCTTAACTATTACAATAGAAGTTAACTAAAGATGA

elt-2 promoter

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

TCTGAGCTACGGCGATACGAGGACGCATTCTCAACGATAATGTTGCCATTTTGTCCTGATAATTTTTTTACTGATTGTTTCAGAACACCCATAGTTTTTCTCTATTA
AGACTCGATGCCGCTATGCTCCTGCGTAAGAGTTGCTATTACAACGGTAAAACAGGACTATTAAAAAAATGACTAACAAAGTCTTGTGGGTATCAAAAAGAGATAAT

elt-2 promoter

| | | | |
1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pMB76 (7778 bp) (from 1713-2568 bp)

AACGTTCATCCTTGACTTCCCCGAGTTTGCTGGCTGAATAGGAAATTTGAAGACAAAAAGGAAAGAATCGGCTCAAACGTCATGCAACTGATAAGGCGACCGTACTT
TTGCAAGTAGGAACTGAAGGGGCTCAAACGACCGACTTATCCTTTAAACTTCTGTTTTTCCTTTCTTAGCCGAGTTTGCAGTACGTTGACTATTCCGCTGGCATGAA

elt-2 promoter

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

CATTTCAAAAGAAGCTCACTTACTGAGCGCAAACATTGAGAAATGAGAGCAAAAGAAGTGGTTTTACAACATGCTAATGTTTTTAGACCTTGTACCCAATAATATTA
GTAAAGTTTTCTTCGAGTGAATGACTCGCGTTTGTAACTCTTTACTCTCGTTTTCTTCACCAAAATGTTGTACGATTACAAAAATCTGGAACATGGGTTATTATAAT

elt-2 promoter

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

CTGTAGTATACAGTTCGGAGAGCATATGGTTGAAATCTTGAAATACCAATTTATCACTAGTTTGATTGTGTTATCGATGTATAAAGATATATTTTATCATTTTTGAT
GACATCATATGTCAAGCCTCTCGTATACCAACTTTAGAACTTTATGGTTAAATAGTGATCAAACTAACACAATAGCTACATATTTCTATATAAAATAGTAAAAACTA

elt-2 promoter
| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

TATTATCTGATATTGTGGGGTGTGAAGTAATATTATGTGCGTGTGTGGCTGATTATCGAAAAAAACTGAAAATTATCAATTTTTCTACAGGTTATCTTTTTTTGTTT
ATAATAGACTATAACACCCCACACTTCATTATAATACACGCACACACCGACTAATAGCTTTTTTTGACTTTTAATAGTTAAAAAGATGTCCAATAGAAAAAAACAAA

elt-2 promoter

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

TATTTTTCATTATTGTATTCTTCATACTCCTTATCCTGCCCGAATCACAAAAGTTCCAGACAACTTGAAGGTCGCATCACGTTTTGTTTATAAGAATGTTGAACTGG
ATAAAAAGTAATAACATAAGAAGTATGAGGAATAGGACGGGCTTAGTGTTTTCAAGGTCTGTTGAACTTCCAGCGTAGTGCAAAACAAATATTCTTACAACTTGACC

elt-2 promoter

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

TCAGCTTTGGAGACAGAACTGTCCTCCAAATGTTGAATATGTTTCCGTAAAACACACTGTGTAACAAAAAGCGTACCCTTTGATCCGGTATTCTTGAAAAAAAACAT
AGTCGAAACCTCTGTCTTGACAGGAGGTTTACAACTTATACAAAGGCATTTTGTGTGACACATTGTTTTTCGCATGGGAAACTAGGCCATAAGAACTTTTTTTTGTA

elt-2 promoter

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

AGAAGGGCGTACTTTTCATATCTCACAAATATGCGTTTTTTATTTTATAATAATATCATTTATTGATAATTATATGTATTTGTATGTTTTCTTGTCTTTAAAATTAT
TCTTCCCGCATGAAAAGTATAGAGTGTTTATACGCAAAAAATAAAATATTATTATAGTAAATAACTATTAATATACATAAACATACAAAAGAACAGAAATTTTAATA

elt-2 promoter
| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

GGTGTGACATCACAGTTTAAAAATTATATGAAAACTAATGAGTGAAAAGTTAAAAATGTATAGTTTGCCGTATTTTCTCCATTAGTATTGTATTCAAAACTTATTTC
CCACACTGTAGTGTCAAATTTTTAATATACTTTTGATTACTCACTTTTCAATTTTTACATATCAAACGGCATAAAAGAGGTAATCATAACATAAGTTTTGAATAAAG

elt-2 promoter

2,480 2,500 2,520 2,540 2,560



pMB76 (7778 bp) (from 2569-3424 bp)

CAATTGGTGAGCACTATAAACTTTGTAGGGTAATTGAGGTTCAATACTAATTTTTGAATATCTAGCTTTTGACAAATTATTCAAGTTTTGACAATGATGCCTTATCA
GTTAACCACTCGTGATATTTGAAACATCCCATTAACTCCAAGTTATGATTAAAAACTTATAGATCGAAAACTGTTTAATAAGTTCAAAACTGTTACTACGGAATAGT

elt-2 promoter

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

AATTAAAAAAAATTACCATAAATTCTTGAAAGCTTTTGATTTTGTTTCACTCTGTGAAGGATAGTAATTTATCAACATTTTAACTAGATACATCTGTTCTGGCAATA
TTAATTTTTTTTAATGGTATTTAAGAACTTTCGAAAACTAAAACAAAGTGAGACACTTCCTATCATTAAATAGTTGTAAAATTGATCTATGTAGACAAGACCGTTAT

elt-2 promoter

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

AATTAAAGCAAGACTATTACTATGTGCAGTATTAATAGCTGCATTGCAACTTGTTTGAAAGTTTCAGTGAAAACGCAAAAACTCAATTTAATTTTCAAGTTTGTTTG
TTAATTTCGTTCTGATAATGATACACGTCATAATTATCGACGTAACGTTGAACAAACTTTCAAAGTCACTTTTGCGTTTTTGAGTTAAATTAAAAGTTCAAACAAAC

elt-2 promoter

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

CAAAATTGGATATATGTATCCATCAAAAGTCTGATCGCCTGTTTTATCTACTTATTGTCTCCTCAGTTGATTTTTTTGTAGTTATTATAAACGCTACTTTGAAACCA
GTTTTAACCTATATACATAGGTAGTTTTCAGACTAGCGGACAAAATAGATGAATAACAGAGGAGTCAACTAAAAAAACATCAATAATATTTGCGATGAAACTTTGGT

elt-2 promoter

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

ATATTTTCTTCCTCATTCCACTTTTTTCAATTACCAACTACCGTACATGCAATGATGGGCGGACCCGAGTCCCATGTTTGGCTGGAAGTGGGTGGTTGTCTGCGTAT
TATAAAAGAAGGAGTAAGGTGAAAAAAGTTAATGGTTGATGGCATGTACGTTACTACCCGCCTGGGCTCAGGGTACAAACCGACCTTCACCCACCAACAGACGCATA

elt-2 promoter

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

ATGAGCGACAGAGGTCGGGGCTGAAACTGATAAGAATAGTCGACACTAACGCCATAATCGCTAGCCAGCCATCATGCACACCGAGCTCGGTGTGCACACCATCTTTC
TACTCGCTGTCTCCAGCCCCGACTTTGACTATTCTTATCAGCTGTGATTGCGGTATTAGCGATCGGTCGGTAGTACGTGTGGCTCGAGCCACACGTGTGGTAGAAAG

elt-2 promoter

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

TTTTCAAACCAATACGCTTTGTGCCTTCATTGACAATTTTCTTTTTGATAAAATCAGCCTATCTATACTTCCCAATCATTTTTAGTCTTATCGTTGAACAGCTATCG
AAAAGTTTGGTTATGCGAAACACGGAAGTAACTGTTAAAAGAAAAACTATTTTAGTCGGATAGATATGAAGGGTTAGTAAAAATCAGAATAGCAACTTGTCGATAGC

elt-2 promoter
| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

AGGTGCCACTGTTTTCACTGATATCTTCTAAGTTACTATGGCATTAACATCTTTGTGTTCTTATTTTATGGGTTATTTTAATTAATTTTTGCAGTTAATTTTTGGAA
TCCACGGTGACAAAAGTGACTATAGAAGATTCAATGATACCGTAATTGTAGAAACACAAGAATAAAATACCCAATAAAATTAATTAAAAACGTCAATTAAAAACCTT

elt-2 promoter

3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420



pMB76 (7778 bp) (from 3425-4280 bp)

TGAGCAAGAAAATGTTAATTGTAATATCTTCGTCTGAAAATTGTCTTCAAATAGTTTTAATTTTAAAGGCAGTATTTAAGAAAATACACTTCTCGAAGCATTTTTGA
ACTCGTTCTTTTACAATTAACATTATAGAAGCAGACTTTTAACAGAAGTTTATCAAAATTAAAATTTCCGTCATAAATTCTTTTATGTGAAGAGCTTCGTAAAAACT

elt-2 promoter

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

ATTTTTGAATTTTTAAACTGCTTGATGTTTTAGGTGCCACTGTTTTCATTGATAAGTTTTGATGTATAAATGCTTGATTTTCTTGGCATTCTAATAAAATAGAAACT
TAAAAACTTAAAAATTTGACGAACTACAAAATCCACGGTGACAAAAGTAACTATTCAAAACTACATATTTACGAACTAAAAGAACCGTAAGATTATTTTATCTTTGA

elt-2 promoter

3,540 3,560 3,580 3,600 3,620

AGAAAATAGATTATAGCCCGGGTGCCCTATAGTGAGTCGTATTGGTACCGGTAGAAAAAATGAGTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTT
TCTTTTATCTAATATCGGGCCCACGGGATATCACTCAGCATAACCATGGCCATCTTTTTTACTCATTTCCTCTTCTTGAAAAGTGACCTCAACAGGGT TAAGAACAA
GFP

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

GAATTAGATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCAACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAA
CTTAATCTACCACTACAATTACCCGTGTTTAAAAGACAGTCACCTCTCCCACTTCCACTACGTTGTATGCCTTTTGAATGGGAATTTAAATAAACGTGATGACCTTT
GFP

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

ACTACCTGTTCCATGGgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcagccaacacttgtcactactttctgttatggtgttcaatget
TGATGGACAAGGTACCcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcggttgtgaacagtgatgaaagacaataccacaagttacga
GFP GFP

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

tctcgagatacccagatcatatgaaacggcatgactttttcaagagtgeccatgeccgaaggttatgtacaggaaagaactatatttttcaaagatgacgggaactac
agagctctatgggtctagtatactttgecgtactgaaaaagttctcacggtacgggcttccaatacatgtectttcttgatataaaaagtttctactgeecttgatg
GFP

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

aagacacgtaagtttaaacagttcggtacgaagttcctatactttctagagaataggaacttctaactaaccatacatatttaaattttcaggtgectgaagtcaagt
ttctgtgcattcaaatttgtcaagccatgettcaaggatatgaaagatctettatecttgaagattgattggtatgtataaatttaaaagtccacgacttcagttcea

FRT site GFP
| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

ttgaaggtgatacccttgttaatagaatcgagttaaaaggtattgattttaaagaagatggaaacattcttggacacaaattggaatacaactataactcacacaat
aacttccactatgggaacaattatcttagctcaattttccataactaaaatttcttctacctttgtaagaacctgtgtttaaccttatgttgatattgagtgtgtta
GFP

4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280



pMB76 (7778 bp) (from 4281-5243 bp)

gtatacatcatggcagacaaacaaaagaatggaatcaaagttgtaagtttaaacatgattttactaactaactaatctgatttaaattttcagaacttcaaaattag
catatgtagtaccgtctgtttgttttcttaccttagtttcaacattcaaatttgtactaaaatgattgattgattagactaaatttaaaagtcttgaagttttaatc
GFP GFP

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

acacaacattgaagatggaagcgttcaactagcagaccattatcaacaaaatactcCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACAC
tgtgttgtaacttctaccttcgcaagttgatcgtctggtaatagttgttttatgagGT TAACCGCTACCGGGACAGGAAAATGGTCTGTTGGTAATGGACAGGTGTG
GFP GFP

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480

AATCTGCCCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACAGCTGCTGGGATTACACATGGCATGGATGAACTATACAAAtCt
TTAGACGGGAAAGCTTTCTAGGGTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAGGAAGAACTCAAACATTGTCGACGACCCTAATGTGTACCGTACCTACTTGATATGT TTaga
GFP

| | | | | |
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600

ggaggaggatctGAAAATCTTTATTTCCAAGGAtccGAgAACCTTTACTTCCAAGGAtctggaggaggatctGGACTTAATGATATTTTCGAAGCTCAgAAGATTGA
cctcctectagaCTTTTAGAAATAAAGGTTCCTaggCTcTTgGAAATEAAGGTTCCTagacctectcctagaCCTGAATTACTATAAAAGCTTCGAGTCTTCTAACT

| 2 TEV sites : L Avitag = ¢

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

ATGGCATGAAtaaGCTAGCCGGCCATACAAGTAATCCGGATGATCGACGCCaACGTCGTTGAATTTTCAAATTTTAAATACTGAATATTTGTTTTTTTTCCTATTAT
TACCGTACTTattCGATCGGCCGGTATGTTCATTAGGCCTACTAGCTGCGGtTGCAGCAACTTAAAAGTTTAAAATTTATGACTTATAAACAAAAAAAAGGATAATA

s 4 let-858 UTR

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

TTATTTATTCTCTTTGTGTTTTTTTTCTTGCTTTCTAAAAAATTAATTCAATCCAAATCTAAacatttttttttctctttecgtcteccaattegtattecgetect
AATAAATAAGAGAAACACAAAAAAAAGAACGAAAGATTTTTTAATTAAGTTAGGTTTAGATTtgtaaaaaaaaagagaaaggcagagggttaagcataaggegagga
let-858 UTR

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

ctcatctgaacacaatgtgcaagtttatttatcttctegetttcatttcattaggacgtggggggaattggtggaagggggaaacacacaaaaggatgatggaaatg
gagtagacttgtgttacacgttcaaataaatagaagagcgaaagtaaagtaatcctgecaccccecttaaccacctteeccctttgtgtgttttectactacctttac

| | | | |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

aaataaggacacacaatatgcaacaacattcaattcagaaatatggaggaaggtttaaaagaaaacataaaaatatatagaggaggaaggaaaactagtaaaaaata
tttattcctgtgtgttatacgttgttgtaagttaagtctttatacctecttccaaattttecttttgtatttttatatatctectecttecttttgatcattttttat

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

agcaaagaaattaggcgaacgatgAGAATTGTCCTCGCTTGGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGA
tcgtttctttaatccgettgetacTCTTAACAGGAGCGAACCCGGGAAAGCAGAGCGCGCAAAGCCACTACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTCT

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240



pMB76 (7778 bp) (from 5244-6206 bp)

CGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAG
GCCAGTGTCGAACAGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCGCGCAGTCGCCCACAACCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCTC

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

CAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGGCCTTAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTT
GTCTAACATGACTCTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCATTCCTCTTTTATGGCGTAGTCCGCCGGAATTCCCGGAGCACTATGCGGATAAAA

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

TATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAAT
ATATCCAATTACAGTACTATTATTACCAAAGAATCTGCAGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGCGCCTTGGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTTA

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560

ATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGC
TACATAGGCGAGTACTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACTCATAAGTTGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAACG

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

GGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACA
CCGTAAAACGGAAGGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTCAACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGACCTAGAGTTGT

| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

GCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAA
CGCCATTCTAGGAACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGACGATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGLCGGECCCGTT
AmpR

| | | | | |
5,780 5,800 5,820 5,840 5,860 5,880

GAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAG
CTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTTTCGTAGAATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGTC
AmpR

| | | | |
5,900 5,920 5,940 5,960 5,980

TGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAA
ACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCTGGCTTCCTCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACATT
AmpR

| | | | |
6,000 6,020 6,040 6,060 6,080

CTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACT
GAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCTGCTCGCACTGTGGTGCTACGGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGA
AmpR

6,100 6,120 6,140 6,160 6,180 6,200



PMB76 (7778 bp) (from 6207-7062 bp)

GGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTAT
CCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTCCTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATA
AmpR

| | | | |
6,220 6,240 6,260 6,280 6,300

TGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTC
ACGACTATTTAGACCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGGTCTACCATTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCAG
AmpR

| | | | | |
6,320 6,340 6,360 6,380 6,400 6,420

AGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGAT
TCCGTTGATACCTACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCATTGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTA
AmpR

| | | | |
6,440 6,460 6,480 6,500 6,520

TTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCC
AATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAAAACTATTAGAGTACTGGTTTTAGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGGG
ColEl origin

6,540 6,560 6,580 6,600 6,620

CGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATC
GCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGTTTTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACAAACGGCCTAG
ColEl origin

| | | | | |
6,640 6,660 6,680 6,700 6,720 6,740

AAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCT
TTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGAAGATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGA

ColEl origin
| | | | |
6,760 6,780 6,800 6,820 6,840

GTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGA
CATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCGCTATTCAGCACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCT
ColEl origin

6,860 6,880 6,900 6,920 6,940

TAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCG
ATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTCGAACCTCGCTTGCTGGATGTGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGC
ColEl origin

6,960 6,980 7,000 7,020 7,040 7,060



pMB76 (7778 bp) (from 7063-7778 bp)

CCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTAT
GGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCGTGCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAATA
ColEl origin

| | | | |
7,080 7,100 7,120 7,140 7,160

AGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTT
TCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGCCTCGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAA
ColEl origin

| | | | |
7,180 7,200 7,220 7,240 7,260

CCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCA
GGACCGGAAAACGACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTAAGACACCTATTGGCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGT

| | | | | |
7,280 7,300 7,320 7,340 7,360 7,380

GCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCAC
CGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGGAGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCGACCGTG

| | | | |
7,400 7,420 7,440 7,460 7,480

GACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTAT
CTGTCCAAAGGGCTGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAATTACACTCAATCGAGTGAGTAATCCGTGGGGTCCGAAATGTGAAATACGAAGGCCGAGCATA

| | | | |
7,500 7,520 7,540 7,560 7,580

GTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCTgtaagtttaaacatgatcttactaactaactattctca
CAACACACCTTAACACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCGATACTGGTACTAATGCGGTTCGAcattcaaatttgtactagaatgattgattgataagagt
LacO M13-rev

| | | | | |
7,600 7,620 7,640 7,660 7,680 7,700

tttaaattttcagAGCTTAAAAATGGCTGAAATCACTCACAACGATGGATACGCTAACAACTTGGAAATGAAAT
aaatttaaaagtcTCGAATTTTTACCGACTTTAGTGAGTGTTGCTACCTATGCGATTGTTGAACCTTTACTTTA

| | | | | | |
7,710 7,720 7,730 7,740 7,750 7,760 7,770



pMB77 (5784 bp)

AAGCTTGGGCTGCAGCAGGTCGACTCCACGTAATTtcacaacatccgggaaaagaagtgaaaaaaggactcgagcaactgtacaagaaaattgagaagaacctggtt
TTCGAACCCGACGTCGTCCAGCTGAGGTgCATTAAagtgttgtaggececcttttettcacttttttectgagetegttgacatgttettttaactecttettggaccaa
pwrt-2

| | | | |
20 40 60 80 100

gccaattcatcacttttgcaagttgtatggagagatatgcaagagcaatttgtcaagcaaattgeggaatacaacaaactgattctcacttgttacccaggetcgaa
cggttaagtagtgaaaacgttcaacatacctctctatacgttctcgttaaacagttcgtttaacgecttatgttgtttgactaagagtgaacaatgggteccgagett
pwrt-2

| | | | |
120 140 160 180 200

gattgagctcgaagtttccactgacactgtacttcagttcttctcagaaattgctcaacaacactaatattacgacgaataattttattgaattttgttgttttaat
ctaactcgagcttcaaaggtgactgtgacatgaagtcaagaagagtctttaacgagttgttgtgattataatgetgecttattaaaataacttaaaacaacaaaatta
pwrt-2

| | | | | |
220 240 260 280 300 320

tcatttaaaatttagttttaatttatcagaactctaatacttactgaaccatgctttgtaatatatttatttatctattctgtaataggtgaacttcgttacattac
agtaaattttaaatcaaaattaaatagtcttgagattatgaatgacttggtacgaaacattatataaataaatagataagacattatccacttgaagcaatgtaatg
pwrt-2

| | | | |
340 360 380 400 420

tgatgtctgtaatataaatttacgggtgttccccattcgaaaatagtagtaatgettgettttttgaaaaataaatgtcttgettggtgacttttatttcacgtatt
actacagacattatatttaaatgcccacaaggggtaagcttttatcatcattacgaacgaaaaaactttttatttacagaacgaaccactgaaaataaagtgcataa
pwrt-2

| | | | |
440 460 480 500 520

ttcaaatgctcacaaaaatttcacggaactgacttcttggttacacatttgtagaaattttgactgaatgtttgcattgaactggtcaacttaagaatctgacatge
aagtttacgagtgtttttaaagtgecttgactgaagaaccaatgtgtaaacatctttaaaactgacttacaaacgtaacttgaccagttgaattcttagactgtacg
pwrt-2

| | | | | |
540 560 580 600 620 640

aaatggtgtgttttctgaagaacacactttggcaacttttaataaaaaaggggtgtaacacgatttaaatctaataaaaacaacttctataatgttattccgtttat
tttaccacacaaaagacttcttgtgtgaaaccgttgaaaattattttttccccacattgtgectaaatttagattatttttgttgaagatattacaataaggecaaata
pwrt-2

| | | | |
660 680 700 720 740

atctcactttatgttttacattttactcttatatacattttttgactcatttatacagggtggtccataattatggaccaccctgtacttatatcttatttaaaact
tagagtgaaatacaaaatgtaaaatgagaatatatgtaaaaaactgagtaaatatgtcccaccaggtattaatacctggtgggacatgaatatagaataaattttga
pwrt-2

| | | | |
760 780 800 820 840



pMB77 (5784 bp) (from 857-1712 bp)

atttcatgtaagaattgttttaacagcgcattttttttcatcactcgatttaaaggtaaaattgataggecgcaatctattttggaaaacttcagaacaaaatttaa
taaagtacattcttaacaaaattgtcgcgtaaaaaaaagtagtgagctaaatttccattttaactatccggegttagataaaaccttttgaagtcttgttttaaatt
pwrt-2

| | | | | |
860 880 900 920 940 960

cattttaagaggtaactgtgaaggtttataagagaattataaaccgatctaaccactaaacatggtaacgtagaaaaagtaaaattaggggaggggggatgtttatt
gtaaaattctccattgacacttccaaatattctcttaatatttggctagattggtgatttgtaccattgecatctttttcattttaatcceccteccecectacaaataa
pwrt-2

|
980 1,000 1,020 1,040 1,060

tattcttggttttcaattcttatcagactctgtaaagtaaaatgaacataacttgttcgaatagtgtaggaatttcaaacaagctacaaatctagectccacatacge
ataagaaccaaaagttaagaatagtctgagacatttcattttacttgtattgaacaagcttatcacatccttaaagtttgttcgatgtttagatcgaggtgtatgeg
pwrt-2

| | | |
1,080 1,100 1,120 1,140 1,160

gtggaatagccggtcataaatcgtcttccgttaaccgcatggetagatccacaccgattccatttttcttgaataaaacaatagettgatgaaaattgggtagecac
caccttatcggccagtatttagcagaaggcaattggegtaccgatctaggtgtggectaaggtaaaaagaacttattttgttatcgaactacttttaacccateggtg
pwrt-2

| | | | | |
1,180 1,200 1,220 1,240 1,260 1,280

cgaaaaaactgattcgcgatccggattattggtgacaaacatacggcaagtgaaagtgttgecactgatagaaaccgatacgagaatatgecttttgggecccceccc
gcttttttgactaagegectaggectaataaccactgtttgtatgecgttcactttcacaacgtgactatctttggetatgetcttatacggaaaacceggggggeee
pwrt-2

| | | | |
1,300 1,320 1,340 1,360 1,380

ccccccccctacggettcactceceggtgttgtagatctgactttcacttgecttatctegaggaatctggagaggagaaggagggacaaccgatccgegegegegta
gggggggggatgecgaagtgagggecacaacatctagactgaaagtgaacggaatagagetecttagacctetectettecteectgttggetaggegegegegeat
pwrt-2

| | | | |
1,400 1,420 1,440 1,460 1,480

acaatacgggagatatagaggaaaagcagcaaaaagacattttgatgaccttattttcttgtegttgtcgagacggecattgtecccttccacgeccagettttcatt
tgttatgccctctatatctecttttegtegtttttctgtaaaactactggaataaaagaacagcaacagetctgecggtaacagggaaggtgegggtcgaaaagtaa
pwrt-2

| | | | | |
1,500 1,520 1,540 1,560 1,580 1,600

gtagttcaaatcgcttctcattgacaatCAACCTGCCAATTGTTTCTCGGEggatcCCCGGGTGCCCTATAGTGAGTCGTATTGGTACCGGTAGAAAAAATGAGTAAA
catcaagtttagcgaagagtaactgttaGTTGGACGGTTAACAAAGAGCCcctagGGGCCCACGGGATATCACTCAGCATAACCATGGCCATCTTTTTTACTCATTT
pwrt-2 GFP

1,620 1,640 1,660 1,680 1,700



pMB77 (5784 bp) (from 1713-2568 bp)

GGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCAACATA
CCTCTTCTTGAAAAGTGACCTCAACAGGGTTAAGAACAACTTAATCTACCACTACAATTACCCGTGTTTAAAAGACAGTCACCTCTCCCACTTCCACTACGTTGTAT
GFP

| | | | |
1,720 1,740 1,760 1,780 1,800

CGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCATGGgtaagtttaaacatatatatactaactaaccctgattatttaaattttcage
GCCTTTTGAATGGGAATTTAAATAAACGTGATGACCTTTTGATGGACAAGGTACCcattcaaatttgtatatatatgattgattgggactaataaatttaaaagtcg
GFP

| | | | | |
1,820 1,840 1,860 1,880 1,900 1,920

caacacttgtcactactttctgttatggtgttcaatgecttctcgagatacccagatcatatgaaacggecatgactttttcaagagtgecatgeccgaaggttatgta
gttgtgaacagtgatgaaagacaataccacaagttacgaagagctctatgggtctagtatactttgecgtactgaaaaagttctcacggtacgggcttccaatacat
GFP

| | |
1,940 1,960 1,980 2,000 2,020

caggaaagaactatatttttcaaagatgacgggaactacaagacacgtaagtttaaacagttcggtacgaagttcctatactttctagagaataggaacttctaact
gtcctttcttgatataaaaagtttctactgeccttgatgttetgtgecattcaaatttgtcaagecatgettcaaggatatgaaagatctettatecttgaagattga
GFP FRT site

| | |
2,040 2,060 2,080 2,100 2,120 2,140

aaccatacatatttaaattttcaggtgctgaagtcaagtttgaaggtgatacccttgttaatagaatcgagttaaaaggtattgattttaaagaagatggaaacatt
ttggtatgtataaatttaaaagtccacgacttcagttcaaacttccactatgggaacaattatcttagctcaattttccataactaaaatttcttctacctttgtaa
GFP

| | | | |
2,160 2,180 2,200 2,220 2,240

cttggacacaaattggaatacaactataactcacacaatgtatacatcatggcagacaaacaaaagaatggaatcaaagttgtaagtttaaacatgattttactaac
gaacctgtgtttaaccttatgttgatattgagtgtgttacatatgtagtaccgtetgtttgttttcttaccttagtttcaacattcaaatttgtactaaaatgattg
GFP

| | | | |
2,260 2,280 2,300 2,320 2,340

taactaatctgatttaaattttcagaacttcaaaattagacacaacattgaagatggaagcgttcaactagcagaccattatcaacaaaatactcCAATTGGCGATG
attgattagactaaatttaaaagtcttgaagttttaatctgtgttgtaacttctaccttcgcaagttgatcgtctggtaatagttgttttatgagGTTAACCGCTAC
GFP GFP

| | | | | |
2,360 2,380 2,400 2,420 2,440 2,460

GCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACACAATCTGCCCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACAGCT
CGGGACAGGAAAATGGTCTGTTGGTAATGGACAGGTGTGTTAGACGGGAAAGCTTTCTAGGGTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAGGAAGAACTCAAACATTGTCGA
GFP



pMB77 (5784 bp) (from 2569-3638 bp)

GCTGGGATTACACATGGCATGGATGAACTATACAAAtctggaggaggatctGAAAATCTTTATTTCCAAGGAtccGAgGAACCTTTACTTCCAAGGAtctggaggage
CGACCCTAATGTGTACCGTACCTACTTGATATGTTTagacctcctcctagaCTTTTAGAAATAAAGGTTCCTaggCTcTTgGAAATgAAGGTTCCTagacctectec
GFP ‘ 2 TEV sites

| | | | |
2,580 2,600 2,620 2,640 2,660

atctGGACTTAATGATATTTTCGAAGCTCAgAAgATTGAATGGCATGAAtaaGCTAGCCGGCCATACAAGTAATCCGGATGATCGACGCCaACGTCGTTGAATTTTC
tagaCCTGAATTACTATAAAAGCTTCGAGTcTTcTAACTTACCGTACTTattCGATCGGCCGGTATGTTCATTAGGCCTACTAGCTGCGGtTGCAGCAACTTAAAAG

| | | | | |
2,680 2,700 2,720 2,740 2,760 2,780

AAATTTTAAATACTGAATATTTGTTTTTTTTCCTATTATTTATTTATTCTCTTTGTGTTTTTTTTCTTGCTTTCTAAAAAATTAATTCAATCCAAATCTAAacattt
TTTAAAATTTATGACTTATAAACAAAAAAAAGGATAATAAATAAATAAGAGAAACACAAAAAAAAGAACGAAAGATTTTTTAATTAAGTTAGGTTTAGATTtgtaaa
let-858 UTR

| | | | |
2,800 2,820 2,840 2,860 2,880

ttttttctcttteccgtectecccaattegtattecgetectectcatctgaacacaatgtgcaagtttatttatecttectegetttcatttcattaggacgtggggggaat
aaaaaagagaaaggcagagggttaagcataaggcgaggagagtagacttgtgttacacgttcaaataaatagaagagcgaaagtaaagtaatcctgcacccccectta

| | | | |
2,900 2,920 2,940 2,960 2,980

tggtggaagggggaaacacacaaaaggatgatggaaatgaaataaggacacacaatatgcaacaacattcaattcagaaatatggaggaaggtttaaaagaaaacat
accaccttcccectttgtgtgttttectactacctttactttattectgtgtgttatacgttgttgtaagttaagtctttatacctecttccaaattttettttgta

| | | | | |
3,000 3,020 3,040 3,060 3,080 3,100

aaaaatatatagaggaggaaggaaaactagtaaaaaataagcaaagaaattaggcgaacgatgAGAATTGTCCTCGCTTGGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTG
tttttatatatctcctecttecttttgatcattttttattegtttctttaatccgettgetacTCTTAACAGGAGCGAACCCGGGAAAGCAGAGCGCGCAAAGCCAC

| | | | |
3,120 3,140 3,160 3,180 3,200

ATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTT
TACTGCCACTTTTGGAGACTGTGTACGTCGAGGGCCTCTGCCAGTGTCGAACAGACATTCGCCTACGGCCCTCGTCTGTTCGGGCAGTCCCGCGCAGTCGCCCACAA

| | | | |
3,220 3,240 3,260 3,280 3,300

GGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCG
CCGCCCACAGCCCCGACCGAATTGATACGCCGTAGTCTCGTCTAACATGACTCTCACGTGGTATACGCCACACTTTATGGCGTGTCTACGCATTCCTCTTTTATGGC

| | | | | |
3,320 3,340 3,360 3,380 3,400 3,420

CATCAGGCGGCCTTAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGC
GTAGTCCGCCGGAATTCCCGGAGCACTATGCGGATAAAAATATCCAATTACAGTACTATTATTACCAAAGAATCTGCAGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGCG

| | | | |
3,440 3,460 3,480 3,500 3,520

GGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAG
CCTTGGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTTATACATAGGCGAGTACTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACTC

| | | | |
3,540 3,560 3,580 3,600 3,620



pMB77 (5784 bp) (from 3639-4601 bp)

TATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGT
ATAAGTTGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAACGCCGTAAAACGGAAGGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTCA

| | | | | |
3,640 3,660 3,680 3,700 3,720 3,740

TGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTG
ACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGACCTAGAGTTGTCGCCATTCTAGGAACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGAC
AmpR

| | | | |
3,760 3,780 3,800 3,820 3,840

CTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAA
GATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGCGGCCCGTTCTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTTT
AmpR

3,860 3,880 3,900 3,920 3,940

GCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGG
CGTAGAATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGTCACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCTGGLTTCC
AmpR

| | | | | |
3,960 3,980 4,000 4,020 4,040 4,060

AGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATG
TCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACATTGAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCTGCTCGCACTGTGGTGCTAC
AmpR

| | | | |
4,080 4,100 4,120 4,140 4,160

CCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGG
GGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGACCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTCC
AmpR

| | | | | |
4,180 4,200 4,220 4,240 4,260 4,280

ACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTA
TGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATAACGACTATTTAGACCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGGTCTACCAT
AmpR

4,300 4,320 4,340 4,360 4,380

AGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAA
TCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCAGTCCGTTGATACCTACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCATT
AmpR

[ [ [ [ [
4,400 4,420 4,449 4,460 4,480

CTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAAT
GACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTAAATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAAAACTATTAGAGTACTGGTTTTA

[ [ [ [
4,500 4,520 4,540 4,560 4,580 4,600



pMB77 (5784 bp) (from 4602-5564 bp)

CCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAA
GGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGGGGCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGTT

3» ColEl origin »$

4,620 4,640 4,660 4,680 4,700

AAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTT
TTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACAAACGGCCTAGTTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGAA

3» ColEl origin »%

4,720 4,740 4,760 4,780 4,800

CTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTC
GATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGACATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCGCTATTCAG

3» ColEl origin »%

| | | | | |
4,820 4,840 4,860 4,880 4,900 4,920

GTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACA
CACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCTATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTCGAACCTCGCTTGCTGGATGT

3» ColEl origin »$

| |
4,940 4,960 4,980 5,000 5,020

CCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGC
GGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGCGGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCG

3» ColEl origin »%

| | | | |
5,040 5,060 5,080 5,100 5,120

ACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAG
TGCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAATATCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGCCTC

3S» ColE1l origin »S

| | | | | |
5,140 5,160 5,180 5,200 5,220 5,240

CCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACC
GGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAAGGACCGGAAAACGACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTAAGACACCTATTGG

3» ColE1l origin

| | | | |
5,260 5,280 5,300 5,320 5,340

GTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCT
CATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGTCGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGGA

| | | | |
5,360 5,380 5,400 5,420 5,440

CTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTA
GAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCGACCGTGCTGTCCAAAGGGCTGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAATTACACTCAATCGAGTGAGTAAT

| | | | | |
5,460 5,480 5,500 5,520 5,540 5,560



pMB77 (5784 bp) (from 5565-5784 bp)

GGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGC
CCGTGGGGTCCGAAATGTGAAATACGAAGGCCGAGCATACAACACACCTTAACACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCGATACTGGTACTAATGCGGTTCG
LacO M13-rev

| | | | |
5,580 5,600 5,620 5,640 5,660

TgtaagtttaaacatgatcttactaactaactattctcatttaaattttcagAGCTTAAAAATGGCTGAAATCACTCACAACGATGGATACGCTAACAACTTGGAAA
AcattcaaatttgtactagaatgattgattgataagagtaaatttaaaagtcTCGAATTTTTACCGACTTTAGTGAGTGTTGCTACCTATGCGATTGTTGAACCTTT

| | | | |
5,680 5,700 5,720 5,740 5,760

TGAAAT
ACTTTA

|
5,780
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