Table S1. Strains used in this study.

Name Genotype
BY4741 MATa his3A1 leu2A0 metl5A0 ura3A0
BY4742 MATa his3A 11eu2A0 ura3A0 1lys2A
TN124 MATa leu2-3 112 trpl ura3-52 pho8::pho84A60 phol3A::LEUZ2
YLD9060 | BY4742 pho8A60 phol3A
YLD9307 | BY4742 pho8A60 phol3A 1lrolA dgalA
YLD9906 | BY4741 lrolA::kanMX4 dgalA::LEU2(K.1.) canlA::proCANI-proMFAl1-HIS5-terCAN1 URA3(K.l1.) OM14-2EGFP::NAT
YLD9907 | BY4741 canlA::proCANl-proMFAl1-HIS5-terCANI LEU2(K. 1.) URA3(K.1l.) OM14-2EGFP::NAT
YLD9908 | BY4741 lrolA::kanMX4 dgalA::LEU2(K.1.) canlA::proCANI1-proMFAl1-HIS5-terCAN1 URA3(K.l1.) EMCI1-2EGFP::NAT
YLD9909 | BY4741 canlA::proCANl-proMFAI1-HIS5-terCAN1 LEU2(K.1.) URA3(K.l.) EMC1-2EGFP::NAT
YLD9910 | BY4741 IrolA::kanMX4 dgalA::LEU2(K.1.) canlA::proCANl-proMFAl1-HIS5-terCAN1 URA3(K.l1.) SEC7-2EGFP::NAT
YLD9911 | BY4741 canlA::proCANl-proMFAI1-HIS5-terCAN1 LEU2(K.1.) URA3(K.l.) SEC7-2EGFP::NAT
YLD9912 | BY4741 IrolA::kanMX4 dgalA::LEU2(K.1.) canlA::proCAN1-proMFAl1-HIS5-terCAN1 URA3(K.l.) VRG4-2EGFP::NAT
YLD9913 | BY4741 canlA::proCANl-proMFAI1-HIS5-terCAN1 LEU2(K.1.) URA3(K.l.) VRG4-2EGFP::NAT
YLD9914 | BY4741 IrolA::kanMX4 dgalA::LEU2(K.1.) canlA::proCAN1-proMFAl-HIS5-terCAN1 URA3(K.1.)
ATG8: :NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
YLD9915 | BY4741 canlA::proCANl-proMFAl1-HIS5-terCAN1 LEUZ2(K.1.) URA3(K.1l.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
A571 BY4741 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) proTPIl::pTPI1-GFP-HDEL-URA3 (K.1.)




A572 BY4741 IrolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) proTPIl::pTPI1-GFP-HDEL-URA3 (K. 1.) dgalA::LEU2(K.1.)

Al65 TN124 IREI1I-2EGFP::kanMX4

Al69 TN124 dgald 1lrolA IREI-Z2EGFP::kanMX4

A229 TN124 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) VRG4-2EGFP::NAT

A230 TN124 dgald 1lrolA ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) VRG4-2EGFP::NAT

A356 BY4741 LEU2(K.1.) HIS5(S.p.) ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.)

A358 BY4741 lrolA::kanMX4 dgalld::LEU2(K.1.) HIS5(S.p.) ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.)
A227 TN124 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) EMC1-2EGFP::NAT

A228 TN124 dgald 1lrolA ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) EMC1-2EGFP::NAT

YLD9505 | BY4742 pho8460 phol3A OM45-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9506 | BY4742 pho8A60 phol3A 1rolA dgaldA OM45-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9593 | BY4742 pho8460 phol3A CIT1-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9594 | BY4742 pho8A60 phol3A 1rolA dgaldA CIT1-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9595 | BY4742 pho8460 phol3A ABF2-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9596 | BY4742 phol3A lrolA dgallA ABF2-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9526 | BY4742 pho8A60 phol3A COX4::C0X4-2DsRed-TRP1

YLD9527 | BY4742 pho8A60 phol3A lrolA dgalld COX4::CO0X4-2DsRed-TRPI

YLD9561 | BY4742 pho8460 phol3A ACH1-2EGFP::URA3(K.1.)




YLD9562 | BY4742 pho84A60 phol3A lrolA dgald ACH1-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9597 | BY4742 pho8460 phol3A AFG3-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9598 | BY4742 pho84A60 phol3A lrolA dgald AFG3-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9709 | BY4742 pho84A60 phol3A SYS1-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9710 | BY4742 pho8460 phol3A 1lrolA dgalA SYS1-2EGFP::URA3(K.1.)

YLD9481 | BY4742 pho8A60 phol3A CHS5::1K-CHS5-EGFP-URA3(K.1.)

YLD9482 | BY4742 pho8460 phol3A 1lrolA dgalA CHS5::CHS5-EGFP-URA3 (K.1.)

YLD9487 | BY4742 pho8A60 phol3A SNF7::SNF7-EGFP-URA3(K.1.)

YLD9488 | BY4742 pho8460 phol3A 1lrolA dgalA SNFE7::SNF7-EGFP-URA3(K.1.)

YLD9466 | BY4742 pho8460 phol3A NABZ2::NAB2-EGFP-URA3(K.1.)

YLD9467 | BY4742 pho8A60 phol3A 1lrolA dgallA NABZ2::NAB2-EGFP-URA3 (K.1.)

Al86 TN124 ELO3::ELO3-mTagBFP2-TRPI1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb) VPHI1::VPHl1-mCherry-URA3(K.1.)

A188 TN124 dgald 1lrolA ELO3::1K-ELO3-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCo (Cla+Clb)
VPHI1 : :VPHl-mCherry-URA3 (K. 1.)

A291 TN124 PEX1::PEX1-2GFP-URA3(K.1.)

A292 TN124 dgald 1lrolA PEXI1::PEX1-2GFP-URA3(K.1.)

YLD9478 | BY4742 pho8460 phol3A TGL3::TGL3-EGFP-URA3(K.1.)

YLD9479 | BY4742 pho84A60 phol3A lrolA dgald TGL3::TGL3-EGFP-URA3 (K.1.)

YLD9931 | TN124 TRPI1 (K.1.) URA3(K.1.) OM14-2EGFP::NAT




YLD9932 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) 1rolA::TRPI1(K.1.) OM14-2EGFP::NAT

YLD9937 | TN124 slclA::URA3(K.1l.) TRPI1(K.1.) OMI14-2EGFP::NAT

YLD9938 | TN124 slclA::URA3(K.1.) 1lrolA::TRP1(K.1.) dgalA::hyg OM14-2EGFP::NAT
YLD9941 | TN124 TRPI1 (K.1l.) URA3(K.1.) EMC1-2EGFP::NAT

YLD9942 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) 1rolA::TRP1(K.1.) EMCl1-2EGFP::NAT

YLD9947 | TN124 slclA::URA3(K.1l.) TRPI1(K.1.) EMC1-2EGFP::NAT

YLD9948 | TN124 slclA::URA3(K.1.) 1lrolA::TRP1(K.1.) dgalA::hyg EMCl1-2EGFP::NAT
YLD9961 | TN124 TRPI1 (K. 1.) URA3(K.1.) SEC7-2EGFP::NAT

YLD9962 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) 1rolA::TRP1(K.1.) SEC7-2EGFP::NAT

YLD9967 | TN124 slclA::URA3(K.1l.) TRP1(K.1.) SEC7-2EGFP::NAT

YLD9968 | TN124 slclA::URA3(K.1.) 1lrolA::TRP1(K.1.) dgalA::hyg SEC7-2EGFP::NAT
YLD9971 TN124 TRPI1(K.1l. URA3(K.1.) VRG4-2EGFP::NAT

YLD9972 TN124 dgalA::URA3(K.1.) 1rolA::TRP1(K.1.) VRG4-2EGFP::NAT

YLDS977 TN124 slclA::URA3(K.1.) TRP1(K.1.) VRG4-2EGFP::NAT

YLD9978 | TN124 slclA::URA3(K.1.) 1lrolA::TRP1(K.1.) dgalA::hyg VRG4-2EGFP: :NAT
YLD9981 | TN124 TRPI1 (K.1.) URA3(K.1l.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

YLD9982 | TN124 dgald::URA3(K.1.) lrolA::TRPI1I(K.1l.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
YLDO9987 | TN124 slclA::URA3(K.1.) TRPI(K.1.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8




YLD9988 | TN124 slclA::URA3(K.1.) 1rolA::TRPI1(K.1.) dgalA::hyg ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

A966 BY4741 lrolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalAlA::URA3(K.1.) faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
OM14-2EGFP: :NAT

A967 BY4741 lrolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
EMCI1-2EGFP: :UG74

A968 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
SEC7-2EGFP: :UG74

A969 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
VRG4-2EGFP: :UG74

A970 BY4741 l1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
ATG8: :NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

A9T1 BY4741 l1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
OM14-2EGFP: :NAT LROI1::LRO1-DGAl-hyg

A9T2 BY4741 l1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
EMC1-2EGFP::UG74 LROI1::LROI1-DGAI-hyg

A973 BY4741 l1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ (K. dgalA::METI15
SEC7-2EGFP: :UG74 LRO1l::LRO1-DGAl-hyg

A974 BY4741 I1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3 (K. faa4A::LEUZ2 (K. dgalA::MET15
VRG4-2EGFP: :UG74 LRO1::LRO1-DGAIl1-hyg

A975 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3(K. faadA: :LEUZ (K. dgalA::MET15

ATG8: :NAT-ProATG8-GFP-ATG8 LRO1::LRO1-DGAIl1-hyg




A963

BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) OM14-2EGFP::NAT faa4A::LEUZ2(K.1.) dgalA::URA3(K.1.)

A964 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) faalA::URA3(K.1.) dgalA::LEU2(K.1.) OM14-2EGFP::NAT
YLD4008 | TN124 TRP1 URA3(K.1.)

YLD486 TN124 1lrolA::URA3(K.1.) dgal::TRP1(K.1.)

A198 TN124 yehlA::URA3(K.1.) TRPI1

YLD6071 | TN124 yeh2A::URA3(K.1.) TRPI

YLD6072 | TN124 1dhlA::URA3(K.1.) TRPI

YLD6073 | TN124 ayrlA::URA3(K.1.) TRPI

YLD6074 | TN124 1dbl6A::URA3(K.1.) TRPI1

YLD6075 | TN124 ice2A::URA3(K.1.) TRPI

YLD6076 TN124 1dhlA::URA3(K.1.) ayrlA::TRP1(K.1.)

YLD6078 | TN124 1dbl6A::URA3(K.1.) ice2A::TRPI(K.1.)

YLD9981 TN124 TRP1 URA3(K.1l.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

A201 TN124 yehlA::TRP1(K.1.) URA3(K.1.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATG8

A202 TN124 1dbl16A::URA3(K.1.) TRP1 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

A203 TN124 ice2A::URA3(K.1.) TRP1 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATG8

A204 TN124 1dhlA::URA3(K.1.) ayrlA::TRP1(K.1.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATG8
A206 TN124 1db16A::UG72 ice2A::TRPI(K.1l.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8




YLD9934 | TN124 dgklA::TRPI1(K.1.) URA3(K.l.) OM14-2EGFP::NAT

YLD9935 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) lrolA::URA3(K.1l.) dgalA::hyg OM14-2EGFP::NAT

YLD9944 | TN124 dgklA::TRPI1(K.1.) URA3(K.l.) EMCI-2EGFP::NAT

YLDS9945 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) 1rolA::URA3(K.1.) dgalA::hyg EMC1-2EGFP::NAT

YLD9964 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) URA3(K.l.) SEC7-2EGFP::NAT

YLD9965 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) 1lrolA::URA3(K.1.) dgalA::hyg SEC7-2EGFP::NAT

YLD9974 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) URA3(K.l.) VRG4-2EGFP::NAT

YLD9975 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) 1lrolA::URA3(K.1.) dgalA::hyg VRG4-2EGFP::NAT

YLD9984 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) URA3(K.l1.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

YLD9985 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) lrolA::URA3(K.1l.) dgalA::hyg ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

YLD6332 | TN124 OM14-2EGFP: :NAT

YLD6333 | TN124 EMC1-2EGFP::NAT

YLD6334 | TN124 SEC7-2EGFP::NAT

YLD6340 | TN124 OMI14-2EGFP::NAT pahlA::TRP1(K.1.)

YLD6341 | TN124 EMC1-2EGFP::NAT pahlA::TRP1(K.1.)

YLD6342 | TN124 SEC7-2EGFP::NAT pahlA::TRP1(K.1.)

Al63 TN124 VRG4-2EGFP::NAT

Al71 TN124 VRG4-2EGFP::NAT pahlA::TRPI(K.1.)




YLD6331 | TN124 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

YLD6339 | TN124 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATG8 pahlA::TRPI(K.1.)

Al62 TN124 SNF7::1K-SNF7-EGFP-URA3(K.1.)

Al170 TN124 SNF7::1K-SNF7-EGFP-URA3(K.1.) pahlA::TRP1(K.1.)

Al78 TN124 NABZ2::1K-NAB2-mTagBFP2-TRPI1 (K.1.)

A209 TN124 NABZ2::1K-NAB2-mTagBFP2-TRP1(K.1.) pahlA::URA3(K.1.)

Al158 TN124 dgald 1lrolA trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCO (Cla+Clb) VPHI1::VPHI1-mCherry-TRP1(K.1.)
LROI::LROI1I-DGA1-URA3(K.1.)

A208 TN124 dgald 1lrolA trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCO (Cla+Clb) VPH1::1K-VPHI-mCherry-TRPI1(K.1.)
ProLRO1::LRO1-DGAI-URA3(K.1l.) pahlA::hyg

A401 BY4741 1rolA::kanMX DGAl::hyg-GAL-DGAl OM14-2EGFP::NAT pahlA::URA3(K.1.)

A402 BY4741 1rolA::kanMX DGAl::hyg-GAL-DGAl EMC1-2EGFP::NAT pahlA::URA3(K.1.)

A403 BY4741 1rolA::kanMX DGAl::hyg-GAL-DGAl SEC7-2EGFP::NAT pahlA::URA3(K.1.)

A404 BY4741 1rolA::kanMX DGAIl::hyg-GAL-DGAl VRG4-2EGFP::NAT pahlA::URA3(K.1.)

YLD9951 TN124 TRPI1(K.1.) URA3(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD9952 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) 1rolA::TRPI1(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A210 TN124 PKC1-2GFP::TRP1(K.1.)

A211 TN124 dgalA lrolA PKC1-2GFP::TRPI1(K.1.)

A293 TN124 VPHI1::1K-VPHl1-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)




A294 TN124 dgald 1lrolA VPHI::1K-VPHI-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCo (Cla+Clb)

Al86 TN124 ELO3::1K-ELO3-mTagBFP2-TRPI1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)
VPHI1::VPHI-mCherry-URA3 (K.1.)

A188 TN124 dgald 1lrolA ELO3::1K-ELO3-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCo (Cla+Clb)
VPH1::VPHI-mCherry-URA3 (K.1.)

A297 TN124 SEC26::SEC26-mTagBFP2-TRPI1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A298 TN124 dgald lrolA SEC26::SEC26-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A301 TN124 SEC7::SEC7-mTagBFP2-trp trplA::NAT-proLYSZ-GFP-PKCS (Cla+Clib)

A302 TN124 dgald 1lrolA SEC7::SEC7-mTagBFP2-trp trplA::NAT-proLYSZ2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A299 TN124 VPS4::VPS4-mTagBFP2-TRPI (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Cib)

A300 TN124 dgald 1lrolA VPS4::VPS4-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYSZ2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A187 TN124 NABZ2::NAB2-mTagBFP2-TRP1(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCO (Cla+Clb) SNF7::SNF7-mCherry-URA3(K.1.)
Al189 TN124 dgald 1lrolA NABZ2::NAB2-mTagBFP2-TRP1 (K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCoS (Cla+Clb)

SNF7::SNF7-mCherry-URA3 (K. 1.)

A339 TN124 proTPIl::pTPI1-mTagBFP2-SKL-TRP1(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A340 TN124 dgalld 1lrolA proTPIl::pTPI1-mTagBFP2-SKL-TRP1 (K.1l.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCO (Cla+Clb)

Ad65 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) OM14-2EGFP::NAT bcklA::LEUZ (K.1.) dgalA::URA3(K.1.)
Ad66 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5 (S.p.) OM14-2EGFP::NAT slt2A::LEUZ2 (K.1.) dgalA::URA3(K.1.)

A467 BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5(S.p.) OM14-2EGFP::NAT mkklA::LEUZ2(K.1.) dgalA::URA3(K.1.)




A468

BY4741 1rolA::kanMX4 ELO3::ELO3-mTagBFP2-HIS5 (S.p.) OM14-2EGFP::NAT mkk2A

::LEU2 (K.1.) dgalA::URA3(K.1.)

A91 TN124 opilA::TRPI1I(K.1.) URA3(K.1.) OM14-2EGFP::NAT

YLD6910 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) opilA::TRPI1(K.1l.) lrolA::hyg OM14-2EGFP::NAT
A92 TN124 opilA::TRPI1(K.1.) URA3(K.1.) EMC1-2EGFP::NAT

YLD6810 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) opilA::TRPI1(K.1.) lrolA::hyg EMCl1-2EGFP::NAT
A94 TN124 opilA::TRPI1(K.1.) URA3(K.1.) SEC7-2EGFP::NAT

YLD6610 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) opilA::TRP1(K.1.) 1lrolA::hyg SEC7-2EGFP::NAT
A95 TN124 opilA::TRPI1(K.1.) URA3(K.1.) VRG4-2EGFP::NAT

A97 TN124 dgald::URA3(K.1.) opilA::TRP1(K.1.) lrolA::hyg VRG4-2EGFP::NAT
A96 TN124 opilA::TRPI1(K.1.) URA3(K.1.) ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATG8

A98 TN124 dgalA::URA3(K.1.) opilA::TRP1(K.1.) lrolA::hyg ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
YLD4008 TN124 TRPI1(K.1.) URA3(K.1.)

YLD486 TN124 1rolA::URA3(K.1.) dgalA::TRP1(K.1.)

YLD7018 TN124 ino2A::TRP1(K.1.) URA3(K.1.)

YLD7019 TN124 ino4A::TRP1(K.1.) URA3(K.1.)

YLD7020 | TN124 opilA::TRP1(K.1.) URA3(K.1.)

YLD6028 | TN124 TRPI1 (K.l1.) pahlA::URA3(K.1.)

YLD6016 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) pahlA::URA3(K.1.)




YLD6062 | TN124 ino2A::TRP1(K.1.) pahlA::URA3(K.1.)

YLD6063 | TN124 ino4A::TRP1(K.1.) pahlA::URA3(K.1.)

YLD6064 | TN124 opilA::TRP1(K.1.) pahlA::URA3(K.1.)

YLD6065 | TN124 slclA::TRP1(K.1.) pahlA::URA3(K.1.)

YLD7028 | TN124 opilA::TRP1(K.1.) dgallA::URA3(K.1.) 1rolA::hyg

YLD9951 | TN124 TRPI1 (K.1.) URA3(K.1l.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCo (Cla+Clb)

YLD9952 | TN124 dgalA::URA3(K.1l.) 1lrolA::TRP1(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD9954 | TN124 dgklA::TRP1(K.1l.) URA3(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD9955 | TN124 dgklA::TRP1(K.1.) 1rolA::URA3(K.1.) dgalA::hyg trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCoS (Cla+Clb)

YLD9957 | TN124 slclA::URA3(K.1.) TRPI1I(K.1l.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD9958 | TN124 slclA::URA3(K.1.) 1rolA::TRPI1(K.1.) dgalA::hyg trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

A93 TN124 opilA::TRP1(K.1.) URA3(K.1.) trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD6710 | TN124 dgalA::URA3(K.1.) opilA::TRPI1(K.1.) 1lrolA::hyg trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD6335 TN124 trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb)

YLD6343 TN124 trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCS (Cla+Clb) pahlA::TRPI1(K.1.)

Al1131 BY4741 1lrolA::kana dgalA::LEUZ2 proCAN1-AvrII-proMFAl-HIS5-terCANI1::HIS5 URA3 Emcl-2EGFP::NAT
ADH1::UG75-proADH1-DGK1-3HA

Al132 BY4741 1lrolA::kana dgalA::LEU2 proCAN1-AvrII-proMFAl1-HIS5-terCANI1::HIS5 URA3 Emcl-2EGFP::NAT

ADHI1::UG75-proADH1-CDS1-3HA




Al1133

BY4741 lrolA::kana dgalld::LEU2 proCANI-AvrII-proMFAl-HIS5-terCAN1::HIS5 URA3 Emcl-2EGFP::NAT

ADH1::UG75-proADH1-PAH1-3HA

Al134 BY4741 proCAN1-AvrII-proMFAl1-HIS5-terCANI1::HIS5 LEUZ URA3 Emcl-2EGFP::NAT ADHI::UG75-proADHI-DGKI1-3HA

Al1135 BY4741 proCAN1-AvrII-proMFAl1-HIS5-terCANI1::HIS5 LEUZ URA3 Emcl-2EGFP::NAT ADHI::UG75-proADHI-CDS1-3HA

Al136 BY4741 proCANl1-AvrII-proMFA1-HIS5-terCAN1::HIS5 LEU2 URA3 Emcl-2EGFP::NAT ADHI::UG75-proADH1-PAH1-3HA

A1137 BY4741 1rolA::kana dgall::LEU2 proCANI1-AvrII-proMFAl-HIS5-terCAN1::HIS5 URA3 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
ADH]1 ::UG75-proADH1-DGK1-3HA

Al1138 BY4741 1rolA::kana dgall::LEU2 proCANI1-AvrII-proMFAl-HIS5-terCAN1::HIS5 URA3 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
ADH]1::UG75-proADH1-CDS1-3HA

A1139 BY4741 1rolA::kana dgalld::LEU2 proCANI1-AvrII-proMFAl-HIS5-terCAN1::HIS5 URA3 ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8
ADH]1::UG75-proADH1-PAHI1-3HA

A1140 BY4741 proCANI-AvrII-proMFAI-HIS5-terCAN1 LEUZ URA3 ATG8: :NAT-ProATG8-GFP-ATG8 ADH1: :UG75-proADH1-DGK1-3HA

All41 BY4741 proCANI-AvrII-proMFAlI-HIS5-terCAN1 LEUZ URA3 ATG8: :NAT-ProATG8-GFP-ATG8 ADH1: :UG75-proADH1-CDS1-3HA

Al142 BY4741 proCAN1-AvrII-proMFAl1-HIS5-terCAN1 LEU2 URA3 ATG8: :NAT-ProATG8-GFP-ATG8 ADH1 : : UG75-proADH1-PAH1-3HA

All44 TN124 dgald 1lrolA trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCO (Cla+Clb) CU-2Dsred-Atg8::TRPI

All4e TN124 dgalA lrolA trplA::NAT-proLYS2-GFP-PKCO (Cla+Clb) CU-2Dsred-Atg8::TRP1 LRO1-DGAI::KANA

Al151 TN124 LYSZ2::proLYS2-GFP-PKCbeta-TRPI1

Al1152 TN124 dgald 1lrolA LYSZ2::proLYS2-GFP-PKCheta-TRP1

Al1155 BY4741 atgl::ATG5-2EGFP-URA3




All56 BY4741 l1rolA::kana dgald::LEUZ2 atgl::ATG5-2EGFP-URA3

Al157 BY4741 atg5::ATG5-2EGFP-URA3

Al1158 BY4741 l1rolA::kana dgald::LEUZ2 atgb5::ATG5-2EGFP-URA3

Al1159 BY4741 atgld::ATG5-2EGFP-URA3

Al1160 BY4741 1rolA::kana dgalld::LEU2 atgld::ATG5-2EGFP-URA3

Allel BY4741 secléts emcl::EMC1-GFP-URA3

Alle2 BY4741 secléts vrg4::vrg4-GFP-URA3

All63 BY4741 secléts sec7::sec7-2EGFP-NAT

Alle4 BY4741 seclé6ts ATG8::NAT-ProATG8-GFP-ATGS8

All65 BY4741 secléts atgl::ATGl1-2EGFP-URA3

Alle6 BY4741 emcl::EMC1-2EGFP-NAT irelA::URA3

Alle7 BY4741 1rolA::kana DGAl::Hygromycin-GAL-DGAl emcl::EMC1-2EGFP-NAT irelA::URA3
Alle8 BY4741 emcl::EMC1-2EGFP-NAT icel2A::URA3

All69 BY4741 1rolA::kana DGAl::Hygromycin-GAL-DGAl emcl::EMC1-2EGFP-NAT icel2A::URA3
A1170 BY4741 emcl::EMC1-2EGFP-NAT f1dlA:: URA3

All71 BY4741 1rolA::kana DGAl::Hygromycin-GAL-DGAl emcl::EMC1-2EGFP-NAT f1dilA:: URA3
YCH717 TN124 TPI1::pTPI1-EMC1-GFP-APEX2-URA3

A1148 TN124 dgalA lrolA TPI1::pTPI1-EMC1-GFP-APEX2-URA3




Table S2. Plasmids constructed in this study.

Plasmid Parental Réstriction . Primers for insert L%nearization ?enome .
plasmid sites for plasmid amplification sites for genome | integration
construction integration locus

OM14-2EGFP-ter-NAT UG74-2EGFP HindIII SacII OM14F/OM14R Nhel Af1TII C terminal
UG75-pADH1-DGK1-3HA UG75 SacIT ADH1F/ADHIR SphI ADH1 promoter
UG75-pADH1-CDS1-3HA UG75 SacII ADH1F/ADHIR SphI ADH]1 promoter
UG75-pADH1-PAH1-3HA UG75 SacII ADH1F/ADHIR SphI ADH]1 promoter
UG76-pLYS2-GFP-PKCbeta UG76 HindIITI PKCbetaF/PKCbetaR EcoRI LYS2 promoter
EMC1-2EGFP-ter-NAT UG74-2EGFP HindIII SacII EMC1F/EMC1R BspEI Afel C terminal
SECT7T-2EGFP-ter-NAT UG74-2EGFP HindIII SacII SEC7F/SECTR SnaBI Af1II C terminal
VRG4-2EGFP-ter-NAT UG74-2EGFP HindIII SacII VRG4F/VRG4R Asel EcoRI C terminal
IRE1-2EGFP-ter-kanMX4 UG6-2EGFP HindIII SacII IRE1F/IRE1R PspOMI HindIII C terminal
CIT1-2EGFP-ter-URA3 UG72-2EGFP HindIII SacII CIT1F/CIT1R Citl PmlI C terminal
ABF2-2EGFP-ter-URA3 UG72-2EGFP HindIII SacII ABF2F/ABF2R SnaBI Af1IT C terminal
ACH1-2EGFP-ter-URA3 UG74-2EGFP HindIII SacII ACH1F/ACHIR PmlI SacII C terminal
AFG3-2EGFP-ter-URA3 UG72-2EGFP HindIII SacII AFG3F/AFG3R Agel Pwvul C terminal
SYS1-2EGFP-ter-URA3 UG72-2EGFP HindIII SacII SYS1F/SYS1R NurI SnaBI C terminal




SEC7-2katushka-ter-Hygrom

. UG75-2EGFP HindIII SacII SECTF/SECTR SnaBI AfI1II C terminal
ycin
PKC1-2GFP-ter-TRP1 UG76-2GFP HindIII SacII PKC1F/PKC1R Clal Agel C terminal
trplD-proLYS2-GFP-PKCS (C1 Lys2F/1ys2R/GFPF/G TRP1 promoter and

TRP-UG74 PspOMI SacII SacI BstBI
a+Clb) -NAT FPR terminator?!
GAL-Aurl-2GFP-Hygromycin GAL-UG75 SacII AurlGF/AurlGR PspOMI AUR1 ORF
APEX2-Clhn-F/Clhn-

PTPI1-EMC1-GFP-APEX2-URA3 | UG72-EMC1-GFP BmtI AvrIT SphI TPI1 promoter

APEX2-R

1. Its integration replaces TRP1 ORF with the GFP-PKC&-NAT construct,

resulting in trplA.




Table S3. DNA sequences of PCR primers.

Primer name

Sequence

OM14F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTGCTAAACACGACAGTAACGC
OM14R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCTTTCTTGTCGTATCTGGAGTAG
OM14F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGCATCCTTTCACACACTCACAC
OM14R2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGCCTGCTTAGTTCTATGATGTTC
EMC1F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTCATTTACTGTTCAAATTGAATC
EMC1R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCTTTAATTAGCCATTGGGATTTC
EMC1F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGTAGATATTTACATACACATTAC
EMC1R2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGAGGTAGCGCTTTTATTAAGAG
SECTF1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTGATATTGCAAAACGTATCTA
SECTR1 GACCTGCAGCGTACGAAGCATCAGTAGAAAGGTATAATTC
SECTF2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGCAGATTAAAATATGCTTAGTTG
SECTR2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGCCAAAAGTTGCCTGTCCAAAG
VRG4F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTCAAGCCTATTTCTTGTTGCC
VRG4R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCTTTACGTAAAGGTTGGGCTTG
VRG4F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGTGAGAACTTACGGGGGGTGC

VRG4R2

GGGAGACCGGCAGATCCGCGGCTTGGACCGAATCATTACTAG




IRE1F1

CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTATTACAGAAAGAGTATAATC

IRE1R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCTGAATACAAAAATTCACGTA
IRE1F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGTGTTCATGCCCCTCTGCTTC
IRE1RZ2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGCTGGTATCAACTGGAGCTTG
CIT1F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTCGGTAAAACCGTTATTGGTG
CIT1R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCGTTCTTACTTTCGATTTTCT
CIT1F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGCAGGGTATGCGACTATTCAAAC
CIT1R2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGCTATGTAAGAAAAAAGTAATG
ABF2F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTAACGTGGAACAGATTCGCTATC
ABF2R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCGTTGAGAGGGTAGCGAGCAT
ABF2F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGAGACCGCGGTACTCTCACAATG
ABF2R2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGAGATTTCAGCGAAGATCTGA
ACHIF1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTATGACAATTTCTAATTTGTTA
ACHI1RI1 GACCTGCAGCGTACGAAGCGTCAACTGGTTCCCAGCTGTC
ACH1F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGGTTTGTGCGCAAACCGAGAG
ACHI1RZ2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGGTCGTTATTTTCATGCCATTC
AFG3F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTGAAGAACCCAGGTAAGTACAC

AFG3R1

CCTGCAGCGTACGAAGCATTTGTTGCTGCAGGTGCCTC




AFG3F2

TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGGAAATAAAACGGTGGCTTCTTC

AFG3R2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGATGGAATTGAGAAAACAGTG
SYS1F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTCCAGATATAAGGAAGTGTAT
SYSIRI1 GACCTGCAGCGTACGAAGCTATTTGGCTTTCTAAGTCTT
SYS1F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGTGAGAGGAGATGAAACAACA
SYSIR2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGTCAGATTGCAATGAGTAGTGA
PKC1F1 CGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTGCTATTATCAATAGGAAAGAAG
PKCI1R1 GACCTGCAGCGTACGAAGCTAAATCCAAATCATCTGGCA
PKC1F2 TAGTGGCCTATGCGGCCGCGGTGAAGAAAAGGTCATGCCATG
PKC1R2 GGGAGACCGGCAGATCCGCGGGACTTTGTAGTCAATGAAAG
Lys2F GCTATACTGGGTACCGGGCCCCATCTGTTGTGGCTTTATCAC
1lys2R CCTTTAGACATGTTACTAGTTAGTGAGTAACTCTGTGATATC
GFPF ACTAGTAACATGTCTAAAGGTG

GFPR CTCAGTAATAACCCACCGCGGCTAACACAGGTTGGCCACCTTC
AurlGF CTATACTTTAACGTCAAGGAGCCGCGGATGGCAAACCCTTTTTCGAG
AurlGR GGGAGACCGGCAGATGCCGCTCTAGACCTAATAAC

ADHIF CTAGTGGCCTATGCGGCCGCGGATCCTTTTGTTGTTTCCGGG
ADHIR GGGAGACCGGCAGATCCGCGGCCGGTAGAGGTGTGGTCAATAAG




PKCbetaF GGATGAATTGTACAAAGGATCCAtgGtgcatgaggtcaagaac

PKCbetaR ATATGGCGCGCCTCACCTAGGCTAgcgctccgtgtggtecgtgc

APEX2-Clhn-F GGGTTAATTAACATCGCTAGCGGAAAGTCTTACCCAACTGTG

Clhn-APEX2-R GTGGCGCGCCTCACCTAGGCTAAGATCTGCACTGAGCGTC




