A. PAP1 splicing isoform Additional file 4: Fig. S3
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G | AAGTATCAGTTTCTGTACTTTATTGCACACGCACCOTCOTGCOGCGCAGTCOGAACGTGTTTCCCCATCCACAGGAATTACGTAAGAACG
S'UTR L3
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TCGTGEGCGCHGTCGHHEGTGTTTCECCATCEHCHGGHHTTHCGTHAGHACG

i10 120 130 140 iS50 160 170 180 190 200

CAGTTCGAGCTTCTCAAGCGCTGCGTCGC-GTCGGTGTTGACCTGCTGC GG CGCCACCCTCACAGATTCGCTCTTCTCCCATCTTCCTCCTGTTGTCT GAGA
- 5'UTR PP
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CAGTTEGAGCTTCTCAAGCGETGEGTEGCTGTEGGTGTTGﬁCCTGCTGCGGCGCCACCETCACAGATTCGETETTCTCECATCTTCCTCCTGTTGTETGﬁGA

................................

CAGTTCGAGCTTCTCAAGCGETGCGTCGCTGTCGGTGTTGACCTGETGEGGCGECACCETCACAGATTCGCTETTCTCCCATCTTCCTCCTGTTGTCTGAGA

210 220 230 2410 250 260 270 280 290 300

GCCTCTGCGT TT T TGO G GCAGEAAGCCGCGTCTCCTCTCTCTTGGT TCGCTCTCGT TGGTTGCCTCGAAAGT TTCAGTTGCCTCGCTCTGTGCCGCGGLG
4 “- S5'UTR “3
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GCCTCTGCGT TT T TGG G GCAGEAAGCCOGCGTCTCCTCTCTCT TGOGT TCGCTCTCOT TOGGTTGCCTCGAAAGT TTCAGTTGCCTCGCTCTGTGCCGCGGLG

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

PAP exl agPCE_F

AAGTCGTCCGCACCGCCAGACCAAGATGEGEAGCGCGCOGCGEAGGCGACACTCGT TOGGGATGCGTTTCCTCACTTCAACTTCGCCGCCGACGCAGCGGCGTC
5|JTR exonl

AAGTCGTCCGC#CCGCChGACCA#GATGG#GCGCGCGGCGGAGGCG#CACTCGTTGGGGATGCGTTTCCTCACTTCAACTTCGCCGCCGACGChGCGGCGTC

TTCCTCACTTCAACTTCGCCGCCGACGCAGCGGCGTC

410 420 430 440 450 460 470 480 490 SO 51

TACAGCACTGAGACGAGCCACAGATGCGTTTTCGATGGAAAAGACGGACGAGGTTGTGAGACTTGTTCGACAACTACTAGAGAAGCTGCTGCAGGCAGAGCC

2xonl

TACAGCACTGAGACGAGCC

Nl ‘ s, ' mmmu.mm.,.n..m

'TGAGACGAGCCAEAG#TGEGTTTTEG#TGGAA#AG#CGGAEGAGGTTGTG#GAETTGTTCG#CA#CT&CT#GAGAAGCTGCTGCAGGC#GAGCC
520 530 540 550 560 570 580 590 600 610

GTCGGCTGCGGC TG G TGGACACAAGTATACGTGTTTGGCTCGAGCGGTCTTGGTGCCGCTATCACGGGTAGTGATATTGATTTAATTGCATTGTGCTCCGE

GTEGGCTGCGGCTGCGTGGAEAC#AGTAThCGTGTTTGGCTCGhGCGGTCTTGGTGCCGCThTC#CGGGTAGTGATATTGATTT#ATTGC#TTGTGETCEGC
620 630 640 650 650 670 680 630 700 710

CTCTGTGAACACGAGTCTGTTTTTTCAGAAGTTCCCGCGCTCGGCTGAGGGGCGCCTGCAGGACGTCGTCGTGGTCACTTCGGCCCGCGTCCCTCTGATCAA
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CTETGTGA#CACGAGTCTGTTTTTTCﬁGAAGTTCCCGCGCTCGGCTGAGGGGCGCCTGEAGGACGTCGTEGTGGTCACTTCGGCECGEGTCCCTCTGATEA#
720 730 740 750 760 770 780 790 8OO 810 815

GTTTTCGTACAATGGGGTTCATGTCGATCTCCTGTTTGCCTCCOGTTGATATGCGGACGGCGCCTGACACGAATGAGT TAC TCHGEGEN GRS

exon.s

GTTTTCGTACAATGGGG

GTTTTCGTACAATGGGGTTCATGTCGATCTCCTGTTTGCCTCCGTTGATATGCGGACGGLGCGCCTOGACACGAATGAGTTACTG




B. PAP1 splicing isoform [Sifexon 2|

1 10 20 e 40 50 60 70 BO a0 100 110 120

BaCTAACGCTATATAAGTATCAGTTTCTGTACT T TATTGAATTGCATTGTGCTCCGCCTETGTGAACACGAGTCTGTTTTTTCAGAAGTTCCCGCGETCGGETGAGGGGEGECTGCAGGACGTC
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TACTAACGC TATATAAGTATCAGT TTCTGTACT T TAT TGAAT TGCAT TGTGCTCCGCCTCTGTGAACACGAGTCTGTTTTTTCAGAAGTTCCC

OAATTOCAT TOTGCTCCGECTCT T OAACACGAGTCTGT TT T TTCAGAAGT TCCCOEGETCOGCTOAGGOOCGCCTGCAGGACGTC
130 140 150 160 170 180 190 2000 210 220 230 240 248
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GTCGTGGTCACTTCGGCCCGOCGTCCCTCTGATCAAGTTTTCGTAC AATGGGGT TIHENGHE GRNENEE G I CEENEE G GRS Gl G GEE GG EGC NGRS CESN GE GRS GE Gl GElE G

ETCGTGETCACTTCGGCCCGCGTCCCTCTGATCAAGTTTTCGTACAATGGGGETT

GTCGTGGTCACTTCGGCCCGCGTCCCTCTGATCAAGTTTTCGTACAATGGGGTT



C. PAP1 splicing isoform - part of intron -

1 10 20 30 40 50 B0 70 B0 a0 10

N GE . T AAGTATCAGT TTCTGTACTTTATTGGTTTTATTCTCGCTTTTCCTTCCACACGTCTCACGCCCTTTCACCCGAGACGTAAACTGGGAC
part of intran (616 - 873) sl
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ATAAGTATCAGTTTCTGTACTTTATTGGTTTTATTCTCGCTTTTCCTTCCACACGTCTCACGCCCTTTCACCCGAGACGTAAACTGGGAC

CGTCTCACGCCCTTTCACCCGAGACGTAAACTGGGAC

110 L2 130 140 150 160 170 180 190 200

GGCATGCTGTGCTCTGCGTATTTCACCGTACGTACCGTCACTGCAACATGACTAATGGTAATACGCTGCGGTGGCGGGGCCCTCATGCGCACACACCGCCCC
) part of intron (616 - 873) el

A ) |
GLCATOCTGTGCTCTGCGTATTTCACCGTACGTACCGTCACTGCAACATGOGACTAATGGTAATACGCTOCGGTGGCLGLOCCCTCATGCGCACACACCGCLCCC

o M

GGCATGCTGTGCTCTGCGTATTTCACCGTACGTACCGTCACTGCAACATGACTAATGGTAATACGCTGCGGTGGCGGGGCCCTCATGCGC#CACACCGCCCC
210 220 230 2410 250 260 270 280 290 300

TTCGTTGCGCTCGCTGCTCTCTCTTCTCT TGCTGCTCTCGCCTTTCTCTCTCTATGAGTCGTCTTCTCCTCGTTTCCGAATGCTGCCGCGAAGAATTGCATT
) part of intran (616 - 873)

‘. d ¢ -
TTCGT TGO TCGC TGO TCTCTCT TCTC T TGO T GCTCTCGCC T T TCTCTCTC TATOGAGTCGTCTTCTCCTCGT T ITCCGAATGC TGCCGLGAAGAAT TGCATT

o "

TTCGTTGCGCTCGC TGO TCTCTCT TN TGO T GCT O T CGCC T TTCTCTCTC TATGAGTCGTCTTCTCCTCGT T TCCGAATGC TGLCCGUCGAAGAATTGCATT
310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

GTGCTCCGCCTCTGTGAACACGAGTCTGTTTTTTCAGAAGTTCCCGCGCTCGGCTGAGGGGCGCCTGCAGGACGTCGTCGTGGTCACTTCGGCCCGCGTCCC

L

GTGCTCCGCCTCTGTGAACACGAGTCTGTTTTTTCAGAAGT TCCCGLGCTCGGLTGAGGGGLGCLTGCAGGALCGTCGTCGTGGTCACTTCGGCCCGLGTCCC
410 420 430 440 450 460 470 480 490 500 507

TCTGATCAAGTTTTCGTACAATGGEGGTTCATGTCGATCTCCTGTTTGCCTCCGTTGATATGCGGACGGCGCCTGACACGAATGHGHEEE GEGEGERGE

TCTGATCAAGTTTTCGTACAATGGGGTTCATGTCGATCTCCTGTTTGCCTCCGTTGATATGCGGACGGCGCCTGACACGAAT



D. RBP20 splicing isoform
| 1 10 20 30 40 =1 &0

BACTAMD ATATA

ALTATCAGTTTCTGTACTT TATTGATALACGU AAL T TAALGGLGTTCACCATCTCT T T AR TT IO T OO TCARL TGTTTCALLGLAGAGTGTAAALGTCGETCT HCAG&GM&C
S'UTR
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ACTTTATTGATALA GITTCALCATCTCTTOTOLCAALCTTICT

CATCAAAAL CATTALGLTTCTICT GCTCLCTACLTCCCLACMTGG&CHEMLWGTCGITWTAEGLMATI'_G.l’l.GGC&G&GWGELGCMGATGCHG&GTTGCGI'_E.ﬁGCHGC.hGLAGCAGCAGCTGGCGCCGCHGCTGLF&&C&GCAGCLTCCT
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TACTCGCAGC AGCAGEAG AGEAGCAGEAGEAGCAGCAGCOCAT AGET GEOGC T GLGCAAGCCGOCLCGTCATOCT T TGCACCAARGOCAATCGT TCACAGC TTCTCCAAGGATACGLAC AGCCGC TCGATC T TCATCLGGEAAC T TGOC AAGGLGEADT

GALGGCALCACGAL AL GLALLGALGL TAGTGCAGTTOTTOLL TGAL TEUGLGLAALATTOCTCAAL T GLAL GG THL T GAAG GALUGL GUGAL AGLAGALGL T GAALLLGLAL TGLLTACATTGAAT T GULGAL TAL ALGLUGATGLEUAAGLULATOLAL
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E. RBP20 splicing isoform

1 10 20 30 40 50 60 70 80 a0 100

BACTAACGCTATATAAGTATCAGTTTCTGTACTTTATTGGTGACCCACAAGCGGTCCAACTTCAAGCCGGGCCGCGLTGGCCGCGGTGCTGGCCGTGGTCGTGGE

TACTAACGCTATATAAGTATCAGTTTCTGTACTTTATTGGTGACCCACAAGCGGTCCAACTTCAAGCCGGGCCGCGGTGGCCGCGGTGCTGGCCGTGGTCGTGGC

il
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GCGGTCCAACTTCAAGCCOGGCCOCOGGTOOGCCGCOGTGL TGGCC GTGGTCGOGTGGC
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210

CoTAGCGGCGCTOAGC LG TCCAGGLGLC TCGCCACCT TCATGACCATGCT TGGAGCCGCCAGCGGCTACCGLGLCCGTOOAGGTCGTGGAAGCAGTGCTCGCGGT
exon.s

CGTAGCGGCGLTGAGLC GCTECAGGCGC TCGCCACCTTCATGACT ATGCTTGGAGC CGC CAGCGGCTACC GC GGC CGTGGAGGTCGTGGAAGCAGTGCTC GCGGT
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COTAGCGGC GCTGAGCC GCTCCAGGCGCTCGCCACCTTCATGACCATGCTTGGAGCCOGCCAGCOOCTACCOCGOCCOTOOAGGTCOTOGOAAGCAGTGCTCGCGAT
220 230 240 250 260 270 280 290 300 310 315

GLGCGGCGGTGCGCOTOOGLGEGETELTCGCGGTOGLCGECCTGAGTGGTOETGCGCCAAAGCCACAAAGC GG G G Gl G GENNIRE I m——" s

Exons

GGCGGCGGTGCGCOTOOGAGEGGETGEATC

Mt b

GGCGGC GGTGCGCGTGGGGGCGGTGGTC GCGGTGLCGGEC CTGAGTGGTGGTGC GCCAAAGCCACAAAGCG



F. DBP2B splicing isoform 5' UTR

1 10 20 30 40 50 60 70 B0 a0 100 110 120 130 140

B TAAC G TATATAAGTATCAGT TTCTGTACT TTAT TGTGAGGTGTATCTCTCCTTETCTGGCACACACACGCGTOGLGGT TGAACCAGAATAAACGCCAACAGACGATAAAGGACATTGCGTACGCCAAGCAACGCGCGEG
5'UTR oy a
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THLTHHLGLTHTHTHHGTHTLHGTTTLTGTHLTTTHTTGTGHGGTGTHTLTLTLLTTLTLTGGLHLHLHLHLGLGTGGGTTGHHLLHGHHTHHHLGLLHHLHGHLGHTHHHGGHLHTTGLGTHLGLLHHGLHHLGLGLGLG

Dl

HLGLGTGGGTTGHHLLHGHHTHHHLGLLHHLHGHLGHTHHHGGHLHTTGLGTHLGLLHHGLHHLGLGLGLG

150 1a0 170 180 190 200 210 220 230 241 250 260 270 280

TGTGCCTATCTTTCCTGTCTGOCC TCGO T TTCACCT TGASC TACACAACATCTGCACGTCGTGLGACAAGCATCATLGTCGLACTACGGTGACGU TCAGLAGAACGLLGLELGACAGLLGLGTHELIGLGELGALGLGGLGLITACG

22 5UTR
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TGTGLLTHTLTTTLLTGTLTGLLLTLGLTTTLHLLTTGHHLTHLHLHHLHTLTGLHLGTLGTGLGHLHHGLHTLHTGTLGGHLTHLGGTGHLGLTLHGLHGHHLGGLGGLGHLHGLGGTGGGLGLGGLGHGGGLGGLTHLG

Il Mﬂlml lll Mleﬂ mhmunlh mnl Ml huuuu “" h lln il ull.u lu ﬁ'

TGTGLLTHTLTTTLLTGTLTGLLLTLGLTTTLHLLTTGHHLTHLHLHHLHTLTGLHLGTLGTGLGHLHHGLHTLHTGTLGGHLTHLGGTGHLGLTLHGLHGHHLGGLGGLGHLHGLGGTGGGLGLGGLGHGGGLGGLTHLG

290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390 400 410 420

ACGLOCGLTCLGTEACGLULGGCTATGLGTGLOC G- -~ — - ——————— COGTGEACGLTGHEOCTACGGLGTGLUGLHOCTAT GLEAGLGLGLTCGL GLGCGLHGLATC GO TACCGCAGL GG GLOCGLUGLHGTACGGT LGLTGETT
exomnl
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HLGGLGGTLGTGHLGGLGGLTHTGGTGGLGGTLGTGHLGGLGGLTHTGGLGGLGGLLGTGHLGGTGGLTHLGGTGGLGGLTHTGGHGGLGGTLGLGGLGGGGHTLGLTHLLGLHGLGGLGGLGGLGGGTHLGGTGGTGGTC

i lll ' "n Wl ' e e oy

HLGGLGGTLGTGHLGGLGGLTHTGGTGGLGGTLGTGHLGGLGGLTHTGGLGGLGGLLGTGHLGGTGGLTHLGGTGGLGGLTHTGGHGGLGGTLGLGGLGGGGHTLGLTHLLGLHGLGGLGGLGGLGGGTHLGGTGGTGGTC

430 440 450 450 470 480 490 500 510 520 530 5410 550 5a0

GULGGCTACGLTGGCLGLGC TACGGCGGCGLCCGCLGLGELRGAGATCGC TACCATGACCGCCACGLGOCGGEC TG TOC AT CT GO GGRENE GEEN G G GEE GIE GIF GEE GRS GG GG Gl G G G GRS s G Gl
exomnl

GULGCTACGOGTGLCLGCTACGLGCLGGCGE

"" "" m”' ) "' Il 1“1““““ 0 I"”""' MLJI

GLGGLTHLGGTGGLGGLTHLGGLGGLGGLLGLGGLGGHGHTLGLTHLLHTGHLLGLLHLGGLGGTLTGGGLTLLHHLLTGL

ST 580 590 a0 610 620 630 G40 650 Bal 670 BE0 690 700

e el o o e ole] o el slep, Yefey Yejer ev N i et ler:t sleh fejel op ) slef slep Ve Vot ariel of by ot ol oy g op it slefel olept o ol ojey e o oje o e o Sfer e sy eriey p g = ofers o oy fejey e s o o ofefer’ ofe o o | of @ o elelen i) oy fejer oe

710 120 730 740 750 Fal 70 780 790 BO0 B10 B20D B30 B40

A G 5 G TR D G A G T 5 TSI C PTTESAETY C C ERAE  C FTERAERITY G ST G AT G T G AT G TR G Gl G G GG, G G G GIRTTIET, G GIEAGA G GUATT G GIRIETTTIE AT GIATMIRISAETT GIll G GRS G A AT G Gl Il

BS0 Bal B70 BED B9 Qa0 910 920 Q30 940 a50 Q& a7 Q80
RNAH ex1gPCR_F

I RN G AT G A N G 0 G R /AT I - MM G G A GE GGG GGG T GCAGAT TGAGACGLAGACACGCAAGGC TT TGACGEGLGTGUCGAGCATCATGACGACGTGCGTGTATGETGGEA

'II|“.“';'H"?'“I l | Hﬂ “'.";lil'ﬁ'.ﬂl"rlﬂg I"'; 'ﬂ""- I "'u'ﬂ'“" .l.

GUEAGAT TGAGALCGLAGACACLGCAAGLUT T TGALGLGLLGTGLCGAGCATCATGACGALGTGLLGTGTATGLT GLECA

lLu W ..m..lk I' ﬂ W0 thm il H i ‘“

TGLHGHTTGHGHLGGHGHLHLGLHHGGLTTTGHLGLGLGTGLLGHGLHTLHTGHLGHLGTGLGTGTHTGGTGGL&
290 1,000 1,010 1,020 1,030 1,040 1,050 1,060 1,070 1,080 1,090 1,100 1,110 1,120

COCCGAAGLLGLGUCGUAGLAGLGTGLCCTGUGTGUCGGTGTGUACGTCTGLAT THGUCACGLUCGLGTCGLGUTGAT THGACCTGU T GLAGACGAACTGCACGAATCTTCTGUGLGTCACCTACCTCACCCTC AL GAGLGLCGLATT

WMW JW'M U .""“"' Li L 1My ..““.'”."..'l'”".'|I| HLH hul "' | ““ mhmllll

LLLLGHHGGGGLLGLHGLHGLGTGLLLTGLGTGLLGGTGTGLHLGTLTGLHTTGLLHLGLLGGGTLGGLTGHTTGHLLTGLTGGHGHLGHHLTGLHLGHHTLTTLTGLGLGTLHLLTHLLTLHLLLTLGHLGHGGLGGHTC

i nu 1y «Lu_. d' mh “md..l “h” i lu ,Mn i meu_l Mal. "" M Illnull.u ”"‘”'

EELLGHHGGGGLLGLHGLHGLGTGLLLTGLGTGLLGGTGTGLHLGTLTGLHTTGLLHLGLLGGGTLGGLTGHTTGHLLTGLTGGHGHLGHHLTGLHLGHHTLTTLTGLGLGTLHLLTHLLTLHLLLTLGHLGHGGLGGHTC
1,130 1,140 1,150 1,150 1,170 1,180 1,190 1,200 1,210 1,220 1,230 1,240 1,250 1,260

GUATGCTGLATATGGGUTT TGAAGACCALAA T CCGCAAGATCTGCTCTCAGATCC GCACAGACCGUCAGACGCTCATGTTCTCGLGOGACC TGHEOCGCECLEAGATCCGAAAMCC TCGUCHGUCCAGCT TCCAGAASGACTTTGT G
exomnl
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GLHTGLTGGHTHTGGGLTTTGHHGHLLHHHTLLGLHHGHTLTGLTLTLHGHTLLGLHLHGHLLGLLHGHLGLTLHTGTTLTLGGLGHLLTGGLLGLGLGHGHTLLGHHHLLTLGLLGLLHGLTTLLHGHHHGHLTTTGTGC

m """ nulmtulu m“il}“““m.lﬂm Hlun“lllln _1 Jn“lhmh M i‘ IW thhl \

GLHTGLTGGHTHTGGGLTTTGHHGHLLHHHTLLGLHHGHTLTGLTLTLHGHTLLGLHLHGHLLGLLHGHLGLTLHTGTTLTLGGLGHLLTGGLLGLGLGHGHTLLGHHHLLTLGLLGLLHGLTTLLHGHHHGHLTTTGTGC
1,270 1,280 1,290 1,300 1,310 1,320 1,330 1,340 1,350 1,360 1,370 1,380 1,390 1,400 1,410

GTGTCCACATC GG TCCGAGGAGCTTGTGGUCAAC GCTEATGT GCACCAGCACGTCTTCGTCGT TEAGGGATATCACAAGLAGLHAGAALATGLAGGAGATTCTTCGLCAGGTCGLGACCGCAGCGLGTACTTGTCTTTGTGA
exomnl
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GTGTLLHLHTLGGLTLLGHGGHGLTTGTGGLLHHLGLTGHTGTGLHLLHGLHLGTLTTLGTLGTTGHGGGHTHTLHLHHGGHGGHGHHGHTGGHGGHGHTTLTTLGLLHGGTLGGHLLGLHGLGLGTHLTTGTLTTTGTGA

s A

GTGTEEHEHTEGGETEEGHGGHGETTGTGGEEHHEGETGHTGTGEHELHGLHLGTLTTLGTLGTTGHGGGHTHTLHLHHGGHGGHGHHGHTGGHGGHGHTTLTTLGLLHGGTLGGHLLGLHGLGLGTHLTTGTLTTTGTG&
1,420 1,430 1,440 1,450 1,450 1,470 1,480 1,490 1,500 1,510 1,520 1,530 1,540 1,550

A AT A8 LA GTCLGTGLGACAT TCTGEAGGACCGCCTTGGUCGC GG TGO AGACGLTHGCTCGCCAT TCACGLTEACAA G THCAGTCCAGLCGTGACTACGTGU T GLEACC GO T TOCC AL GA T GAGCGT GLGATCT
exomnl

HGHLHHHGHHGTLGTGLGHLHTTLTGLHGGHLLGLLTTGGLLGLGLGLTGLGGLHGHLGGTGLTLGLLHTTLHLGGTGHLHHGLTGLHGTLLHGLLGTGHLTHLGTGLTGGHLLGLTTLLGLHHHGHTGHGLGTGLGHTLC
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HGHLHHHGHHGTLGTGLGHLHTTLTGLHGGHLLGLLTTGGLLGLGLGLTGLGGLHGHLGGTGLTLGLLHTTLHLGGTGHLHHGLTGLHGTLLHGLLGTGHLTHLGTGLTGGHLLGLTTLLGLHHHGHTGHGEGTGEGHTEC
1,560 1,570 1,580 1,590 1,600 1,610 1,620 1,630 1,640 1,650 1,660 1,670 1,680 1,690

TOEGTCGOCACCGACGT LG GCGCGLTCTGLATATCAAGLAC T TGLACGTGLGTGLTGAACTACGATATGCCACTGAACATCGAAGAT TATGTGCATCGTATTGLGTCGTACGGGTCGTGLCLGGTAAGACCGGCGATGCCT
exomnl
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TLGTLGLLHLLGHLGTGGLGGLGLGLGGTLTGGHTHTLHHGGHLTTGGHLGTGGTGGTGHHLTHLGHTHTGLLHLTGHHLHTLGHHGHTTHTGTGLHTLGTHTTGGTLGTHLGGGTLGTGLLGGTHHGHLLGGLGHTGLLT
1,700 1,710 1,720 1,730 1,740 1,750 1,760 1,770 1,780 1,790 1,800 1,810 1,620 1,830

ATTCCTTTGTT TEATCGGETGATAACAGE AN ST G GRS G AT G IS G G 0 G Gl G I G A GIEAA GA G GITIETIE GIENE G G3 GIEIT GITAE GBS GITHENT GBI GITAIE GIl GIEl GIRA Gl GIAIT G GIlEl G GBS Gl G GIll G Gl GGG

ATTOCCTTTGTTTOATCGEOT G T A0 A G0 A8 05
1,840 1,650 1,860 1,870 1,880 1,890 1,900 1,910 1,920 1,930 1,940 1,950 1,961

GGTARGGEGGARGEGG GTARNGGEG GEEGT GG GTARG GIGGTGGRGGETAREGEG GEGGGEGEGGETARG G G GGG GGl G GIT GIENEEET G G G G GIE G GIE GA G GITITE A A0 GTAETA G




G. DBP2B splicing isoform [SE|exon 2|

1 10 20 30 40 50 a0 70 B0

BACTAACGCTATATAAGTATCAGTTTCTGTACTTTATTGGTCGTACGGGTCGTGCCGGTAAGACCGGCGATGCCTATTCCTT

L o DL iyl

mummn_umhmmumlu_ mmmnmumm.mn._.,uuh

TACTAACECTATATAAGTATCAETTTCTETACTTTATTEETCGTACEEGTCGTGCCGETAAGACCEGCEATECCTATTCCTT
10 11 12 13 14 15 15 164

— —
TGTTTCATCGGCTGATAACAG CIAGAGIBATITGG T G AT G AT G AGTTGIET G BT GIEIG B G G AA GIEAAG A G GTIBTEG B8 G GAG

TGTTTCATCGGCTGATAACAGC



