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D.sim 72h
100
D.sim 72h 14000
D.sim 72h 12000
D.mau 72h 10000
D.mau 72h |
D.mau72h | 8000 50
D.sim 96h 6000
D.sim 96h 4000
D.sim 96h
D.mau96h [ 2000

D.mau 96h
D.mau 96h
D.sim 120h
D.sim 120h
D.sim 120h -50
D.mau 120h
D.mau 120h
D.mau 120h

bweSSSwewasSSaenls: ~100

N
o
PC2: 11% variance
o

a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a
a

uz, wis
Uz, wis
Uz, wis
Uz, new
Uz, new
Uz, new
96 wis
96 wis
96 wis
496 New
496 new
496 new
ozl wis
Yozl wis
Yozl wis
ozl new
yozl new
yoz! new

-100

-50

0 50
PC1: 76% variance

Figure S2. RNA-seq datasets. (a) Heat-map of all RNA-seq samples.

(b) PCA plot of all RNA-seq samples
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