
Hsap_RLN1  --KWK-DDVIKLCGRE-LVRAQIAICGMSTWS-------
Hsap_RLN2  --SWM-EEVIKLCGRE-LVRAQIAICGMSTWS-------
Hsap_RLN3  --RAA-PYGVRLCGRE-FIRAVIFTCGGSRW--------
Hsap_INSL3 --APTPEMREKLCGHH-FVRALVRVCGGPRWSTEA----
Hsap_INSL4 -------AELRGCGPR-FGKHLLSYCPMPEKTFTTTPGG
Hsap_INSL5 ------KESVRLCGLE-YIRTVIYICASSRW--------
Hsap_INSL6 RELSDISSARKLCGRY-LVKEIEKLCGHANWSQF-----
Pmar_RLN3a -------LGVKLCGRE-FIRAVIFTCGGSRW--------
Pmar_RLN3b -------YGVKLCGRE-FIRAVIYTCGGSRW--------
Pmar_RLN3c -------GGVKLCGRE-FIRAVIFACGGSRW--------
Bflo_ILP1  NNSTPRLEPVRLCGRD-FIRTVVRVCPDEG---------
Bbel_ILP1  NNSTPRLAPVRLCGRD-FIRTVVRVCPDQG---------
Bflo_ILP2  --------SPRYCGRD-FLRFVARTCARS----------
Bbel_ILP2  --------SPRYCGRD-FLRFVARTCARS----------
Bflo_ILP3  ---------VKLCGRS-FLRATFLVCGMH----------
Bbel_ILP3  ---------VKLCGRA-FLRATFLVCGMH----------
Amed_RLP   --------TTIRCGSE-FRAAVRTVC-MA----------
Spur_RLP   --QQG--PRNRYCGLE-FARAVFTQCSMAN---------
Hsca_RGP   ---------VRLCGAD-LSRAVYRVCSHG----------
Ovic_RLP   --------KPTYCGSD-FIRVVYETCASLI---------

Arub_RGP1  --------AE
K
Y
C
DE
D-F

HMA
V
YRT

C
TEH----------

Asol_RGP1  ---------E
K
F
C
DN
D-F

HLA
V
YQT

C
STH----------

Mgla_RGP1  --------APKYCDDE-FHMAVYRTCSEH----------
Pmin_RGP1  ---------EKYCDDD-FHMAVFRTCAVS----------

Arub_RGP2  --RSDHASVKHF
CG

LE-
F
SYA

V
VT

A C
GEA----------

Asol_RGP2  ------DSSSKH
CG

SA-
F
PQF

V
WT
AC
SMA----------

Mgla_RGP2  --NND-SRVKQYCGLA-FSYAVVTACAEA----------
Pmin_RGP2  T-----ETTNRHCGAA-FPDFVLAACSMA----------
Ofus_RLP   ------HGEIKYCGRN-VPKLIIIACEML----------
Dmel_Dilp8 ----------SFCSLERMKKFAMEACEHL---FQADEGA

Hsap_RLN1  RP----YVALFEKCCLIGCTKRSL--A-KYC------
Hsap_RLN2  QL----YSALANKCCHVGCTKRSL--A-RFC------
Hsap_RLN3  DV----LAGLSSSCCKWGCSKSEI--S-SLC------
Hsap_INSL3 AA----ATNPARYCCLSGCTQQDL--L-TLC-P---Y
Hsap_INSL4 SG----RHRFDPFCCEVICDDGTS--V-KLC-----T
Hsap_INSL5 Q-------DLQTLCCTDGCSMTDL--S-ALC------
Hsap_INSL6 --------GYSEKCCLTGCTKEEL--S-IACLPYIDF
Pmar_RLN3a AT----KAGLASICCHWGCSKSDI--S-TLC------
Pmar_RLN3b VPQ---AMGLAGLCCTWGCSKGDI--S-TLC------
Pmar_RLN3c DL----AGGLSSVCCKWGCTRGEI--N-ALC------
Bflo_ILP1  NV------RLAERCCHQGCTIAEI--AESVC-----F
Bbel_ILP1  NV------RLAERCCHQGCTIAEI--AESVC-----F
Bflo_ILP2  Q------AGLAYYCCERGCSHEDI--A-SIC------
Bbel_ILP2  -------SGLAYYCCERGCSHDDV--A-SIC------
Bflo_ILP3  YA----YKGIADYCCRKGCTPRQL--A-VAC------
Bbel_ILP3  YA----YKGIADYCCRKGCNRRQL--A-VVC------
Amed_RLP   SRST--YTGPHDFCCTHGCDDDFI--RVRVC------
Spur_RLP   SIHNRGQLPMGQLCCVYGCTLVEL--A-SVC-----T
Hsca_RGP   N------GGIARRCCASGCSSSDI--A-KLC------
Ovic_RLP   QD-----QGMAQYCCRHGCSDQEI--S-RVC------

Arub_RGP1  PET---YVGMG
SYCC

LV
GCT

RDQ
L
--S-Q

VC------Asol_RGP1  SE----YDGIA
SYCC

IH
GCT

PSE
L
--A-V

VC------
Mgla_RGP1  TET---YSGMGSFCCLVGCTTEQL--S-QVC------
Pmin_RGP1  SE----YTGIASYCCLHGCTPSEL--S-VVC------

Arub_RGP2  QD----YQ
GMA

TY
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GC
TISQ

L
TNS-G

IC------Asol_RGP2  QD----YD
GMA

DY
CC
II

GC
STNE

L
IAS-G

IC------
Mgla_RGP2  QD----YQGMATYCCSNGCSLSQLANS-GIC------
Pmin_RGP2  EE----YMTIADYCCSVGCSPSDLVAS-GIC------
Ofus_RLP   DGMA--IVSLIDQCCRNGCKLNQL--L-GIC-----D
Dmel_Dilp8 DHSSR-SYNNIPYCCLNQCEEEFF------C------
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