[bookmark: _GoBack]Additional Figure 1: DHFR and DHPS microsatellite haplotypes. Reference strains V1S, 3D7 and HB3. “C”=Chikwawa, rural-high, “T”=Thyolo, rural-moderate, and “N”=Ndirande, urban-low. Mita 2011 (22) and Alam 2011 (21) refer to other publications which provide microsatellite haplotypes identified and shared between Southeast Asian and Malawian parasites at the pfdhps locus. 
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DHPS -11 -7.4 -2.8 -0.1 0.03 0.5 1.4 9

HB3 217 175 192 132 139 141 268 101

V1S 217 175 180 130 125 147 268 109

3D7 217 157 190 134 149 147 246 111

Alam (2010)* 220ND 189 132 141 145 250 102

Mta (2011)ND ND 189 132ND ND ND ND

C1 217 173 188 132 139 143 248 103

C2 219 175 188 132 139 143 246 101

C3 219 151 188 132 139 143 246 103

C4 219 151 188 132 139 143 246 103

C5 219 151 188 132 139 143 246 101

C6 219 151 188 132 139 141 246 103

C7 213 151 188 132 139 143 246 105

C8 213 151 188 132 139 143 246 101

C9 217 173 188 132 141 143 248 99

C10 213 173 188 132 139 143 246 101

C11 219 151 188 132 139 143 246 101

C12 219 151 188 132 139 143 246 103

C13 213 151 188 132 139 143 246 99

C14 219 151 188 132 139 143 246 103

C15 219 151 188 132 135 143 246 109

C16 217 173 186 132 139 143 246 109

C17 219 151 188 132 139 143 246 103

C18 213 177 192 132 139 143 246 101

T1 217 151 188 132 139 143 246 99

T2 219 155 184 132 139 143 246 99

T3 217 169 188 132 139 143 246 101

T4 213 151 188 132 139 143 246 99

T5 217 165 188 132 139 143 246 105

T6 217 173 188 132 139 143 246 99

T7 219 151 188 132 139 143 246 99

T8 219 151 188 132 139 143 246 99

T9 213 151 188 132 139 143 246 99

T10 219 151 188 132 139 143 246 101

T11 217 161 190 130 139 143 246 99

T12 217 163 188 132 139 143 246 99

T13 217 151 188 132 139 143 246 99

T14 219 179 190 130 139 143 246 99

T15 217 151 188 132 139 141 246 99

T16 219 151 180 132 139 143 246 101

T17 213 151 188 132 139 143 246 99

T18 223 161 188 132 139 143 246 99

T19 217 155 178 132 139 143 246 111

T20 217 151 188 132 139 143 246 101

T21 217 173 188 132 139 143 246 99

N1 217 173 188 132 139 143 252 101

N2 213 151 188 132 139 143 246 103

N3 213 151 188 132 131 139 248 93

N4 217 173 190 132 139 143 246 99

N5 213 151 188 132 139 143 246 101

N6 211 151 188 132 139 143 246 103

N7 217 165 188 132 139 143 246 103

N8 219 151 188 132 139 143 246 103

N9 219 151 188 132 139 143 246 99

N10 219 151 188 132 139 143 246 101

N11 219 151 188 132 139 143 246 101

N12 213 151 188 132 139 143 246 101

N13 219 151 188 132 139 143 246 99

N14 213 151 188 132 139 143 246 105

N15 213 151 188 132 139 143 246 99

N16 219 151 188 132 139 143 246 103

N17 213 151 188 132 139 143 246 105

N18 213 151 188 132 139 143 246 99

N19 217 173 188 132 139 143 246 105

N20 219 163 188 132 139 143 258 107
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DHFR -30 -10 -1.2 -0.3 0.2 1.48 20 50

HB3 ND 255 220 121 166 197 280ND

3D7 146 259 210 101 170 197 280 151

V1S 150 255 210 105 170 195 280 153

C1 144 255 210 105 170 195 280 160

C2 152 255 210 105 170 195 280 147

C3 158 255 210 105 170 195 276 149

C4 146 261 210 105 170 195 280 153

C5 159 255 210 105 170 195 280 149

C6 158 255 210 105 170 195 276 149

C7 158 255 210 105 154 195 276 151

C8 158 255 210 105 170 195 276 151

C9 146 257 208 105 170 195 280 151

C10 158 255 210 105 170 195 280 153

T1 158 255 212 105 170 195 280 147

T2 152 255 210 105 170 195 280 149

T3 152 255 210 107 170 195 278 153

T4 156 255 210 105 170 195 280 145

T5 163 255 210 105 170 195 280 170

T6 140 255 210 105 170 195 280 159

T7 144 255 210 105 170 195 280 158

T8 159 255 210 105 170 195 280 160

T9 158 247 212 105 170 195 280 160

T10 144 255 210 107 170 195 280 162

T11 158 255 210 105 170 195 280 149

T12 142 257 212 105 170 195 280 168

T13 148 255 210 105 170 195 280 166

T14 150 255 210 105 170 195 278 160

T15 154 255 210 105 170 195 280 155

N1 146 255 210 105 170 195 300 147

N2 152 253 210 105 154 195 280 149

N3 159 255 214 105 170 195 280 147

N4 142 255 210 105 170 195 280 137

N5 159 255 210 105 170 197 280 153

N6 159 255 210 105 170 195 280 147

N7 146 255 210 105 170 195 280 147

N8 159 255 210 105 170 195 280 155

N9 159 255 210 105 170 195 278 149

N10 157 255 210 105 170 195 278 149

N11 159 255 210 105 170 195 278 157

N12 158 255 210 105 170 195 280 164

N13 146 255 210 105 170 195 280 151

N14 158 255 210 105 170 195 280 151

N15 159 255 210 105 170 195 280 153


