 Table S1:Clinical information about the CRC patients 
	Sample
	Sex(female/male)
	Age（years）
	Location
	Stage
	Pathological type
	MSI status
	IHC analysis of MMR proteins

	T_1
	Male
	63
	Right
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_1
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_2
	Male
	85
	Rectum
	I
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_2
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_5
	Male
	71
	Right
	IV
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_5
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_6
	Male
	93
	Sigmoid region
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_6
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_8
	Male
	68
	Rectum
	IV
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_8
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_12
	Male
	69
	Right
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_12
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_13
	Male
	42
	Right
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_13
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_14
	Female
	76
	Right
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_14
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_15
	Female
	77
	Sigmoid region
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_15
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_16
	Female
	72
	Right
	IV
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_16
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_18
	Male
	55
	Left
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_18
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_20
	Female
	61
	Right
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_20
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_21
	Female
	69
	Rectum
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_21
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）



Table S2: Primer sequences for qRT-PCR
	Gene
	Sequence

	GAPDH
	Forward (5’‐TGTTGCCATCAATGACCCCTT ‐3’)
Reverse (5’‐CTCCACGACGTACTCAGCG‐3’)

	60967.1
	Forward (5’‐GATGAAGCAAAACTGAGCCTGG‐3’)
Reverse (5’‐TTTAACACTCCTGACGCCTGT‐3’)

	CAP2
	Forward (5’‐GTCTCCTCTCAAGCCTTCCACTG ‐3’)
Reverse (5’‐CTCACCTGCCTGCCACTCAC‐3’)

	GNAO1
	Forward (5’‐ AGGCATAGCAGGATTGACAGGAAG‐3’)
Reverse (5’‐GCAGACGGAGGCAGATGGATG ‐3’)

	NOS1
	Forward (5’‐ CAGCCATCAGACGCATCTCCTC‐3’)
Reverse (5’‐GCATCCGCCTCTCTCCTTATTCTC ‐3’)

	PLCD4
	Forward (5’‐AACTTCCGACCACTCACTCACTTC‐3’)
Reverse (5’‐GCCTGTCTACCTGTCTGCTCTTG‐3’)

	IFNGR1
	Forward(5’‐GTGGTTACAGGATGGACTCAGGTAG‐3’)
Reverse(5’‐TGTTGGTGAATGTAGGGTGGATGG‐3’)

	IFNGR2
	Forward(5’‐TGGACCTTGAGGACATTATGCTGAG‐3’)
Reverse(5’‐ACCACCGCAACCACCATTCTAC‐3’)

	PD-L1
	Forward(5’‐CCAACTCTCTCCCCTTCCCACTC‐3’)
Reverse(5’‐AGTCCTCCTTCAGGTGCCATCC‐3’)

	CD47
	Forward(5’‐CTTCAGTACAGTTGCCAGCAGGTC‐3’)
Reverse(5’‐AGTGATGGAGAAGGCAGGAGAGTG‐3’)

	CD276
	Forward(5’‐ACAATGAACAGACCACCCACAACC‐3’)
Reverse(5’‐CACGCAGCACTGGAAGAAGAGG‐3’)

	CDH1
	Forward(5’‐TGTAACAAGCACCAGCAACTCAG‐3’)
Reverse(5’‐TGAACAGATGAACAGACAGACAGAAG‐3’)

	Vimentin
	Forward(5’‐CCAGCCGCAGCCTCTACG‐3’)
Reverse(5’‐CGAGAAGTCCACCGAGTCCTG‐3’)

	SNAI1
	Forward(5’‐CATCACTGCCAGCCGTTGTC‐3’)
Reverse(5’‐TTGGAGCGGTCAGCGAAGG‐3’)

	ALDH1
	Forward(5’‐CAGCCTGGACAACATAGCAAGAC‐3’)
Reverse(5’‐CACCTCAGCCTCTGGAGTAGC‐3’)

	CD133
	Forward(5’‐AACTGCTTCTAATCATACTGCCTGTC‐3’)
Reverse(5’‐ACGCTGCTGTGAGAATGTGAATC‐3’)

	CD44
	Forward(5’‐AGTTAAGGTGAATTGGAGCATGAAGG‐3’)
Reverse(5’‐AGGCAGCAAGTTGTAATAGAATGGAG‐3’)

	EpCAM
	Forward(5’‐AGAAGAGAATGGCAAAGTATGAGAAGG‐3’)
Reverse(5’‐TGTGTAGGAAGGTAGAGTGATTAGGAG‐3’)

	NANOG
	Forward(5’‐GCGGATCACGAGGTCAGGAG‐3’)
Reverse(5’‐GATTACAGGCAGGCACCATCAC‐3’)

	POU5F1
	Forward(5’‐TCTGCGGGCTCCATCTCTTTC‐3’)
Reverse(5’‐GCCTGACTGCTTGGACATTCTG‐3’)

	SOX2
	Forward(5’‐GGACTGAGAGAAAGAAGAGGAGAGAG‐3’)
Reverse(5’‐TGCCGCCGCCGATGATTG‐3’)



Table S3:The antibodies used in Western blot analysis
	Name
	Source
	Catalog number

	PLCD4
	Proteintech
	30133-1-AP

	IFN-γRa
	Immunoway
	YT2280

	CD4
	Bioss
	Bs-0647R

	CD8
	Bioss
	Bs-0648R

	β-actin
	Tanon
	180-6006

	PIP2
	Abcam
	ab11039

	IP3
	Abcam
	ab108517

	PKC
	Abcam
	Ab179522

	PD-L1
	Cell Signaling Technology
	13684

	IFN-γ
	Immunoway
	YT2279

	PD-1
	Immunoway
	YT7834

	PD-L1
	Cell Signaling Technology
	64988T 

	Ki-67
	Cell Signaling Technology
	12202T 



Table S4：Sequence of MSTRG60967.1
	Gene
	Sequence

	60967.1
	CTTCTACTCTTCTCAGAGTTCCCCTGGGGAGAGACCTCATCTGTGTTGTTCACTCTCTGGACTCTCAGCTGAATCTCTCCAACTTATGGAGCTGGCCAGGCCCTGCGGATTCTCTCTTCCTGCACTACTGTTTTGGAAACTCTCTCAAGGCAGTGAGCTGGGCCTATGACAGGAGGGCAGATCTGGCCCCTGTTACTCCATCTTGGCTGGAAGCAGAAGTCCAAAGCTTTTAACGATGCATCTCATAATGAGAAGACAGCTGCTCCTCTGATGAAGCAAAACTGAGCCTGGGCAGCTTGCAGTTGCTCTCTCTGGTTGCCAGCTTCATCGTCTTTACAGGCGTCAGGAGTGTTAAATGAATACAGCGGAC
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Table S5：Clinical information about the CRC tissues undergoing qRT-PCR verification
	Sample
	Sex(female/male)
	Age（years）
	Location
	Stage
	Pathological type
	MSI status
	IHC analysis of MMR proteins

	T_1
	Male
	82
	Rectum
	I
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_1
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_2
	Male
	71
	Rectum
	I
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_2
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_3
	Female
	69
	Rectum
	I
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_3
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_4
	Male
	78
	Right
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_4
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_5
	Male
	68
	Rectum
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_5
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_6
	Female
	60
	Right
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_6
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_7
	Female
	48
	Rectum
	II
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_7
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_8
	Female
	91
	Rectum
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_8
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_9
	Male
	87
	Left
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_9
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_10
	Male
	89
	Right
	III
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_10
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_11
	Male
	72
	Left
	IV
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_11
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）

	T_12
	Female
	66
	Sigmoid region
	IV
	Adenocarcinoma
	
	MSH2（+）、PMS2（+）、

	N_12
	
	
	
	
	
	MSS
	MLH1（+）、MSH6（+）




