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	##
	Structure 1
	Residue position
	Residue name
	Atom name
	Structure 2
	Residue position
	Residue name
	Atom name
	Distance (Å)

	1
	RNF213
	5110
	SER
	OG
	AKT1
	1
	MET
	SD
	3.80

	2
	RNF213
	5153
	ARG
	NH1
	AKT1
	117
	GLU
	OE2
	3.85

	3
	RNF213
	4492
	ARG
	NE
	AKT1
	127
	ASP
	OD2
	3.88

	4
	RNF213
	4874
	ARG
	NH2
	AKT1
	129
	SER
	OG
	2.13

	5
	RNF213
	4989
	HIS
	N
	AKT1
	132
	GLU
	OE1
	3.30

	6
	RNF213
	4997
	LYS
	NZ
	AKT1
	135
	GLU
	OE2
	3.36

	7
	RNF213
	5179
	SER
	OG
	AKT1
	299
	GLY
	O
	3.86

	8
	RNF213
	5180
	GLN
	NE2
	AKT1
	302
	ASP
	O
	2.88

	9
	RNF213
	4524
	ILE
	O
	AKT1
	111
	LYS
	NZ
	3.71

	10
	RNF213
	4996
	ASN
	OD1
	AKT1
	135
	GLU
	N
	3.03

	11
	RNF213
	5176
	GLU
	OE1
	AKT1
	301
	LYS
	NZ
	2.29

	12
	RNF213
	1884
	LEU
	O
	AKT1
	396
	SER
	OG
	3.50

	13
	RNF213
	1812
	MET
	O
	AKT1
	406
	ARG
	NE
	3.38

	14
	RNF213
	1812
	MET
	O
	AKT1
	406
	ARG
	NH2
	3.18

	15
	RNF213
	1751
	GLU
	OE1
	AKT1
	420
	LYS
	NZ
	2.95





