Multigene hpRNAi cassette for TYLCV-OM
I-CeuI/2x35S/(virion-sense)Rep:IR-V2-CP/AvrII/chalcone synthase intron/SmaI/ScaI/(complementary-sense)CP-V2-IR:Rep/35S terminator/PI-PspI/PI-SceI(4097 bases) 
TAACTATAACGGTCCTAAGGTAGCGAAACATGCTGAAATCACCAGTCTCTCTCTACAAATCTATCTCTCTCTATTTTCTCCATAAATAATGTGTGAGTAGTTTCCCGATAAGGGAAATTAGGGTTCTTATAGGGTTTCGCTCATGTGTTGAGCATATAAGAAACCCTTAGTATGTATTTGTATTTGTAAAATACTTCTATCAATAAAATTTCTAATTCCTAAAACCAAAATCCAGTACTAAAATCCAGATCTCCTAAAGTCCCTATAGATCTTTGTCGTGAATATAAACCAGACACGAGACGACTAAACCTGGAGCCCAGACGCCGTTCGAAGCTAGAAGTACCGCTTAGGCAGGAGGCCGTTAGGGAAAAGATGCTAAGGCAGGGTTGGTTACGTTGACTCCCCCGTAGGTTTGGTTTAAATATGATGAAGTGGACGGAAGGAAGGAGGAAGACAAGGAAGGATAAGGTTGCAGGCCCTGTGCAAGGTAAGAAGATGGAAATTTGATAGAGGTACGCTACTATACTTATACTATACGCTAAGGGAATGCTTGTATTTATACCCTATACCCCCTAATAACCCCTTATCAATTTAAGAAATAATCCGCATAAGCCCCCGCTTAAAAATTGGTATCAGAGCCATGAATAGGTCTATGACCAAAACTCAAGAGGATAAAACCTCACCAAAATACGAAAGAGTTCTTAACTCTAAAGATAAAAGATCTTTCAAGATCAAAACTAGTTCCCTCACACCGGAATGCATTGCCAGTCCCTCTGGGCCCCCATTAATTCCTTGAAGTGCTTTAAATAATGCGGGTTTACGTCATCAATGACGTTAAACCACGCATCATTACTGTATACCTTTGGACTTAGGTCTAGATGTCCACATAAATAATTATGTGGGCCTAGAGACCTGGCCCACATTGTTTTGCCTGTTCCACGTGGGTCCCACACACGTCGCTATCATCCAATCAAATTGATGACTGAAACGTTAGATAATTGTTTATTTGTCTTTATAAACTTAGTCCCCAAGTTTGTTGTCTTGCAATATGTGGGATCCACTTCTTAATGAATTTCCTGAATCCGTTCACGGATTTCGTTGTATGTTAGCTATTAAATATTTGCAGGCCGTTGAGGAAACGTATGAGCCCAACACTTTGGGCCACGATTTAATTAGGGATCTTATATCTGTTGTAAGGGCTCGTGACTATGTCGAAGCGACCCGGCGATATAATCATTTCCACGCCCGTCTCGAAGGTTCGCCGAAGGCTGAACTTCGACAGCCCCTACAGCAGCCGTGCTGCTGCCCCCATTGTCCAAGGCATAAACAAGCGCCGCCTAGGGTGTAAGAATTTCTTATGTTACATTATTACATTCAACGTTTTATCTTAATTGGCTCTTCATTTGATTGAAATTTGACAATTATTTCTTGTTTTTTTTTTTGTCACACTCTTTTTGGGTTGGGGTGGCCGACGAATTGTGGGAAGGTAGAAAGAGGGGAGGACTTTTGTTATACTCCATTAGTAATTACTGTTTCCGTTTCAATTTATGTGACAATATTTCCTTTTTAGTCGGTTCCAAAAGAAAATGTCAGCATTATAAACAATTTAATTTTGAAATTACAATTTTGCCATTAATAAAATGATTTACAACCACAAAAGTATCTATGAGCCTGTTTGGGTGGGCTTATAAGCAGCTTATTTTAAGTGGCTTATAAGTCAAAAAGTGACATTTTTGAGAAGTTAGAAAATCCTAACTTCTCAAAAAGTAGCTTTTAAGCCACTTATGACTTATAAGTCCAAAAATTTTTAAGTTACCAAACATATATTAATGGGTTTATAAGCTTATAAGCCACTTTTAAGCTCACCCAAACGGGTTCTATGTCTCACTTTAGACTACAAATTTTAAAAGTCTTCATTTATTTCTTAATCTCCGTGGCGAGTAAACTATAACACATAAAGTGAAACGGAGGGAATAAGATGGAGTCATAAACTAATCCAAATCTATACTCTCTCCGTTAATTTGTTTTTTAGTTTGATTTGGTACATTAATAAAACAGATTTTTCGAAGGTTATAAACACAGACAGATGTTTCCCAGCGAGCTAGCAAAATTCCAAGATTTCTGTCGAAAATTCGTGTGTTTCTAGCTAGTACTTGATGTTATCTTTAACCTTTTAGTAATTTTTTGTCCTTTTCTTTCTATTTTTCATCTTACAATGAATTATGAGCAAGTTCCTTAAGTAGCATCACACGTGAGATGTTTTTTATGATATTGACTAAATCCAATCTTTACCATTCCTTAACTAGTAAAATACAACACATGTTAATTGATACATTGCTTAACACTGAGGTTAGAAAATTTTAGAAATTAGTTGTCCAAATGCTTTGAAATTAGAAATCTTTAATCCCTTATTTTTTTTTAAAATGTTTTTTCTCACTCCAAAGAAAGAGAAACTGACATGAAAGCTCAAAAGATCATGAATCTTACTAACTTTGTGGAACTAAATGTACATCAGAATGTTTCTGACATGTGAAAATGAAAGCTCTTAATTTTCTTCTTTTATTTATTGAGGGTTTTTGCATGCTATGCATTCAATTTGAGTACTTTAAAGCACCTATAAACACTTACTTACACTTGCCTTGGAGTTTATGTTTTAGTGTTTTCTTCACATCTTTTTTGGTCAATTTGCAGGTCCGACCGCCCGGGAGTACTGGCGCTTGTTTATGCCTTGGACAATGGGGGCAGCAGCACGGCTGCTGTAGGGGCTGTCGAAGTTCAGCCTTCGGCGAACCTTCGAGACGGGCGTGGAAATGATTATATCGCCGGGTCGCTTCGACATAGTCACGAGCCCTTACAACAGATATAAGATCCCTAATTAAATCGTGGCCCAAAGTGTTGGGCTCATACGTTTCCTCAACGGCCTGCAAATATTTAATAGCTAACATACAACGAAATCCGTGAACGGATTCAGGAAATTCATTAAGAAGTGGATCCCACATATTGCAAGACAACAAACTTGGGGACTAAGTTTATAAAGACAAATAAACAATTATCTAACGTTTCAGTCATCAATTTGATTGGATGATAGCGACGTGTGTGGGACCCACGTGGAACAGGCAAAACAATGTGGGCCAGGTCTCTAGGCCCACATAATTATTTATGTGGACATCTAGACCTAAGTCCAAAGGTATACAGTAATGATGCGTGGTTTAACGTCATTGATGACGTAAACCCGCATTATTTAAAGCACTTCAAGGAATTAATGGGGGCCCAGAGGGACTGGCATCTAGACCGTCACCGGTGTGAGGGAACTAGTTTTGATCTTGAAAGATCTTTTATCTTTAGAGTTAAGAACTCTTTCGTATTTTGGTGAGGTTTTATCCTCTTGAGTTTTGGTCATAGACCTATTCATGGCTCTGATACCAATTTTTAAGCGGGGGCTTATGCGGATTATTTCTTAAATTGATAAGGGGTTATTAGGGGGTATAGGGTATAAATACAAGCATTCCCTTAGCGTATAGTATAAGTATAGTAGCGTACCTCTATCAAATTTCCATCTTCTTACCTTGCACAGGGCCTGCAACCTTATCCTTCCTTGTCTTCCTCCTTCCTTCCGTCCACTTCATCATATTTAAACCAAACCTACGGGGGAGTCAACGTAACCAACCCTGCCTTAGCATCTTTTCCCTAACGGCCTCCTGCCTAAGCGGTACTTCTAGCTTCGAACGGCGTCTGGGCTCCAGGTTTAGTCGTCTCGTGTCTGGTTTATATTCACGACAAAGATCTATAGGGACTTTAGGAGATCTGGATTTTAGTACTGGATTTTGGTTTTAGGAATTAGAAATTTTATTGATAGAAGTATTTTACAAATACAAATACATACTAAGGGTTTCTTATATGCTCAACACATGAGCGAAACCCTATAAGAACCCTAATTTCCCTTATCGGGAAACTACTCACACATTATTTATGGAGAAAATAGAGAGAGATAGATTTGTAGAGAGAGACTGGTGATTTCAGCGTACCGTCCGAACCCCTGGCAAACAGCTATTATGGGTATTATGGGTAAATTGCTTGCAAACAGCTATTACGGCTAT
