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A-AAGAAT TCATGYCCYAAAGGHAAGAAAACAT GCACATGITGGTIGT -GTCATGAAGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCC YAARARAGAAAGA
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A-RAAGAATTCATGYCCYARAGGHEAAGARRACATGCACATGTIGGTIGTI-GICATGAAGARGGACATTATGCARATGAGTGTICCYARRAAGARAGA

Msativa2ncapsid-scaffold3Se.seq(l>92)
Msativa2ncapsid-scaffold377.seq(1>92)
Msativadncapsid-chre.4-1.seq(1>92)
Msativa4ncapsid-chré.l-1.seq(1>92)
Msativa4ncapsid-chr7.4-1.seq(1>92)
Msativa2ncapsid-scaffold2é8.seqg(l>92) —
Msativa2ncapsid-scaffoldl050.seg(l>91)
Msativa4ncapsid-chr4.3-1.seq(1>91)
Msativadncapsid-chrl.4-2.seq(1>91)
Msativadncapsid-chrl.2-2.seqg(1>91)
Msativadncapsid-chrl.l1-3.s8eq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold3é56.seq(1>91)—
Msativadncapsid-chrg.1-2.seq(1>92)
Msativadncapsid-chrg2.2-1.seq(1>92)
Msativadncapsid-chrS5S.1-1.s8eg(1>91)
Msativadncapsid-chr7.3-1.seq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold34.seq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold2519.seq(1>90)
Msativad4ncapsid-chré.2-1.seg(1>90)
Msativad4ncapsid-chrl.2-1.seq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold945.seq(1>91) —
Msativa2ncapsid-scaffoldé57.seq(l>9l) —
Msativad4ncapsid-chr7.2-2.s3egq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffoldl797.seq(l>891)<
Msativad4ncapsid-chr7.3-2.seq(1>91)
Msativad4ncapsid-chrl.3-2.seq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold2341.seq(1>91)<
Msativa4d4ncapsid-chrl.l-2.s3eq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold24.seq(l>91)
Msativad4ncapsid-chr5.2-1.seq(1>91)
Msativad4ncapsid-chrS5.3-1.seq(1>91)
Msativa2ncapsid-scaffold537.seg(l>91)
Msativad4ncapsid-chr4.2-1.seqg(1>91)
Msativadncapsid-chr4.4-1.seq(1>91)
Msativadncapsid-chr4.l-1.seq(1>91)
Hsativachapsiq—sgaffoldl716.seq{l)Bll

ETETTd IRl 344 THLT T T

T

i1

AT hdd §

| AGAAAACTTCCTGTCCAACAGGAARGARAACATGCACATGT TGGTTAT-GTCGTGARARAGGACAT TATGCAAATGAGTGTCCAAAGAA-AAAGP
| AGAARAATTCTTGCCCAARRGGAARGARAACTGGCACATGTTGGTTGT-GCCATGARGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCGARGAAR-ARAGP
| AGAARAATTCTTGCCCAAAAGGAARGAARACT TGCACATGTTGGTTGT-GCCATGAAGAAGGACATTATGCAARTGAGTGTCCGAAGAA-ARAGP
| AGAAAAATTCTTGCCCARARGGAARGARAACT TGCACATGTTGGTTGT-GCCATGARGAAGGACAT TATGCAAATGAGTGTCCGAAGAA-AAAG)
| AGAAAAATTCTTGTCCARARGGAARGARAACT TGCACATGT TGGTTGT -GCCATGAAGAAGGACAT TATGCAAATGAGTGTCCTAAGAR-AAAGD

| AGAAAAATTCTTGCCCARAAGGARAGARAACT TGCACATGT TGGTTGT-GCCATGAAGAAGGACAT TATGCAAATGAGTGTCCTARGAA-AAAGP

|A-AAGAATTCATGTCCTAARGGCARGAAGACATGCACGTGTITGTTGT-GTCATGARGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCTAAGARGARAD
A ARGAATTCATGTCCCARAGGCARGAANANATGTACATGTTGGTTGT-GTCATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCCARGAGGAARD
| A-ARGAATTCATGTCCTAMAGGCARGAANACATGCACAAGTTGGTTGT-GTCATGAAGAAGGACAT TATGCAAATGAGTGTCCTAAGAAGAARD
|A-AAGAATTCATGTCCTAARGGCARGAAAACATGCACAAGTTGGTTGT-GTCATGARGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCTAAGARGARA D
|A-AAGAATTCATGTCCTAARGGCARGARAACATGCACAAGTTGGTTGT-GTCATGARGARGGACATTATGCAAATGAGTGTCCTAAGARGARAP
la-aagaattcatgccctaaaggtaagaaaacatgcacatgttggttgttgtaatgaagaaggacattatgcaaatgagtgtcccaaaaagaal

| A- ARGAATTCATGTCCCAAAGGTARGAANACATGCACATGITGGCTGT-GTCATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCATAAGAAGAAAGD
| A-ARGAATTCATGTCCCAAAGGTARGAAAACATGCACATGTTGGCTGT-GTCATGARGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCATAAGARGARAGD
| A-AAGAATTCATGTCCCARAGGTAAGAARACATGCACATGTTGGCTAT -GCCATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCTAAGARGAAAY
IArABGBBITCRTGCCCTAAAGGAAAGAAAACATGCACAIGTTGGTTGT—GTAAIGAAGAAGGACATTAIGCAAAIGAGTGTCCCAAAAR—AAAG’
| A- ARGAATTCATGCCCTAAAGGAARGAARACATGCACATGTTGGTIGT-GTAATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCCAARAL-ARAGD
| A-ARGAATTCATGCCCTAAAGGAARGARAACATGCACATGTTGGTTGT-GTAATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCCAARAAGAR D

| A-AAGAATTCATGCCCTARAGGARAGAARACATGCACATGTTGGTIGT ~-GTAATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCCARAARGAA P

|A-AAGAATTCATGTCCCAARGGTARGARAACATGCACATGCTGGTTGT-GTCATGARGARGGACATTATGCAAATGAGTGTCCTARGARGAAAD
| A-ARGAATTCATGICCTARAGGCAAAAARACATGCACATGTIGGTIGT-GICATGAAGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCTAAGAAGAAA?
| A-AAGAATTCATGCCCTARAGGTARGAANACATGCACATGT TGGTTGT-GTAATGARGAAGGACAT TATGCARATGAGTGTCCCARAAAGAAR D
| A-AAGAATTCATGCCCTARAGGTAAGAAAACATGCACATGTTGGTIGT -GTARTGAAGAAGGACAT TATGCARATGAGTGTCCCAAAARGAAA Y
|A-AAGAATTCATGCCCTAARGGTARGAAAACATGCACATGTTGGTTGT-GTAATGARGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCCAARARGARAD
| A-ARGAATTCATGCCCTARAGGTARGAAAACATGCACATGT TGGTTGT-GTAATGAAGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCCAARAAGAARD
| A-ARGAATTCATGCCCCARAGGCARGAANACATGCACATGTIGGTIGT-GTCATGAAGANGGACAT TATGCAMATGAGTGTCCTARRAAGAARD
| A- ARGAATTCATGCCCCARAGGCARGAANACATGCACATGTTGGTTGT-GTCATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCTARANAGAAR D
| A-AAGAATTCATGTCCCARAGGTAAGAARACATGCACATGTTGGCTGT -GTCATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCTAAGARGAAA P
| A-ARGAATTCATGTCCCAAAGGTAAGAAAACATGCACATGTTGGCTGT-GTCATGARGARGGACAT TATGCARATGAGTGTCCTAAGAAGARAP
| A-ARGAATTCATGTCCCARAGGTARGAANACATGCACATGTTGGCTGT-GTCATGAAGAAGGACATTATGCAANTGAGTGTCCTARGAAGAARD
| A-ARGAATTCATGTCCCAAAGGTARGAANACATGCACATGTTGGCTGT-GTCATGAAGAAGGACATTATGCARATGAGTGTCCTARGAAGAARD
| A-AAGAATTCATGTCCCARAGGTAAGAARACATGCACATGTTGGCTGT -GTCATGARGAAGGACAT TATGCARATGAGTGTCCTAAGARGAAA P
|A-AAGAATTCATGCCCTAARGGCARGAAAACATGCACATGTIGGTTGT-GTCATGARGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCCAARARGARAD
Il\.—AA.GALTTCAIGCCC'IAAREGCAAGALLACJ\IGCACATGTTGGTTGT—GTCATGAAGh.B.GGAC]\ITAIGCI\AATGJ\GTGICCCALAAAGAAAb
| A- ARGAATTCATGCCCTAAAGGCARGAANACATGCACATGTIGGTTGT-GTCATGAAGAAGGACATTATGCAAATGAGTGTCCCARRAAGAALD
| A-AAGAATTCATGCCCTARAGGCAAGAAAACATGCACATGTTGGTTGT -GTCATGAAGAAGGACAT TATGCARATGAGTGTCCCAARARGAAA P
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