Supplementary Table 8
List of discontinuous B-cell epitopes in the refined 3D structure of the vaccine.
	No.
	Residues
	Number of residues
	Score

	1
	A:F801, A:T802, A:G803, A:T804, A:S805, A:G806, A:F807, A:R810
	8
	0.875

	2
	A:K798, A:P799, A:T800
	3
	0.866

	3
	A:R876, A:P877, A:T878, A:F879, A:T880, A:G881, A:T882, A:H883, A:H884, A:H885, A:H886, A:H887, A:H888
	13
	0.854

	4
	A:A1, A:P2, A:P3, A:H4, A:A5, A:L6, A:S7, A:E8, A:A9, A:A10, A:A11, A:K12, A:G13, A:T14, A:G15, A:G16, A:R17, A:T18, A:G19, A:Y20, A:I21, A:P22, A:L23, A:G24, A:T25, A:R26, A:P27, A:G28, A:P29, A:G30, A:P31, A:G32, A:H33, A:P34, A:S35, A:Y36, A:Y37, A:M38, A:L39, A:R40, A:K41, A:R42, A:R43, A:K44, A:R45, A:L46, A:P47, A:G48, A:P49, A:G50, A:P51, A:G52, A:R53, A:K54, A:R55, A:L56, A:P57, A:Y58, A:F59, A:F60, A:S61, A:D62, A:V63, A:S64, A:L65, A:A66, A:A67, A:G68, A:P69, A:G70, A:P71, A:G72, A:L73, A:G74, A:L75, A:Y76, A:S77, A:R78, A:T79, A:T80, A:Q81, A:Q82, A:V83, A:K84, A:V85, A:V86, A:D87, A:G88, A:P89, A:G90, A:P91, A:G92, A:T93, A:V94, A:R95, A:F96, A:S97, A:R98, A:L99, A:G100, A:Q101, A:R102, A:A103, A:T104, A:M105, A:F106, A:T152, A:L153, A:E154, A:Q155
	110
	0.823

	5
	A:S333, A:G334, A:K335, A:K336, A:I337, A:P338, A:L339, A:V340, A:S341, A:G342, A:P343, A:D344, A:I345, A:K346, A:K347, A:Y348, A:N349, A:I350, A:P351, A:L352, A:V353, A:S354, A:G355, A:P356, A:K357, A:K358, A:L359, A:G360, A:T361, A:R362, A:P363, A:P364, A:T365, A:A366, A:T367, A:K368, A:K369, A:Y370, A:I371, A:P372, A:L373, A:T395, A:A398, A:S399, A:A400, A:K401, A:K402, A:R403, A:S404, A:A405, A:K406, A:R407, A:T408, A:K409, A:R410, A:A411, A:K412, A:S414, A:A415, A:K416, A:R417, A:T418, A:K419, A:R420, A:A421, A:S422, A:K423, A:K424, A:S425, A:T426, A:N427, A:P428, A:N429, A:T430, A:V431, A:T432, A:S433, A:K434, A:K435, A:V436, A:S437, A:T438, A:N439, A:P440, A:N441, A:T442, A:V443, A:T444, A:K445, A:K446, A:E447, A:T448, A:S449, A:F450, A:I451
	95
	0.819

	6
	A:K644, A:P645, A:S646, A:T647, A:T648, A:S649, A:V650, A:W651, A:P652, A:I653, A:K654, A:K655, A:G718, A:Y719, A:Q724, A:Q725, A:V726, A:S727, A:V728, A:A729, A:N730, A:K731, A:K732, A:R733, A:A734, A:Y735, A:Q736, A:V738, A:S739, A:K742, A:K743, A:K754, A:Y755, A:S759, A:V760, A:A761, A:N762, A:P763, A:K764, A:P767, A:S768, A:I769, A:V770, A:T771, A:L772, A:I773, A:E774, A:K775, A:K776, A:G777, A:P778, A:T779, A:D780, A:P781, A:S782, A:I783, A:V784, A:T785, A:K786, A:K787, A:P788, A:T789, A:D790, A:P791, A:S792, A:I793, A:V794, A:T795, A:L796, A:K797, A:K808, A:K809, A:P811, A:T812, A:F813, A:T814, A:G815, A:T816, A:S817, A:G818, A:K819, A:K820, A:T821, A:D822, A:P823, A:S824, A:I825, A:V826, A:T827, A:L828, A:I829, A:K830, A:K831, A:M832, A:L833, A:K835, A:R839, A:L840, A:P841, A:Y842, A:F843, A:F844, A:S845, A:D846, A:V847, A:K848, A:K849, A:S850, A:R851, A:L852, A:G853, A:Q854, A:A856, A:T857, A:M858, A:F859, A:T860, A:R861, A:S862, A:G863, A:K864, A:K865, A:D866, A:S867, A:S868, A:V869, A:V870, A:T871, A:S872, A:G873, A:A874, A:P875
	132
	0.656

	7
	A:P251, A:T252, A:P253, A:A254, A:E255, A:T256, A:G257, A:K258, A:K259, A:G260, A:P261, A:S262, A:D263, A:P264, A:S265
	15
	0.614

	8
	A:F656, A:G659, A:L660, A:I662, A:G663, A:T664, A:K665, A:K666, A:G667, A:I668, A:F669, A:L670, A:G671, A:G672, A:L673, A:G674, A:I675, A:K677, A:M678, A:F679, A:T680, A:R681, A:S682, A:G683, A:T684, A:K687, A:K688, A:K699, A:A702, A:G703, A:T704, A:T705, A:T706, A:P707, A:A708
	35
	0.593

	9
	A:R117, A:A118, A:T119, A:M120, A: F121, A:T122, A:R123, A:S124, A:G125, A:T126, A:Q127, A:G128, A:P129, A:G130, A:P131, A:G132
	16
	0.587

	10
	A:R525, A:P526, A:P527, A:V528, A:V529, A:I530, A:E531
	7
	0.578

	11
	A:N158, A:L217, A:V220, A:C221, A:P222, A:W223, A:K225, A:K226, A:L227, A:S228, A:F229, A:V230, A:C231, A:P232, A:W233, A:C234, A:A235, A:K236, A:K237, A:P238, A:T239, A:P240, A:A241, A:E242
	24
	0.555

	12
	A:K192, A:S194, A:E197, A:D198
	4
	0.535

	13
	A:T107, A:G108, A:P109, A:G110
	4
	0.517

	14
	A:D201, A:G202, A:K203, A:K204
	4
	0.501
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