Microsporidian infections in the Amphipoda species complex Gammarus roeselii over its geographic range: evidence for both host-parasite co-diversification and recent host-shifts.
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>C.orn._H18-03
CATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._COL-338R
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._PL4-06
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._BG01-02
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._BG01-05
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._BG01-09
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._BG01-10
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._H18-02
GCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._D10-13
TGCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
>C.orn._H18-11
TGCATGTGTAAGCGAACAATTAGGGAGCTGCGGACTGCTCAGTAACAGGCGATTAATTTAATCTTTACAAACGGACAAACTCAGGAAACGGAGTGTAATACGTAAAAGATGATTTTTTATTTAAAAAAGAAAACATTTTTAGCTTGAATAAAGCGGTAAAGAATAAGACGCCAACCCATCAG
