Supplementary Material 1
Supplementary Table S1.  Gene primers
	Gene name
	Protein name
	Primers

	ERN1
	IRE1
	F: CACAGTGACGCTTCCTGAAAC
R: GCCATCATTAGGATCTGGGAGA

	ERN2
	IRE1β
	F: GAGTCCACAGGTTCATACTCTCA
R: CTGTCTGCTTGCTTAGTGCG

	MAPK8
	JNK1
	F: TCTGGTATGATCCTTCTGAAGCA
R: TCCTCCAAGTCCATAACTTCCTT	

	MAPK9
	JNK2
	F: GAAACTAAGCCGTCCTTTTCAGA
R: TCCAGCTCCATGTGAATAACCT

	MAPK10
	JNK3
	F: CAGATGGAATTAGACCATGAGCG
R:TCAATGTGCAATCAGACTTGACT

	NFE2L2
	NRF2
	F: TCCAGTCAGAAACCAGTGGAT
R: GAATGTCTGCGCCAAAAGCTG

	GPX4
	GPX4
	F: GAGGCAAGACCGAAGTAAACTAC  
R: CCGAACTGGTTACACGGGAA

	ACTB
	β-Actin
	F: CATGTACGTTGCTATCCAGGC
R: CTCCTTAATGTCACGCACGAT

	GAPDH
	GAPDH
	F: GGAGCGAGATCCCTCCAAAAT
R: GGCTGTTGTCATACTTCTCATGG



Supplementary Table S2.  Primers Information
	PIN
	Primer Name
	Sequence (5′→3′)
	Length

	A768465
	ERN1 (homo-ID:2081) siRNA 1  A-1-933
	/rA//rG//rA//rC//rA//rG//rA//rG/
/rG//rC//rC//rA//rA//rG//rA//rG/
/rC//rA//rA/TT
	21

	A768466
	
	/rU//rU//rG//rC//rU//rC//rU//rU/
/rG//rG//rC//rC//rU//rC//rU//rG/
/rU//rC//rU/TT
	21

	A768467
	ERN1 (homo-ID:2081) siRNA 2  A-2-1233
	/rC//rC//rA//rA//rG//rA//rU//rG/
/rC//rU//rG//rG//rA//rG//rA//rG/
/rA//rU//rU/TT
	21

	A768468
	
	/rA//rA//rU//rC//rU//rC//rU//rC/
/rC//rA//rG//rC//rA//rU//rC//rU/
/rU//rG//rG/TT
	21

	A768469
	ERN1 (homo-ID:2081) siRNA 3  A-3-1554
	/rA//rG//rA//rA//rG//rG//rA//rA/
/rC//rU//rG//rG//rA//rG//rA//rA/
/rG//rA//rU/TT
	21

	A768470
	
	/rA//rU//rC//rU//rU//rC//rU//rC/
/rC//rA//rG//rU//rU//rC//rC//rU/
/rU//rC//rU/TT
	21

	A768471
	Negative control
	/rU//rU//rC//rU//rC//rC//rG//rA/
/rA//rC//rG//rU//rG//rU//rC//rA/
/rC//rG//rU/TT
	21

	A768472
	
	/rA//rC//rG//rU//rG//rA//rC//rA/
/rC//rG//rU//rU//rC//rG//rG//rA/
/rG//rA//rA/TT
	21

	A768475
	Positive control
(Human GAPDH)
	/rG//rU//rA//rU//rG//rA//rC//rA/
/rA//rC//rA//rG//rC//rC//rU//rC/
/rA//rA//rG/TT
	21

	A768476
	
	/rC//rU//rU//rG//rA//rG//rG//rC/
/rU//rG//rU//rU//rG//rU//rC//rA/
/rU//rA//rC/TT
	21




Supplementary Table S3a.  Micro CT scanning parameters
	Project name
	Parameters

	Radial Field of View (FOV)
	100mm

	Maximum axial scanning range
	250mm

	Scanning speed
	Max. 4s/bed

	Reconstructed pixel size
	Min. 2 μm

	Spatial resolution
	< 7.5μm @10% MTF


Supplementary Table S3b.   Micro CT scanning parameters
	Project name
	Software Name

	Data acquisition software
	Cruiser

	Image reconstruction software
	Recon

	Image display and application software
	Avatar



